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Beschreibung 



Veifahren zur Erkennuna von Sepsis, 

5 Die vorliegende Erfindung betrifft ein Verfahren zur in vitro Unterscheidung 
zwischen generalisierten, Inflammatorischen, nichtinfektiosen Zustanden und 
generalisierten, inflammatorischen, infektiosen Zustanden gemaS Anspruch 1. 

Die im folgenden verwendeten Begriffe „generalisierter, inflammatorischer, 
10 nichtinfektioser Zustand" entspricht der Definition SIRS nach [1] und 
„generalisierter, inflammatorischer, infektioser Zustand" entspricht der Definition 
Sepsis nach [1], 

Insbesondere betrifft die vorliegende Erfindung die Anwendung von 
15 Genaktivitatsmarkern fur die Diagnose der Sepsis. 

Weiterhin betrifft die vorliegende Erfindung neue Diagnosemoglichkeiten, die 
sich aus experimentell abgesicherten Erkenntnissen im Zusammenhang mit 
dem Auftreten von Anderungen der Genaktivitaten (Transkription) bei Patienten 
20 mit SIRS und Sepsis ableiten lassen. 

Trotz Fortschritte im pathophysiologischen Verstandnis und der supportiven 
Behandlung von Intensivpatienten sind generalisierte inflammatorische 
Zustande wie SIRS und Sepsis, definiert entsprechend der ACCP/SCCM 

25 Konsensuskonferenz aus dem Jahre 1992 [1], bei Patienten auf 
Intensivstationen sehr haufig auftretende und erheblich zur Sterblichkeit 
beitragende Erkrankungen [2-3]. Die Sterblichkeit betragt ca. 20 % bei SIRS, 
ca. 40 % bei Sepsis und steigt bei Entwicklung von multiplen 
Organdysfunktionen bis auf 70-80 % an [4-6]. Der Morbiditats- und 

30 Letalitatsbeitrag von SIRS und Sepsis ist von fachubergreifender klinisch- 
medizinischer Bedeutung, denn dadurch werden in zunehmendem Ma&e die 
Behandlungserfolge der fortgeschrittensten Therapieverfahren zahlreicher 
medizinischer Fachgebiete (z.B. Traumatologie, Neurochirurgie, Herz- 
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/Lungenchirurgie, Viszeralchirurgie, Transpiantationsmedizin, Hamatologie/ 
Onkologie. etc. ) gefShrdet, denen ohne Ausnahme eine Erhohung des 
Krankheitsrisikos fur SIRS und Sepsis immanent ist. Dies druckt sich auch im 
kontinuierlichen Anstieg der Haufigkeit der Sepsis aus: zwischen 1979 und 
1987 um 139% von 73,6 auf 176 Krankiieitsfaile je 100.000 
Krankenhauspatienten) [71. Die Senkung der Morbiditat und Letalitat einer 
Vielzahl von schwer erkrankten Patienten ist daher an einen gleichzeitigen 
Fortschritt in der Vorbeugung, Beiiandlung und insbesondere der Erkennung 
und Verlaufsbeobaciitung der Sepsis und scliweren Sepsis gebunden. 

Auf molekularer Ebene wird als Sepsis ein Krankheitsbild bezeichnet, welclies 
durch pathogene Mikroorganismen verursacht wird. Auf dem Boden der 
Erschopfung Infektionsort-naher, molekularer Kontroll- und 
Regulationsmoglichkeiten entwickelt sich eine generalisierte. den ganzen 
Organismus umfassende Entzundungsreaktion, die fiir die vom Arzt 
nachgewiesenen klinischen Symptome/Diagnosekriterien/SIRS-Kriterien nach 
[1] verantwortlich ist. Dieser generalisierte, inflammatorische Zustand (als 
Sepsis nach [1] definiert) geht mit Zeichen der Aktivierung verschiedener 
Zellsysteme (endotheliale Zellen, aber auch aller leukozytaren Zellsysteme und 
vor allem des Monozyten/ Makrophagensystems) einher. Schliefilich schadigen 
molekulare Mechanismen, die eigentlich den Wirt gegen invasive 
Mikroorganismen schutzen sollen, dessen eigene Organe/Gewebe und tragen 
so entscheidend zur Entwicklung der vom Kliniker gefOrchteten 
Organdysfunktionen bei [8-11]. 

Der Sepsisbegriff hat im Laufe der Zeit einen erheblichen Bedeutungswandel 
erfahren. Eine Infektion bzw. der dringliche Verdacht auf eine Infektion sind 
auch heute noch wesentlicher Bestandteil aktueller Sepsisdefinitionen. 
Besondere Berucksichtigung findet jedoch dabei die Beschreibung 
Infektionsort-ferner Organfehlfunktionen im Rahmen der inflammatorischen 
Wirtsreaktion. Im internationalen Schrifttum haben sich zwischenzeitlich die 
Kriterien der Konsensuskonferenz des .American College of Chest 
Physicians/Society of Critical Care Medicine Consensus Conference 
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(ACCP/SCCM)" aus dem Jahr 1992 am breitesten zur Definition des Sepsis- 
Begriffs durchgesetzt [1]. Entsprechend dieser Kriterien [1] werden die klinisch 
definierten Schweregrade „systenaic inflammatory response syndrom" (SIRS), 
„Sepsis", ^severe Sepsis" und „septic shock" unterschieden. Als SIRS wird 

5 dabei die systemische Antwort des inflammatorischen Systems auf einen 
infektiosen oder nichtinfektidsen Reiz definiert. Dazu mussen mindestens zwei 
der folgenden klinischen Kriterien erftillt sein: Fieber >38''C oder Hypothermia 
<36*'C, eine Leukozytose >12G/I oder eine Leukopenia <4G/I bzw. eine 
Linksverschiebung im Differentialblutbiid, eine Herzfrequenz von Ober 90/mfn, 

10 eine Tachypnoe >20 Atemzuge/min oder ein PaC02 (Partialdruck des 
Kohlendioxid im arteriellen Blut) <4,3 kPa. Als Sepsis werden solche klinischen 
Zustande definiert, bei denen die SIRS-Kriterien erfiillt sind und ursachlich eine 
Infektion nachgewiesen wird oder zumindest sehr wahrscheinlich ist. Eine 
schwere Sepsis ist vom zusatzlichen Auftreten von Organfehlfunktionen 

15 gekennzeichnet Haufige Organfehlfunktionen sind Anderungen der 
Bewusstseinslage, eine Oligurie, eine Laktazidose oder eine Sepsis-induzierte 
Hypotension mit einem systolischen Blutdruck von weniger als 90 mmHg bzw. 
ein Druckabfall um mehr als 40 mmHg vom Ausgangswert. Wenn eine solche 
Hypotension nicht durch die Verabreichung von Kristalloiden und/oder Kolloiden 

20 zu beheben ist und es zusatzlich zu einer Katecholaminpflichtigkeit des 
Patienten kommt, so spricht man von einem septischen Schock. Dieser wird bei 
etwa 20 % aller Sepsispatienten nachgewiesen. 

Sepsis ist das klinische Ergebnis von komplexen und stark heterogenen 
25 molekularen Vorgangen, die gekennzeichnet sind durch eine Einbeziehung von 
vielen Komponenten und deren Wechselwirkungen auf jeder organisatorischen 
Ebene des menschlichen Korpers: Gene, Zellen, Gewebe, Organe. Die 
Komplexitat der zugrunde liegenden biologischen und immunologischen 
Prozesse haben viele Arten von Forschungsstudien hervorgerufen, die einen 
30 weiten Bereich klinischer Aspekte umfassen. Eines der hieraus zu erkennenden 
Ergebnisse war, dass die Bewertung neuer Sepsis-Therapien durch relativ 
unspezifische, klinisch-basierte Einschlusskriterien, weiche die molekularen 
Mechanismen in nicht ausreichender Weise wiedergeben, erschwert wird [12]. 
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Gleichfalls bestehen auf Grund der mangelnden Spezifitat der heutigen Sepsis- 
und SIRS-Diagnose beim Kliniker groBe Unsicherheiten, ab welchem Zeitpunkt 
ein Patient einer spezialisierten Therapie, beispielsweise mit Antibiotika, die 
ihrerseits betrachtliche Nebenwirkungen haben konnen, zugefuhrt werden soil 
5 [12]. So zeigte eine von der European Society of Intensive Care Medicine 
(ESICM) durchgefuhrte Umfrage, dass 71 % der befragten Arzte Unsicherheit 
bei der Diagnosestellung einer Sepsis, trotz langjahriger klinischer Erfahrungen, 
hatten [22]. 

10 Bahnbrechende Entdeckungen in Molekularbiologie und Immunologie wahrend 
der letzten zwei Jahrzehnte lielien ein vertieftes, mehr an den grundlegenden 
Mechanismen orientiertes Verstandnis der Sepsis entstehen. Das dadurch 
entstandene Wissen um relevante Targets bildete wiederum die Basis fur die 
Entwicklung gezielter und adjuvanter Therapiekonzepte, welche hauptsachlich 

15 auf der Neutralisierung wesentlicher Sepsismediatoren beruhen [13-16]. Eine 
Ursache fur das Scheitern fast aller immunmodulatorischer Therapieansatze in 
klinischen Studien - trotz Effektivitat im Tierexperiment - wird in der nur 
schlechten Korrelation zwischen den klinischen, eher symptom atisch 
orientierten Diagnosekriterien und den grundlegenden Mechanismen einer 

20 generalisierten Immunantwort gesehen [12, 17-18]. 

Ruckblickend erstaunt dies nicht, da bereits gesunde Menschen bei alltaglichen 
Verrichtungen Veranderungen der Herz- bzw. Atemfrequenz aufweisen konnen,. 
welche per Definition bereits die Diagnose eines SIRS zulieSen. Bei 

25 Beriicksichtigung unserer heutigen biomedizinischen Moglichkeiten muss es als 
Anachronismus erscheinen, dass jahrlich 751.000 Patienten in den USA 
anhand o,g. ACCP/SCCM Kriterien diagnostiziert, klassifiziert und behandelt 
werden. Von namhaften Autoren wird deshalb schon lange kritisiert, dass zu 
Lasten einer verbesserten Sepsisdiagnose in der vergangenen Dekade zuviel 

30 Energie und finanzielle Ressourcen fur die Suche nach einem „magic bullet" der 
Sepsistherapie aufgewendet wurden [19]. Auch fordern kurzlich publizierte 
Expertenmeinungen, dass zu einem besseren pathophysiologischen 
Verstandnis der Sepsis eine Modifizierung der Konsensuskriterien nach [1] 
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erforderlich ist [20-21]. AuBerdem besteht unter vielen Medizinern Einigung 
daruber, dass die Konsensuskriterien nach [1] keiner spezifischen Definition 
von Sepsis entsprechen. So zeigte eine von der European Society of Intensive 
Care iVledicine (ESICIVI) durcligefulirte Unnfrage, dass 71 % der befragten Arzte 
5 Unsiclierlieit bei der Diagnosestellung einer Sepsis, trotz langjaliriger klinischier 
Erfahrungen, flatten [22]. 

Aufgrund der oben genannten Probleme mit der Anwendung der 
Konsensuskriterien nacli [1] werden unter Intensivmedizinern Vorsciilage fiir 

10 eine sensitivere und spezifische Definitionen der verschiedenen Schweregrade 
der Sepsis diskutiert [2,23], Neu ist dabei vor aliem, dass moiekulare 
Veranderungen direkt in die Beurteilung der Schwere einer Sepsis, aber auch 
den Einschluss in innovative Beiiandlungsverfaliren der Sepsis (wie z.B. die 
Therapie nnit aktiviertem rekombinanten Protein C) einbezogen werden sollen. 

15 Dieser Konsensusprozess [23], der gegenwartig von funf internationalen 
Fachgesellschaften getragen wird, ist zum gegenwartigen Zeitpunkt nocli langst 
niclit abgeschlossen. Ziel ist die Etablierung eines Systems zur 
Schweregradbeurteilung der Sepsis, das es ermoglicht, Patienten anhand iiirer 
individuellen Patientenreaktion auf der Basis ihrer pradisponierenden 

20 Bedingungen, der Art und des AusmaSes der Infektion, der Art und der 
Schwere der Wirtsantwort sowie des Grads der begleitenden 
Organdysfunktionen zu klassifizieren. Das beschriebene System wird mit PIRO, 
abkurzt nach den engiischen Begriffen fur „Predisposition", „lnsult Infection", 
„Response" und „Organ dysfunction", bezeichnet. Davon kann dann die 

25 individuelle Wahrscheinlichkeit des Uberlebens sowie des potentiellen 
Ansprechens auf die Therapie abgeleitet werden [23]. Gleichfalls sollen 
nichtinfektiose Zustande, die gegenwartig nach [1] unter dem Begriff SIRS 
subsummiert werden, entsprechend der individuellen Schwere des SIRS 
genauer klassifiziert werden. Auch hierfur werden Biomarker gesucht, die die 

30 Schwere des SIRS auch auf molekularer Ebene widerspiegein und eine klare 
Abgrenzung von infektiosen Zustanden (gegenwartig als Sepsis nach [1] 
klassifiziert) ermoglichen. Ahnliche Stadieneinteilungen werden bereits heute 
von anderen medizinischen Fachdisziplinen mit Erfolg angewendet, 
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beispielsweise zur Klassifizierung der verschiedenen Krankheitsstadien im 
Berelch der Onkologie verwendet (TNM System, [24]). 

Ein wesentliches Kriterium fQr die Diagnose einer Sepsis ist neben der 
generalisierten.Entzundungsreaktion der Nachweis einer infektion. Aus [25] ist 
jedoch bekannt, das beispielsweise von ca. 8500 Blutkulturen aus einer inneren 
medizinischen Abteilung nur bei ca. 15% aller Blutkulturen der Erreger bestimmt 
werden konnte. Von dem im gleichen Zeitraum (1 Jahr) bestimmten 
Blutkulturen einer Anasthesiologischen Intensivstation konnten sogar nur bei 
ca. 10% aller Blutkulturen die Krankheitserreger nachgewiesen werden. Diese 
Untersuchungen belegen die Problematik. einen fruhzeitigen Nachweis der 
Infektion und somit einer fruhe Diagnose der Sepsis zu ermoglichen. Als 
Ursache fiir den fehlenden Nachweis der Krankheitserreger mittels Blutkulturen 
kSnnen die mangelnde Eignung der Methode des AnzQchtens spezieller 
Erreger im allgemeinen sowie die meist oft begleitend eingesetzte 
Antibiotikatherapie. die dazu fuhrt. dass die Erreger nicht mehr metabolisch 
aktiv und somit nicht anzuzuchten sind. im speziellen angesehen werden. 

Verglichen mit den Konsensuskriterien nach [1] sollen in der Zukunft zusatzliche 
molekulare Parameter in die Diagnosestellung einbezogen werden [23], um so 
eine verbesserte Korrelation der molekularen inflammatorlschen/ 
immunologischen Wirtsantwort mit dem Schweregrad der Sepsis zu 
ermoglichen. Nach solchen molekularen Biomarkem wird derzeit von. 
verschiedenen wissenschaftlichen und kommerziellen Gruppen intensiv 
gesucht, da bisherige Parameter wie z.B. die Bestimmung des C-reaktiven 
Proteins oder des Procalcitonins nicht alien klinischen Anforderungen gerecht 
werden [26]. Auch aufgrund der unzureichenden Spezifitat und Sensivitat der 
Konsensuskriterien nach [1] und des mangelhaften oder verspateten 
Nachweises der Ursache der Infektion besteht daher ein dringender Bedarf fur 
neue diagnostische Verfahren, welche die Fahigkeit des Fachmanns 
verbessem sollen. eine Sepsis fruhzeitig zu diagnostizieren, im klinischem 
Verlauf vergleichbar zu gestalten und bezuglich der individuellen Prognose und 
dem Ansprechen auf spezifische Behandlungen Aussagen abzuleiten. 
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Technologische Fortschritte, insbesondere die Entwicklung der Mikroarray- 
Technologie. versetzen den Fachmann nun in die Lags, 10000 oder mehr Gene 
und deren Genprodukte gleichzeitig zu vergleichen. Die Anwendung solcher 
Mikroarray-Technologien kann nun Hinweise auf den Status von Gesundheit, 
Regulationsmechanismen, biocliemischer Wecliselwirkungen und 
Signalubertragungsnetzwerken geben. Das Verbessern des Verstandnisses 
daruber. wie ein Organismus auf Infektionen reagiert, sollte die Entwicklung von 
verstarkten Erkennungs-, Diagnose- und Behandlungsmodalitaten fur Sepsis- 
Erkrankungen erieichtern. 

Microarrays stammen vom ..Southern blotting" [27] ab. was die erste 
Herangehensweise darstellt. DNA-Molekule In einer raumllch anspreclibaren 
Art und Weise auf einer festen Matrix zu immobiiisieren. Die ersten Mikroarrays 
bestanden aus DNA-Fragmenten, oft mit unbekannter Sequenz. und wurden 
auf eine porose Membran (normalenweise Nylon) punktweise aufgebracht. 
RoutinegemaS wurden cDNA, genomische DNA oder Plasmid-Bibliotheken 
venwendet, und das hybridisierte Material wurde mit einer radioaktiven Gruppe 
markiert [28-30]. 

Kiirzlich hat es die Verwendung von Glas als Substrat und Fluoreszenz zur 
Detektion zusammen mit der Entwicklung neuer Technologien fUr die Synthese 
und fur das Aufbringen der Nukleinsauren in sehr hohen Dichten eriaubt, die. 
Nukleinsaurearrays zu miniaturisierten bei gleichzeitiger Erhohung des 
experimentellen Durchsatzes und des Informationsgehaltes [31-33]. 

Weiterhin 1st aus WO 03/002763 bekannt, dass Microarrays grundsatzlich fOr 
die Diagnose von Sepsis und Sepsisahnlichen Zustanden venwendet werden 

I 

konnen. 

Eine Begrundung fur die Anwendbarkeit der Microarray-Technologie wurde 
zunachst durch klinische Untersuciiungen auf dem Gebiet der Krebsforschung 
geliefert. Hier haben Expressionsprofiie ihre Nutzlichkeit bei der Identifizierung 
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von Aktivitaten einzelner Gene oder Gengruppen gezeigt, die mit bestimmten 
klinischen Phanotypen korrelieren [34]. Durch die Analyse vieler Proben, die 
von Individuen mit oder oline akute Leukamie oder diffusen B-Zell Lymphomen 
stammten, wurden Genexpressionsmarker (RNA) gefunden und anschlieSend 

5 fur die klinisch relevante Kiassifizierung dieser Krebsarten angewandt [34,35]. 
Golub et ai. haben herausgefunden, da& verlassliclie Vorhersagen nicht 
aufgrund von irgendeinem einzelnen Gen gemacht werden konnen, aber daS 
Vorhersagen, die auf der Veranderung der Transkritiption von 53 Genen 
(ausgewahit aus uber 6000 Genen, die auf den Arrays vertreten waren) 

10 basieren, selir genau sind [34]. 

Alisadeh et al. [35] untersuchten groSe B-Zell Lymphome (DLBCL). Die Autoren 
erarbeiteten Expressionsproflle mit einem „Lymphochip", einem Microarray, der 
18 000 Klone komplementarer DNA trug und entwickelt worden war, um Gene 

15 zu uberwachen, die in nornnale und abnormale Lymphozytenentwicklung 
involviert sind. Unter Anwendung von Cluster-Analysen waren sie in der Lage, 
DILBCL in zwei Kategorien einzuteilen, welche starke Unterschiede bezuglich 
der Oberlebenschancen der Patienten aufzeigten. Die Genexpressionsprofile 
dieser Untergruppen entsprachen zwei bedeutsamen Stadien der B- 

20 Zelldifferenzierung . 

Auch auf dem Gebiet der Neurobiologie sind eine Vielzahl von Studien zur 
Identifizierung von Genaktivitatsmarkern mittels Microarray-Technologie 
durchgefuhrt worden [36]. Gieiches gilt fur die Untersuchung der molekularen 

25 Veranderungen, welche durch einzelne Bestandteile von bakteriellen Gram 
negativen Erregern (z.B, unter Verwendung von Stimulationsexperimenten mit 
Lipopolysacchariden) ausgelost werden [37]. Solche Untersuchungen werden in 
der Regel mittels dem Fachmann bekannten zellularen Modellsystemen, z.B. 
menschlichen Endothelzellkulturen in [38], oder in menschlichen leukozytaren 

30 Zellkulturen [41], oder auch mittels Untersuchungen menschlicher Gewebe, 
nicht aber Blut, z.B. in [39], durchgefuhrt. Dabei richtet sich das experimentelle 
Bestreben jeweils auf die Identifizierung bislang unbekannter Teilnehmer der 
zellularen Signalubertragungswege, um auf diesem Wege die molekulare Natur 
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einer EntzQndung besser beschreiben zu konnen. Alternativ werden regelmaSig 
fur solche Fragestellungen auch Tierexperimente, z.B. in Mausen siehe auch 
[40], durchgefuhrt. 

5 Ein weiteres Beispiel fur die Verwendung der differentiellen Genexpression zur 
vertiefenden Untersuchung der molekularen Vorgange bei einer generaiisierten 
Entzundungsreaktion konnte in [42] auf der Basis cDNA basierter Mikroarrays 
gezeigt werden. 

10 Die Messung von Genexpressionsprofilen zur Unterscheidung zwischen SIRS 
entsprechend [1] iind Sepsis entsprechend [1] wurde noch nicht beschrieben. 

Ausgangspunkt fur die in der vorliegenden Patentanmeldung offenbarten 
Erfindung ist die Erkenntnis, daS Genaktivitaten verschiedener Gene in 

15 biologischen Proben eines Individuums, bei dem Sepsis-typische 
Krankheitserscheinungen (entsprechend der Definition in [1]) festgestellt 
werden, sich von den Genaktivitaten der gleichen Gene in Proben von 
Individuen, bei denen eine SIRS diagnostiziert wurde, unterscheiden. Diese 
Unterschiede in den Genaktivitaten lassen es somit zu, Patienten mit einer 

20 Sepsis, also einer zusatzlichen infektiosen Komplikation, von Patienten ohne 
diese infektiose Komplikation (SIRS entsprechend [1]) zu unterscheiden. Wie 
bereits an anderer Stelle dargelegt, ist diese Unterscheidung bislang mit 
erheblichen Nachteilen verbunden, aber fur die Einleitung einer speziaiisierten. 
medizinischen Therapie und damit fur das Verbessern der individuellen 

25 Prognose fur das Oberleben sehr bedeutungsvoll. 

Der vorliegenden Erfindung liegt somit die Aufgabe zugrunde, ein Verfahren zur 
Verfugung zu stellen, das die Unterscheidung zwischen generaiisierten, 
inflammatorischen, nichtinfektiosen Zustanden (SIRS entsprechend [1]) und 
30 generaiisierten, inflammatorischen, infektiosen Zustanden (Sepsis 
entsprechend [1]) ermoglicht. 
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Diese Aufgabe wird durch ein Verfahren mit den kennzeichnenden Merkmalen 
des Anspruchs 1 gelSst. 



Weiterhin liegt der vorliegenden Erfindung die Aufgabe zugrunde, eine 
Verwendungsmoglichkeit von Markern in einem Verfaliren gemaS Ansprucin 1- 
25 zur Verfugung zu stellen. 

Diese Aufgabe wird durch die Venwendung gemaS Ansprucli 26-32 gelost 

Das erfindungsgemaBe Verfaiiren ist dadurcli gekennzeichnet. daS man in 
einer Probe einer biologischen Flussigkeit eines Individuums die Aktivitat eines 
Oder mehrerer Markergene bestimmt und aus der festgestellten Anweseniieit 
und/oder Menge des bestimmten Genprodukts zwisclien SIRS und Sepsis 
(beides entsprechend [1]) unterscheiden kann. 

Eine AusfUhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeiclinet, daS das 
Verfahren zur in vitro Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis, wobei es 
foigende Schritte umfasst: 

a) Isolieren von Proben-RNA aus einer biologischen Probe; 

b) Markieren der Proben-RNA und/oder wenigstens einer DNA, die ein zur 
Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis (beides entsprechend [1]) 
spezifische Genaktivitat und/oder ein spezifisches Gen Oder Genfragment 
ist. mit einem detektierbaren Markerln-Kontakt-Bringen von Kontroll-RNA, 
mit wenigstens einer DNA, unter Hybridisierungsbedingungen, wobei die. 
DNA ein zur Unterscheidung SIRS und Sepsis spezifisches Gen oder 
Genfragment ist; 

c) quantitatives Erfassen der Markierungssignale der hybridisierten Proben- 
RNA und der Kontroll-RNA; 

d) Vergleichen der quantitativen Daten der Markierungssignale, um eine 
Aussage zu treffen, ob zur Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis 
(beides entsprechend [1]) spezifische Gene oder Genfragmente in der 
Probe starker oder schwacher exprimiert sind als in der Kontrolle. 

Eine weitere AusfUhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daS 
man die Kontroll-RNA vor dem Messen der Proben-RNA mit der DNA 
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hybridislert und die Markierungssignale des Kontroll-RNA/DNA-Komplexes 
erfasst und gegebenenfalls in Form einer Kalibrierkurve oder-tabelie ablegt. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daG, 
als Proben-RNA mRNA venwendet wird. 

Eine weitere AusfOhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daB 
die DNA an vorbestimmten Bereichen auf einem Trager in Form eines 
Microan-ays angeordnet, insbesondere immobilisiert, wird. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daS 
das Verfahren zur differentialdiagnostischen Fruherkennung, zur Kontrolle des 
therapeutischen Verlaufs und zur Risikoabschatzung fur Patienten eingesetzt 
wird. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet. dali 
die Probe ausgewShlt wird aus: KOrperflussigkeiten, insbesondere Blut, Liquor, 
Urin, AscitesflQssigkeit. Seminalfliissigkeit, Speichel, Punktat; Zellinhalt oder 
eine Mischung davon. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daB 
Zellproben gegebenenfalls einer lytischen Behandlung unterzogen werden, urn 
deren Zellinhalte freizusetzen. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daB 
es sich bei der biologischen Probe um die eines Menschen handelt. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daS 
das zur Unterscheidung SIRS und Sepsis spezifische Gen oder Genfragment 
ausgewahlt wird aus der Gruppe bestehend aus SEQ-ID No. 1 bis SEQ-ID No. 
91. sowie Genfragmenten davon mit wenigstens 5-2000, bevorzugt 20-200, 
mehr bevorzugt 20-80 Nukleotiden. 

Diese Sequenzen mit der Sequenz ID: 1 bis zur Sequenz ID: 91 sind durch den 
Umfang der vorliegenden Erfindung mit umfaBt und sind dem angefugten 42- 
seitigen, 91 Sequenzen umfassenden, Sequenzprotokoll. das somit Teil der 
Erfindung ist, im Einzelnen offenbart. Dieses Sequenzprotokoll beinhaltet 
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zudem eine Zuordnung der einzelnen Sequenzen mit der Sequenz ID: 1 bis zur 
Sequenz ID: 91 zu deren GenBank Accession Nr. (Internet-Zugang Uber 
http://\w\ww.ncbi.nlm.nih.gov/)- 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, dass 
die immobilisierten oder freien Sonden markiert werden. Fur diese 
AusfQhrungsform finden selbstkomplementare Oligonukleotide, so genannte 
Molecular beacons, als Sonden Venwendung. Sie tragen an ihren Enden ein 
Fluorophor/Quencher-Paar. so daS sie in Abwesenheit einer komplementaren 
Sequenz in einer gefalteten Haarnadelstruktur vorliegen und erst mit einer 
entsprechenden Probensequenz ein Fluoreszenzsignal liefern. Die 
Haarnadelstruktur der Molecular Beacons ist so lange stabil, bis die Probe an 
der spezifischen Fangersequenzsequenz hybridisiert. was zu einer 
Konformationsanderung und damit auch Freisetzung der Reporterfluoreszenz 

fuhrt. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daB 
wenigstens 2 bis 100 unterschiedliche cDNAs venwendet werden. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daS 
wenigstens 200 unterschiedliche cDNAs verwendet werden. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daB 
wenigstens 200 bis 500 unterschiedliche cDNAs venwendet werden. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet. daB 
wenigstens 500 bis 1000 unterschiedliche cDNAs venwendet werden. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daB 
wenigstens 1000 bis 2000 unterschiedliche cDNAs verwendet werden. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daB 
die als DNA von den in Anspruch 10 aufgelisteten Genen ersetzt wird durch von 
deren RNA abgeleiteten Sequenzen, synthetische Analoga, Aptamere sowie 
Peptidonukleinsauren. 
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Eine weitere AusfQhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet. dafi 
die synthetische Analoga der Gene 5-100. insbesondere ca. 70 Basenpaare 
umfassen. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daB 
als detektierbarer Marker ein radioaktiver Marker, insbesondere P, C, 1. 
"•^^Ep, ^^P Oder ven/vendet wird. 

Eine weitere AusfQhrungsfomi der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daR 
als detektierbarer Marker ein nicht radioaktiver Marker, insbesondere ein Farb- 
oder Fluoreszenzmarker, ein Enzymmarker oder Immunmarker, und/oder 
quantum dots oder ein elektrisch messbares Signal, insbesondere Potential- 
und/oder Leitfahigkeits- und/oder Kapazitatsanderung bei Hybridisierungen. 
verwendet wird. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daS 
die Proben-RNA und Kontroll-RNA und/oder enzymatische oder chemische 
Derivate dieselbe Markierung tragen. 

Eine weitere Ausfuhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daB 
die Proben-RNA und Kontroll-RNA und/oder enzymatische oder chemische 
Derivate unterschiedliche Markierungen tragen. 

Eine weitere AusfQhrungsform der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, dad 
die DNA-Sonden auf Glas oder Kunststoff, immobillsiert werden. 

Eine weitere Ausfuhrungsfomi der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daS 
die einzelnen DNA Molekule uber eine kovalente Bindung an das 
Tragermaterial immobillsiert werden. 

Eine weitere Ausfuhrungsfomi der Erfindung ist dadurch gekennzeichnet, daS 
die einzelnen DNA Molekule mittels elektrostatischer- und/oder Dipol-Dipol- 
und/oder hydrophobische Wechselwirkungen und/oder Wasserstoffbrucken an 
das Tragermaterial immobilisiert werden. 

Eine weiter Ausfuhrungsform der Erfindung besteht in der Venwendung von 
rekombinant oder synthetisch hergestellten, zur Unterscheidung zwischen SIRS 
und Sepsis (beides entsprechend [1]) spezifischen Nukleinsauresequenzen, 
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Partialsequenzen einzein oder in Teilmengen als Kalibrator in Sepsis -Assays 
und/oder zur Bewertung der Wirkung und Toxizitat beim Wirkstoffscreening 
und/oder zur Herstellung von Therapeutika und von Stoffen und 
Sfoffgemischen, die als Therapeutikunn vorgesehen sind, zur Vorbeugung und 
5 Behandlung von SIRS und Sepsis. 

Es ist dem Faclimann klar, daG die in den Anspruchen dargeiegten einzelnen 
Merkmale der Erfindung ohne Einschrankung beliebig miteinander kombinierbar 
sind. 

10 

Als Markergene im Sinne der Erfindung werden alle abgeleiteten DNA- 
Sequenzen, Partialsequenzen und synthetischen Analoga (beispielsweise 
Peptido-Nukleinsauren, PNA) verstanden. Die auf Bestimmung der 
Genexpression auf RNA-Ebene bezogene Beschreibung der Erfindung stellt 
15 keine Einschrankung sondern nur eine beispielhafte Anwendung dar. 

Die auf Blut bezogene Beschreibung der Erfindung stellt nur eine beispielhafte 
Anwendung der Erfindung dar. Als biologische Fliissigkeiten im Sinne der 
Erfindung werden alle Korperflussigkeiten des Menschen verstanden. 

20 

Eine Anwendung des erfindungsgemaSen Verfahrens liegt in der Messung der 
differentiellen Genexpression zur Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis 
(beides entsprechend [1]). Hierzu wird die RNA aus dem Vollblut von 
entsprechenden Patienten und eine Kontrollprobe eines gesunden Probanden^ 

25 Oder nicht-infektiosen Patienten isoliert. Die RNA wird anschlieBend markiert, 
beispielsweise radioaktiv mit ^^P oder mit Farbstoffmolekuien (Fluoreszenz). Als 
Markierungsmolekute konnen alle im Stand der Technik zu diesem Zwecke 
bekannten Molekule und/oder Detektionssignale eingesetzt werden. 
Entsprechende Molekule und/oder Verfahren sind dem Fachmann ebenfalls 

30 bekannt. 

Die so markierte RNA wird anschlieBend mit auf einem Microarray 
immobilisierten DNA-Molekulen hybridisiert. Die auf dem Microarray 
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immobilisierten DNA-Molekule stellen eine spezifische Auswahl der Gene 
gemaH Anspruch 10 dieser Erfindung zur Unterscheidung SIRS und Sepsis dar. 

Die Intensitatssignale der hybridisierten Molekuie werden im Anschluss durch 
geeignete Messgerate (Phosporimager, Microarray-Scanner) gemessen und 
durch weitere softwaregestUtzte Auswertungen anaiysiert. Aus den 
gemessenen Signalintensitaten werden die Expressionsverhaltnisse zwischen 
der Patientenprobe und der Kontrolle bestlmmt. Aus den 
Expressionsverhaltnissen der unter- und/oder uberregulierten Gene lassen sich, 
wie in den nachstehend dargestellten Experimenten, RQckschiOsse auf die 
Unterscheidung SIRS und Sepsis Ziehen. 

Eine weitere Anwendung des erfindungsgemaBen Verfahrens besteht in der 
Messung der differentiellen Genexpression fur die therapiebegleitende 
Bestimmung der Wahrscheinlichkeit, daS Patienten auf die geplante Therapie 
ansprechen werden, und/oder fur die Bestimmung des Ansprechens auf eine 
spezialisierte Therapie und/oder auf die Festlegung des Therapieendes im 
Sinne eines ..drug monitoring" bei Patienten mit SIRS und Sepsis. Hierzu wird 
aus den in zeitlichen Abstanden gesammeiten Blutproben des Patienten die 
RNA (Proben-RNA) isoliert. Die verschiedenen RNA-Proben werden zusammen 
mit der Kontrollprobe markiert und mit ausgewahlten Genen gemaB dem 
Anspruch 10, welche auf einem Microarray immobilislert sind, hybridisiert. Aus 
den jeweiligen Expressionsverhaltnissen lasst sich somit beurteilen, welche 
Wahrscheinlichkeit besteht. dali Patienten auf die geplante Therapie 
ansprechen werden und/oder ob die begonnene Therapie wirksam ist und/oder 
wie lange die Patienten noch entsprechend therapiert werden mussen und/oder 
Ob der maximale Therapieeffekt mit der verwendeten Dosis und Dauer schon 
erreicht worden ist. 

Eine weitere Anwendung des erfindungsgemaSen Verfahrens besteht in der 
Venwendung der RNA der Gene nach Anspruch 10 zur Gewinnung von 
quantitativen Infonnationen durch Hybridisierungs-unabhangige Verfahren, 
insbesondere enzymatische oder chemische Hydrolyse, anschlieBende 
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Quantifizierung der Nukieinsauren und/oder von Derivaten und/oder 
Fragmenten derselben 



Eine weitere Anwendung des erfindungsgemaBen Verfahrens besteht in der 
Venwendung der Genaktivitaten zur Unterscheidung SIRS und Sepsis fur die 
elektronischen Weiterverarbeitung zum Zweck der Herstellung von Software fQr 
Diagnosezwecke (z.B. fur Patientendatenmanagementsystemen), oder 
Expertensystemen zur Modellierung von zeliuiarer Signaiubertragungswegen 
Oder zum Zweck der Computer-gestutzten Modellierung von 
Entzundungszustanden auch in I\/lode!lorganismen wie beispielsweise C. 
elegans oder Saccharomyces cerevisiae. 

Weitere Vorteile und Merkmale der vorliegenden Erfindung ergeben sich 
aufgrund der Beschreibung des Ausfulirungsbeispiels. 
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Ausfuhrunqsbeispiel: 

Untersuchungen zur differentiellen Genexpression zur Unterscheidung von 
generalisierten, inflammatorischen, nichtinfektiosen Zustanden (entsprechend 
5 SIRS nach [1]) und generalisierten, inflammatorischen, infektiosen Zustanden 
(ensprechend Sepsis nach [1]), 

Fur die Messung der differentiellen Genexpression zur Unterscheidung SIRS 
und Sepsis wurden Untersuchungen von Vollblutproben von Patienten, welche 
10 auf einer operativen Intensivstation behandelt wurden, durchgefuhrt. 

Es wurden Vollblutproben von funf mannlichen und einer weiblichen 
Patienten/in abgenommen (Patientenproben). Jeder dieser Patienten 
entwickeite im Rahmen seiner intensivmedizinischen Betreuung nach einer 

15 Bypass-Operation eine Sepsis, Die Patientenproben wurden sofort (innerhalb 
von 12 Stunden) nach erstemaliger Diagnose einer Sepsis entsprechend der 
Klassifikation nach [1] entnommen. Ausgewahlte Charakteristika der Patienten 
mit Sepsis sind in Tabelle 1 dargestellt. Dabei werden Angaben zum Alter, 
Geschlecht, der Ursache der Sepsis (siehe Diagnose) sowie klinischer 

20 Schwere, gemessen anhand der im klinischen Schrifttum gut belegten 
APACHE-ll- und SOFA-Scores Qeweils in Punkte), gemacht Gleichfalls sind die 
Plasmaproteinspiegel von Procalcitonin (PCT), einem neuartigen Sepsismarker, 
das Center of Disease (CDC)-"Kriterium (siehe http://www.cdc.gov) und der 
individuelle Uberlebensstatus angegeben. 

25 

Als Kontrollproben dienten Vollblutproben der gleichen Patienten. Diese wurden 
jeweils am 1 . Tag postoperativ abgenommen. Zu diesem Zeitpunkt hatte jeder 
ein operationsbedingtes SIRS definiert entsprechend [1] (aufgrund des 
Einsatzes der Herz-Lungen-Maschine). 
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Nach Abnahme des Vollblutes wurde die totale RNA unter Anwendungen des 
PAXGene Blood RNA Kit gemaS den Vorgaben des Herstellers (Qiagen) 
isoliert. Im Anschluss wurde aus der totalen RNA die doppelstrangige cDNA 

5 mittels reverser Transkription unter Verwendung des Agilent Low RNA input 
Fluorescent Amplification Kit (Agilent) nach denn Protokoll des Herstellers 
synthetisiert, wobei am Poly-A-Ende der cDNA ein T7 RNA Polymerase- 
Promoter angehangt wurde. AnschiieBend wurde die cDNA unter Verwendung 
des T7 RNA Polymerase-Promoters und gleichzeitiger Einfugen von 

10 Fluoreszenz-Nukleotiden CyS/CyS-Cytosintriphosphat (Amersham) in cRNA 
synthetisiert, welche als Hybridisierungsmolekiile dienten. Alle RNA-Proben 
wurden in zwei Aliquote geteilt, wovon ein Aliquot mit Cy3-CTP und das andere 
Aliquot mit Cy5-CTP markiert wurde. Dadurch konnte jede Kohybridisierung 
zweifach unter Nutzung der umgekehrten RNA/Fluoreszenzfarbstoff- 

15 Kombination durchgefuhrt werden. 

Jede der vorbereiteten Kombination der Hybridisierungsmolekule wurde sowohl 
mit dem Microarray 1A Oligo als 1B Oligo der Fa. Agilent entsprechend dem 
Protokoll des Herstellers hybridisiert. Zusammen enthalten diese beiden 
20 Microarrays 36000 Gene und ESTs (Expressed Sequence Tags). Die 
Fluoreszenzsignale der hybridisierten Molekule wurden mittels eines 
Auslesegerates (Agilent DNA Microarray Scanner) gemessen und mit der 
Software Agilent Feature Software berechnet. 

25 Auswertung 

Fur die Auswertung wurde die mittlere Intensitat eines Spots als der Medianwert 
zugehorigen der Spotpixel bestimmt. 

Korrektur systematischer Fehler: 
30 Von dem Median der Spotpixel wurde der Median der Pixel des lokalen 
Hintergrunds abgezogen. Fur alle weiteren Berechnungen wurden die Signale 
mittels arcus sinus hyperbolicus transformiert. Die Normalisierung erfolgte nach 
dem Ansatz von Huber et al. [43]. Dabei wurden der additive und der 
multiplikative Bias innerhalb eines Microarrays aus 70% der vorhandenen 
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Genproben geschatzt. Korrigiert wurden dann die Intensitat-Signale aus dem 
roten Kanal. 

Statistischer Vergleich 
5 Fur den Vergleich wurde der gepaarte Student-Test verwendet Der Test wurde 
unabhangig fOr beide experimentellen Bedingungen durchgefOhrt. FQr die 
Auswahi der differenziert exprimierten Gene wurden der zugehorige p-Wert und 
die mittlere Expressionsanderung innerhalb der Gruppe bewertet. 

10 Ergebnisse 

Fur die Gruppe der ausgewahlten Gene gilt, dass in beiden Experimenten der 
zugehorige p-Wert Kleiner als 0.05 und die mittlere Expressionsanderung 
groSer als 1 .2 war. 

15 Die Hohe des Expresslonsverhaltnisses jedes Gens stellte das Kriterium fur 
eine Sortierung der untersuchten Gene dan Von Interesse waren die Gene, die 
in den Patientenproben gegenuber Kontrollproben am meisten uberexprimiert 
bzw. unterexprimiert wurden. 

20 Aus Tabelle 2 ist ersichtlich, dass 51 Gene der Patientenprobe gefunden 
wurden, die in der Patientenprobe gegenuber der Kontroilprobe signifikant 
uberexprimiert waren. Weiterhin wird aus Tabelle 3 deutlich, dass 17 Gene der 
Patientenprobe gegenuber der Kontroilprobe signifikant unterexprimiert waren. 
Aus den Ergebnissen wird deutlich, dass die in Tabelle 2 und Tabelle 3 

25 aufgefuhrten Genaktivitaten zwischen generalisierten, inflammatorischen, 
infektiosen Zustanden (entsprechend Sepsis nach [1]) und generalisierten, 
inflammatorischen, nichtinfektiosen Zustanden (entsprechend SIRS nach [1]) 
unterscheiden. Somit stellen die aufgefuhrten Genaktivitaten Marker fur eine 
Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis dar. 
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Tabelle 2: Signifikant gesteigerte Genaktivitaten in Proben von Patienten mit Sepsis nach [1], 
dargestellt als deren relatives Verhaitnis zu den korrespondierenden Genaktivitaten des selben 
Patienten im Zustand SIRS nach [1] 



GenBank Acc. 

Kii itvihAi* 


HUGO-Name 


mean: 


mean: 


v#yov5v*yu 


\.#yov9v#yo 


Seq.-iD 


IN M_uub y oO . ^ 


K /I A c -1 


1,33 


1,36 


0,01 


0,01 


1 


NIVl_^UUOo1 y. I 


nlr^ 


1,21 


1,09 


0,01 


0,01 


2 


iNlVI_^UU lyZD. 1 


iJfcrA4 


1,16 


1,26 


0,00 


0,00 


3 




oL02A1 


1,02 


0,84 


0,02 


0,02 


4 


D87452.1 


Inrtvl 


0,97 


0,88 


0,01 


0,01 


5 




IGLL1 


0,97 


0,98 


0,02 


0,01 


6 


NlVI_022771.1 


PLJ 12085 


0,97 


0,90 


0,00 


0,00 


7 


NIVI__UU1 /00.1 


CA1 


0,88 


0,89 


0,00 


0,00 


9 


L05148.1 


ZAP fQ 


0,82 


0,74 


0,02 


0,01 


10 


BC021 275.1 


rLJo29o7 


0,68 


0,65 


0,03 


0,01 


13 


NM_^UUo32 1.1 


LJ A CA 


0,65 


0,61 


0,01 


0,01 


16 


NM_00ooo4.1 


LCN2 


0,58 


0,60 


0,01 


0,00 


17 


Nlvi__,0032o0.1 


- -fit n A 

THRA 


0,56 


0.45 


0,04 


0,02 


18 


lNlvI__0ao0D7.1 


Ol A l_!0 


0,54 


0,54 


0,00 


0,00 


19 


NM_Ulb41 / .I 


LOC5121o 


0,49 


0,30 


0,01 


0,04 


21 


NM_0057d4.1 


DD96 


0,47 


0,60 


0,04 


0,01 


22 


NM_uoo44o.1 


H2ArA 


0,46 


0,40 


0,00 


0,04 


23 


M 18728,1 


CEACAM6 


0,45 


0,29 


0,01 


0,03 


24 


NM_u03516.1 


H2AFO 


0,43 


0,47 


0,05 


0,05 


27 


NM_01oo39.1 


LOC55884 


0,43 


0,28 


0,04 


0,04 


28 


BC029812.1 


"TK 1 r^A A C 

ZNF145 


0,40 


0,27 


0,02 


0,02 


29 


Nlvl_02 1052.1 


LIO A 1 — A 

H2AFA 


0,39 


0,42 


0,04 


0,04 


30 


NM_00191 1.1 


CTSG 


0,39 


0,42 


0,02 


0.01 


31 


NM_005907.1 


MAN1A1 


0,38 


0,28 


0,01 


0,05 


32 


NM_U03 523.1 


H2BrH 


0,37 


0,32 


0,04 


0,05 


33 


NM_0 15523.1 


D KF ZP 566 E 1 44 


0,37 


0,29 


0,01 


0,01 


34 


NM_003527.4 


n2BFN 


0,37 


0,32 


0,03 


0,04 


35 


NM_0 15277.1 


NEUD4L 


0,34 


0,32 


0,00 


0,00 


36 


NM_0 002 50.1 


MPO 


0,33 


0,30 


0,01 


0,02 


37 


Nlvl_0 15972.1 


LOC510o2 


0,33 


0,31 


0,04 


0,03 


39 


Nlvl_02 1063.1 


H2dFB 


0,33 


0,38 


0,05 


0,02 


39 


NiVi_0 17802.1 


FLJ20397 


0,32 


0,33 


0,03 


0,04 


40 


NM 003258.1 




TK1 


0,32 


0,37 


0,04 


0,03 


41 


Nivl_003o14.2 


n2ArN 


0,31 


0,30 


0,02 


0,01 


43 


InM_03 1894.1 


FTHL17 


0,29 


0,33 


0,04 


0,03 


44 


AJ296290.1 


PRKWNKI 


0,29 


0,32 


0,01 


0,01 


45 


NM_016o14.1 


AD022 


0,28 


0,21 


0,00 


0,04 


47 


NM_02 1064.2 


H2ArP 


0,26 


0,29 


0,03 


0,04 


48 


NIvi__00o563.1 


Cd 

KLF1 


0,26 


0,39 


0,01 


0,01 


49 


Nlv!_004617.1 


T-ft j|>| Ol^^ 


0,25 


0,22 


0,00 


0,00 


50 






0,25 


0,26 


0,04 


0,05 


C A 

51 


NM_016068.1 


LOC51024 


0,24 


0,33 


0,03 


0,01 


52 


NM_002466.1 


MYBL2 


0,24 


0,34 


0,04 


0,01 


53 


NM_021 014.1 


SSX3 


0,24 


0,41 


0,00 


0,00 


54 


NM_003779.2 


B4GALT3 


0,22 


0,30 


0,01 


0,01 


55 


NM_003511.2 


H2AFi 


0,20 


0,25 


0,04 


0,02 


56 


BC01 7356.1 


IGHM 


1.81 


1,53 


0,00 


0.01 


78 


AB007950.2 


KIAA0481 


1,03 


1,05 


0,02 


0.01 


79 
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TabellB 3: Signifikant reduzierte Genaktivitaten in Proben von P^tte^^en mit Segs 
dargestellt als deren relatives Verhaitnis zu den korrespondierenden Genaktivitaten des selben 
Patienten im Zustand SIRS nach [1] 



GenBank 
Accession 
Number 



NM_000576.1 



NM_Q03022.1 
NM 000581.1 



NM_01 6274.1 



HUGO-Name 



IL1B 

SH3BGRL 
GPX1 



BC01 3980.1 
X00457. 1 



NM_001671.2 



NM_000072.1 



BC005943.1 
NM_004331 ■ 1 



NM 002925.2 



NM 002923.1 



J03041.1 



NM 000239.1 



NM_000345.2 



NM_000358.1 



NM 000184.1 



LOC51177 



BQP1 
HLA-DPA1 



mean: 
CySvsCyS 

-0.21 
-0.26 
-0.26 



mean: 
CySvsCyS 

-0.22 
-0.31 
-0.32 



Cy5vsCy3 

0.05 
0.01 

0,01 



p: 

CySvsCyS 



0.00 

0,00 



-0,30 



-0.29 



0,02 



ASGR1 



CD36 



LOC55974 
BNIP3L 



RGS10 



RGS2 



HLA-DPB1 



LYZ 



SNCA 



TGFBI 



HBG2 



-0.30 

-0,31 
-0,38 



-0,23 
-0.21 
-0.41 



0.01 
0.01 
0.03 



-0.38 



-0,38 



0,02 



-0,42 

-0.44 



-0,30 
-0.35 



0.02 



0.01 



-0,49 



-0,40 



0,00 



-0.55 



-0.67 



0,03 



-0.56 



-0.51 



-0.57 



-0.65 



-0.64 

-0,61 



0,00 
0.02 
0.03 



-0,75 



-0,66 



0,01 



-0,94 



■0.84 



0,03 



0,00 



0,05 



0.04 
0.04 
0,03 



Seq.-ID 



58 



61 



62 



63 



0.02 



0,01 



0.01 



64 
65 
66 



67 



68 



69 



0.00 



0.02 



0,01 



0,02 

0,02 



70 



71 



72 



0,02 



0,05 



73 
74 



76 



77 



Diese in Tabelle 2 und 3 charakteristischen Veranderungen sind fur das 
erfindungsgemaBe Verfahren gemaB Anspruch 1 ausnutzbar. 

Die in den Tabellen 2 und 3 aufgefulirten GenBank Accession Nummern 
(Internet-Zugang uber ht. p-//vvww nchi.nim.niii.i^ov/ ) der einzelnen Sequenzen sind in 
dem dieser Anmeldung angefugten 42-seitigen Sequenzprotokoll, das somit 
Teil der Erfindung ist, im Einzelnen jeweils einer Sequenz ID (Sequenz ID: 1 bis 
zur Sequenz ID: 91) zugeordnet. Dieses Sequenzprotokoll ist Teil der 
vorliegenden Erfindung. 
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Sequenz ID: 1 (NM_006986) 

GGCACGAGGAGAGTGCGGCTGCTGAGAGCCGAGCCCAGCAATCCCGATGCTCTGAGTCGTGAAGAAGGGAGGCAGCGAGG 
GGGTTGGGGTTGGGGCCTGAGGCAAGCCCCCAGGCTCCGCTCTTGCCAGAGGGACAGGAGCCATGGCTCAGAAAATGGAC 
TGTGGTGCGGGCCTCCTCGGCTTCCAGGCTGAGGCCTCCGTAGAAGACAGCGCCTTGCTTATGCAGACCTTGATGGAGGC 
CATCCAGATCTCAGAGGCTCCACCTACTAACCAGGCCACCGCAGCTGCTAGTCCCCAGAGTTCACAGCCCCCAACTGCCA 
ATGAGATGGCTGACATTCAGGTTTCAGGAGCTGCCGCTAGGCCTAAGTGAGCCTTTAAAGTCCAGAATGCCACCACAAAA 
GGCCCAAATGGTGTCTATGATTTCTCTCAGGCTCATAATGCCAAGGATGTGCCCAACACGCAGCCCAAGGCAGCCTTTAA 
GTCCCAAAATGCTACCTCCAAAGGTCCAAATGCTGCCTATGATTTTTCCCAGGCAGCAACCACTGGTGAGTTAGCTGCTA 
ACAAGTCTGAGATGGCCTTCAAGGCCCAGAATGCCACTACTAAAGTGGGCCCAAATGCCACCTACAATTTCTCTCAGTCT 
CTCAATGCCAATGACCTGGCCAACAGCAGGCCTAAGACCCCTTTCAAGGCTTGGAATGATACCACTAAGGCCCCAACAGC 
TGATACCCAGACCCAGAATGTAAATCAGGCCAAAATGGCCACTTCCCAGGCTGACATAGAGACCGACCCAGGTATCTCTG 
AACCTGACGGTGCAACTGCACAGACATCAGCAGATGGTTCCCAGGCTCAGAATCTGGAGTCCCGGACAATAATTCGGGGC 
AAGAGGACCCGCAAGATTAATAACTTGAATGTTGAAGAGAACAGCAGTGGGGATCAGAGGCGGGCCCCACTGGCTGCAGG 
GACCTGGAGGTCTGCACCAGTTCCAGTGACCACTCAGAACCCACCTGGCGCACCCCCCAATGTGCTCTGGCAGACGCCAT 
TGGCTTGGCAGAACCCCTCAGGCTGGCAAAACCAGACAGCCAGGCAGACCCCACCAGCACGTCAGAGCCCTCCAGCTAGG 
CAGACCCCACCAGCCTGGCAGAACCCAGTCGCTTGGCAGAACCCAGTGATTTGGCCAAACCCAGTAATCTGGCAGAACCC 
AGTGATCTGGCCAAACCCCATTGTCTGGCCCGGCCCTGTTGTCTGGCCGAATCCACTGGCCTGGCAGAATCCACCTGGAT 
GGCAGACTCCACCTGGATGGCAGACCCCAGCGGGCTGGCAGGGTCCTCCAGACTGGCAAGGTCCTCCTGAGTGGCCGCTA 
CCACCCGACTGGCCACTGGCACCTGATTGGCCACTTCCCACTGACTGGCCACTACCACCTGACTGGATCCGCGCTGATTG 
CAATTCCACCTGACTGGCAGAACCTGCGCCCCTCGCCTAACCTGCGCCCTTCTCCCAACTCGCGTGCCTCACAGAACC 
GGTGCTGCACAGCCCCGAGATGTGGCCCTTCTTCAGGAAAGAGCAAATAAGTTGGTCAAGTACTTGATGCTTAAGGAC 
CACAAAGGTGCCCATCAAGCGCTCAGAAATGCTGAGAGATATCATCCGTGAATACACTGATGTTTATCCAGAAATCAT 
TGAACGTGCATGCTTTGTCCTAGAGAAGAAATTTGGGATTCAACTGAAAGAAATTGACAAAGAAGAACACCTGTATATTC 
TCATCAGTACCCCCGAGTCCCTGGCTGGCATACTGGGAAGGACCAAAGACACACCCAAGCTCGGTCTCCTCTTGGTGATT 
CTGGGTGTCATCTTCATGAATGGCAACCGTGCCAGTGAGGCTGTCCTCTGGGAGGCACTAGGCAAGATGGGACTGCGTCC 
TGGGGTGAGACATCCCCTCCTTGGAGATCTAAGGAAACTTCTCACCTATGAGTTTGTAAAGCAGAAATACCTGGACTACA 
GACGAGTGCCCAACAGCAACCCCCCGGAGTATGAGTTCGTCTGGGGCCTCCGTTCCTAGCATGAGACTAGCAAGATGAAA 
GTGCTGAGATTCATTGCAGAGGTTCAGAAAAGAGACCCTCGTGACTGGACTGCACAGTTCATGGAGGCTGCAGATGAGGC 
CTTGGATGCTCTGGATGCTGCTGCAGCTGAGGCCGAAGCCCGGGCTGAAGCAAGAACCCGGATGGGAATTGGAGATGAGG 
GTGTGTCTGGGCCCTGGAGCTGGGATGACATTGAGTTTGAGGTGCTGACCTGGGATGAGGAAGGAGATTTTGGAGATCCC 
TGGTCCAGAATTCCATTTACCTTCTGGGCCAGATACCACCAGAATGCCCGCTCCAGATTCCCTCAGACCTTTGCCGGTCC 
CATTATTGGTCCTGGTGGTACAGCCAGTGCCAACTTCGCTGCCAA.CTTTGGTGCCATTGGTTTCTTCTGGGTTGAGTGAG 
ATGTTGGATATTGCTATCAATCGCAGTAGTCTTTCCCCTGTGTGAGGTGAAGCCTCAGATTCCTTGTAAACACAGCTATC 
TAGAGAGCCACATCCTGTTGACTGAAAGTGGCATGCAAGATAAATTTATTTGCTGTTCCTTGTCTACTGCTTTTTTTCCC 
CTTGTGTGCTGTCAAGTTTTGGTATCAGAAATAAACATTGAAATTGCAAAGTGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequenz ID: 2 (NM_005319) 

ATGTCCGAGACTGCTCCTGCCGCTCCGGCTGCCGCGCCTCCTGCGGAGAAGGCCCCTGTAAAGAAGAAGGCGGCCAAAAA 
GGCTGGGGGTACGCGTCqTAAGGCGTCGGGTCCCCCGGTGTCAGAGCTCATCACCAAGGCTGTGGCCGCCTCTAAAGAGC 
TAGCGGAGTTTCTCTGGCTGCTCTGAAAAAAGCGTTGGCTGCCGCCGGCTATGATGTGGAGAAAAACAACAGCCGTATC 
CTTGGTCTCAAGAGCCTGGTGAGCAAGGGCACTCTGGTGCAAACGAAAGGCACCGGTGCTTCTGGCTCCTTTAAACT 
CAAGAAGGCAGCCTCCGGGGAAGCCAAGCCCAAGGTTAAAJ^GGCGGGCGGAACCAAACCTAAGAAGCCAGTTGGGG 
GCCAAGAAGCCCAAGAAGGCGGCTGGCGGCGCAACTCCGAAGAAGAGCGCTAAGAAAACACCGAAGAAAGCGAAGAAG 
CCGGCCGCGGCCACTGTAACCAAGAZ\AGTGGCTAAGAGCCCAAAGAAGGCCAAGGTTGCGAAGCCCAAGAAAGCTGCCAA 
AAGTGCTGCTAAGGCTGTGAAGCCCAAGGCCGCTAAGCCCAAGGTTGTCAAGCCTAAGAAGGCGGCGCCCAAGAAGAAAT 
AG 

Sequenz ID: 3 (NM_0 01925) 

GTCTGCCCTCTCTGCTCGCCCTGCCTAGCTTGAGGATCTGTCACCCCAGCCATGAGGATTATCGCCCTCCTCGCTGCTAT 
TCTCTTGGTAGCCCTCCAGGTCCGGGCAGGCCCACTCCAGGCAAGAGGTGATGAGGCTCCAGGCCAGGAGCAGCGTGGGC 
CAGAAGACCAGGACATATCTATTTCCTTTGCATGGGATAAAAGCTCTGCTCTTCAGGTTTCAGGCTCAACAAGGGGCATG 

GTCTGCTCTTGCAGATTAGTATTCTGCCGGCGAACAGAACTTGGTGTTGGGAACTGCCTCATTGGTGGTGTGAGTTTCAC 
ATACTGCTGCACGCGTGTCGATTAACGTTCTGCTGTCCAAGAGAATGTCATGCTGGGAACGCCATCATCGGTGGTGTTAG 
CTTCACATGCTTCTGCAGCTGAGCTTGCAGAATAGAGAAAAATGAGCTCATAATTTGCTTTGAGAGCTACAGGAAATGGT 
TGTTTCTCCTATACTTTGTCCTTAACATCTTTCTTGATCCTAAATATATATCTCGTAACAAG 

Sequenz ID: 4 (NM_0 0 6516) 

TAGTCGCGGGTCCCCGAGTGAGCACGCCAGGGAGCAGGAGACCAAACGACGGGGGTCGGAGTCAGAGTCGCAGTGGGAGT 

CCCCGGACCGGAGCACGAGCCTGAGCGGGAGAGCGCCGCTCGCACGCGCGTCGCCACCCGCGTACCCGGCGCAGCCAGAG 
CCACCAGCGCAGCGCTGCCATGGAGCCCAGCAGCAAGAAGCTGACGGGTCGCCTCATGCTGGCTGTGGGAGGAGCAGTGC 
TTGGCTCCCTGCAGTTTGGCTACAACACTGGAGTCATCAATGCCCCCCAGAAGGTGATCGAGGAGTTCTACAACCAGACA 
TGGGTCCACCGCTATGGGGAGAGCATCCTGCCCACCACGCTCACCACGCTCTGGTCCCTCTCAGTGGCCATCTTTTCTGT 
TGGGGGCATGATTGGCTCCTTCTCTGTGGGCCTTTTCGTTAACCGCTTTGGCCGGCGGAATTCAATGCTGATGATGAACC 

1 



TGCTGGCCTTCGTGTCCGCCGTGCTCATGGGCTTCTCGAAACTGGGCAAGTCCTTTGAGATGCTGATCCTGGGCCGCTTC 
ATCATCGGTGTGTACTGCGGCCTGACCACAGGCTTCGTGCCCATGTATGTGGGTGAAGTGTCACCCACAGCCTTTCGTGG 
GGCCCTGGGCACCCTGCACCAGCTGGGCATCGTCGTCGGCATCCTCATCGCCCAGGTGTTCGGCCTGGACTCCATCATGG 
GCAACAAGGACCTGTGGCCCGTGCTGCTGAGCATCATCTTCATCCCGGCCCTGCTGCAGTGCATCGTGCTGCCCTTCTGC 
CCCGAGAGTCCCCGCTTCCTGCTCATCAACCGCAACGAGGAGAA.CCGGGCCAA.GAGTGTGCTAAAGAAGCTGCGCGGGAC 
AGCTGACGTGACCCATGACCTGCAGGAGATGAAGGAAGAGAGTCGGCAGATGATGCGGGAGAAGAAGGTCACCATCCTGG 
AGCTGTTCCGCTCCCCCGCCTACCGCCAGCCCATCCTCATCGCTGTGGTGCTGCAGGTGTGCCAGCAGCTGTCTGGCATC 
AACGCTGTCTTCTATTACTCCACGAGCATCTTCGAGAAGGCGGGGGTGCAGCAGCCTGTGTATGCCACCATTGGCTCCGG 
TATCGTCAACACGGCCTTCACTGTCGTGTCGCTGTTTGTGGTGGAGCGAGCAGGCCGGCGGACCCTGCACCTCATAGGCC 
TCGCTGGCATGGCGGGTTGTGCCATACTGATGACCATCGCGCTAGCACTGGTGGAGCAGCTACCCTGGATGTCCTATCTG 
AGCATCGTGGCCATCTTTGGCTTTGTGGCCTTCTTTGAAGTGGGTCCTGGCCCCATCCCATGGTTCATCGTGGCTGAACT 
CTTCAGCCAGGGTCCACGTCCAGCTGCCATTGCCGTTGCAGGCTTCTCCAA.CTGGACCTCAAATTTCATTGTGGGCATGT 
GCTTCCAGTATGTGGAGCAACTGTGTGGTCCCTACGTCTTCATCATGTTCACTGTGCTCCTGGTTCTGTTCTTCATCTTC 
ACCTACTTCAAAGTTCCTGAGACTAAAGGCCGGACCTTCGATGAGATCGCTTCCGGCTTCCGGCAGGGGGGAGCCAGCCA 
AAGTGATAAGACACCCGAGGAGCTGTTCCATCCCCTGGGGGCTGATTCCCAAGTGTGAGTCGCCCCAGATCACCAGCCCG 
GCCTGCTCCCAGCAGCCCTAAGGATCTCTCAGGAGCACAGGCAGCTGGATGAGACTTCCAAACCTGACAGATGTCAGCCG 
AGCCGGGCCTGGGGCTCCTTTCTCCAGCCAGCAATGATGTCCAGAAGAATATTCAGGACTTAACGGCTCCAGGATTTTAA 
CAAAAGCAAGACTGTTGCTCAAATCTATTCAGACAAGCAACAGGTTTTATAATTTTTTTATTACTGATTTTGTTATTTTT 
AXATCAGCCTGAGTCTCCTGTGCCCACATCCCAGGCTTCACCCTGAATGGTTCCATGCCTGAGGGTGGAGACTAAGCCCT 
CGAGACACTTGCCTTCTTCACCCAGCTAATCTGTAGGGCTGGACCTATGTCCTAAGGACACACTAATCGAACTATGAA 
ACAAAGCTTCTATCCCAGGAGGTGGCTATGGCCACCCGTTCTGCTGGCCTGGATCTCCCCACTCTAGGGGTCAGGCTC 
TTAGGATTTGCCCCTTCCCATCTCTTCCTACCCAACCACTCAAATTAATCTTTCTTTACGTGAGACCAGTTGGGAGCA 
CTGGAGTGCAGGGAGGAGAGGGGAAGGGCCAGTCTGGGCTGCCGGGTTCTAGTCTCCTTTGCACTGAGGGCCACACTATT 
ACCATGAGAAGAGGGCCTGTGGGAGCCTGCAAACTCACTGCTCAAGAAGACATGGAGACTCCTGCCCTGTTGTGTATAGA 
TGCAAGATATTTATATATATTTTTGGTTGTCAATATTAAATACAGACACTAAGTTATAGTATATCTGGACAAGCCAACTT 
GTAAATACACCACCTCACTCCTGTTACTTACCTAAACAGATATAAATGGCTGGTTTTTAGAAACATGGTTTTGAAATGCT 
TGTGGATTGAGGGTAGGAGGTTTGGATGGGAGTGAGACAGAAGTAAGTGGGGTTGCAACCACTGCAACGGCTTAGACTTC 
GACTCAGGATCCAGTCCCTTACACGTACCTCTCATCAGTGTCCTCTTGCTCAAAAATCTGTTTGATCCCTGTTACCCAGA 
GAATATATACATTCTTTATCTTGAGATTCAAGGCATTTCTATCACATATTTGATAGTTGGTGTTCAAAAAAACACTAGTT 
TTGTGCCAGCCGTGATGCTCAGGCTTGAAATCGCATTATTTTGAATGTGAAGGGAA 

Secjuenz ID: 5 (D87452) 

CTTGTTGTTGATCCGTACCCAGTGGGCAGCGCCGGGAGCTGGACCAAGCGGCCGGTGAGAGGCCGCTGTAGCGGTGCTCA 
GCCACCTGTGCTGCCTGCCAGGGGGCGGGCCGAAACCTGGAGGCCCGGGGGGCCCAGCTCCCGTAGGGAGCCGTGGGCGC 
TCGGTGCCCGGGCCGGGCAGGACAGAATAATAAGCTGAATAGAATCTGACCATTGGCTTTCACCTGGCCAGGACCTTCTA 
TGTAGCTCTCCTTTTGTGGCCCATGTGCTGCATCCTCTGCCCTCAGTGTGCAA.CTGGCCCCCAACGCAATGTGTGTTTGT 
CAAACCATGGAAGTGGGGCAGTATGGCAAGAATGCAAGTCGGGCTGGAGACCGGGGAGTCCTCCTGGAGCCCTTCATCCA 
CCAAGTAGGCGGAGACAGCAGCATGATGCGTTACGACGATCACACTGTGTGCAAGCCCCTCATCTCCCGGGAACAGCGCT 
TTTACGAGTCCCTCCCTOCCGAAATGAAGGAGTTCACCCCTGAATACAAAGGCGTGGTATCTGTCTGTTTTGAGGGGGAC 
GTGATGGTTACATCAACTTAGTGGCCTATCCTTATGTGGAAAGTGAGACTGTGGAACAGGATGACACAACAGAACGGGA 
CCTCGGCGCAAACACTCCCGCCGGAGCCTGCACCGGTCAGGCAGTGGCAGTGACCACAAGGAGGAGAAAGCCAGCC 
CCCTTGAGACCTCTGAGAGCTCACAGGAGGCAAAGAGTCCGAAGGTGGAGCTGCACAGCCACTCAGAGGTGCCTTTC 
AGATGCTAGATGGCAACAGTGGCTTGAGTTCTGAGAAGATCAGCCACAACCCCTGGAGCCTGCGTTGTCACAAGCAGCA 
GCTGAGCCGCATGCGCTCCGAGTCCAAGGACCGAAAGCTCTACAAGTTCCTCCTGCTTGAGAACGTGGTGCACCACTTCA 
AGTACCCCTGCGTGTTGGACCTGAAGATGGGCACGCGGCAGCATGGCGATGACGCGTCAGCTGAGAAGGCAGCCCGGCAG 
ATGCGGAAATGCGAGCAGAGCACATCAGCCACGCTGGGCGTCAGGGTCTGCGGCATGCAGGTGTACCAGGTGGACACAGG 
GCATTACCTCTGCAGGAACAAGTACTATGGCCGTGGGCTCTCCATTGAAGGCTTCCGCAATGCCCTCTATCAATATCTGC 
ACAATGGCCTGGACCTGCGACGTGACCTGTTTGAGCCTATCCTGAGCAAACTGCGGGGCCTGAAAGCTGTGCTGGAGCGG 
CAGGCCTCTTACCGCTTCTACTCCAGTTCCCTGCTTGTCATCTATGATGGCAAGGAGTGCCGGGCTGAGTCCTGCCTGGA 
CCGCCGGTCTGAGATGCGTCTCAAGCACGTGGACATGGTGCTCCCTGAGGTGGCGTCATCCTGTGGCCCCAGCACCAGCC 
CCAGCAACACCAGCCCCGAGGCGGGTCCCTCCTCTCAGCCCAAGGTGGATGTCCGCATGATTGACTTTGCACACAGCACA 
TTCAAGGGCTTCCGGGATGACCCCACCGTGCATGATGGGCCAGACAGAGGCTACGTGTTTGGCCTGGAGAACCTCATCAG 
CATCATGGAACAGATGCGGGACGAGAACCAGTAGGCCCTGTTCTGGGGCCCCAGAACCCCTTCCTCTCCACTGCAGGCAG 
GGACCATTGTTCTGAACTTGCCGTGAGGACACACAGACTTGCTTTTAAAGGGTTATATTTCTCTTTGGTGTAAACTAAAA 
GAAATGTTTTTAGCTGTAGCCTGGAATCCATATATATAAAGTGAAGGAGGGCAGACCACACGCCCTCTCAGCCAGGCTCC 
TCAGCTTTGTGGCTCTGACTGGTGTGTCCAGGCTGCCTTAGGAAGGAAGAGGTGCCCCTGGTGGGCTTGGCAGCAGGGAC 
AGGGTGCCCTTGGACATTGGTTTCTCTTGTCTAGATCTTTGAGATCTGTGGCTGCAGGGCCCTGCTGATTGTAAGGTAAA 
GCCCTGGGCTGGTGCAGGGCCCCTCGACGCCCACTCTTCCCTTGTTCCCCAGAAGTAGAGGGCTCTGGGTGCCCATTTCT 
TGGGGGCTTTCCAGTCTTATGCTGTGGGTGTCAGCTAGCTCTTTAATAGGTGCCCTCAGGGCACCACAGGGCTGACTGCA 
CAAAGCTGGACCCATCCTTCGGTCTGACCTTAGCATGGGGCTAGATTAATGAAGCTGGGCTGAGGCCAACTTATGGCAGA 
GGGCGGCGCCTGGGTTCCCCAGGCACCTGTTGGCACGTGACAGGTTGGCACCTGTCCTATTCCTGAAACAGCCTCTCTCA 
CCAAGTTCCCTTGCCTAAGAAGGCCACTCCCTCCCACCCCACTGAAGTGGGGGATAGTCGGTGTCCTAGCAGGCCTCAGG 
GCCTCTGGTGGCTCTGGCCGAGACAGTATTTGCAGTTCTTGTGCTATGGGTGGGAGTCTTCTTCCTCAAGTTTCGGCAGC 



TGTGCTGCTGCTGGATGGGCTGCTCCTCCCAGGGCTCAAGGGCTGTGGTCCGCTCAGGGTCTCATTTCCCCAGGCCAAGT 
TCAAGGCAGCAGCCCTTTGTGAGGCGCTCTTGGCCCTGGGCCTGGAGGGAGAACTTTAAGCTTTTTTGCTCACAGGGACG 
TGGTATGGGCCCTGGGTGCAGGTGCCCACATTCTGCTAATGAGAGCTTTGTCTGATCAGTCCTGGGTCCATCAGTTTGTC 
CATGTGTCCGGCTGCCAGCCCGTCCCTTGGGATGCTTCCCCTGGGGTGTAGCCTTGTTCATTAGTATATACTCATTCCTT 
CATGCTTTCCTCAGCAGAACACTTCCACTTCTGAGGTGAGCTTTTGCCCCGTGCGGTTCCTCCACAGGTGTTGCCTTTTT 
ATAAAGACCTGATAGCAGAATAAATTGGTGTTTCCCTGTTGACCCAGCACCATTTCTGTGGGCCTAGAATATGGCCCTCA 
ACCCTTAGAGTGGGGCAGTGAGGGCTTGAGGAGTGACCCTTCCTTTCTCATGGTTTTAGTCATTTTGGCTGCCAGCCCTT 
AATGGCACAGATCTGCTGCTTCTAACAGATGGCCAGGAGGTGACACCGATTTCAGCCATTGCCAAGGTTAGCACCCTCTC 
CTTTGAGCCTAGGGCCACACTGTTCATTGTCACTTTAGGCAAGTGCCTGTTTGGCTTTAAAGGTAAGCCTGCCAGCTGTG 
AGAAGCCTTGGTAACTGATGGACTCATTTCCTGGTCCTTAAAGATGCAGCCTCTTAAGGGCTCCTTGATGGATGCCATCT 
CTCCTAGCCCCCAGCCCTGGTGCCACTGGTGGGCAGGTTCCCATTCTTTGGGGCTGGGAGGGACAGCTTGCCTGTTTCTG 
GTCACAAATTACAGTCTTCTCTCCTGTACCATTCTGTGGCTTCAGCCATGGGGGCAGTAGCCCTTCATTAGTGTAGATAG 
TCATTCCCTGGTAGGGTGGAGGGTAAGACATAGGGTCTGGAACTGTTTGGGACCTTTTGGGGATGTCCTGTGCCTCCCAG 
ATTCCTAGATTCTGGGAGGAGAGGCTGCCGCATTCTGCTGCTCCTCACAGCGAGCAAAGCTGCACCCACTTACATTCAGT 
ATTTTCCTGGCACTACAAAGAGTGGGAAGGCCTGGGATTTGCTGCTGCTGCCTTAGAGCAGGGCCCCTCTTTTCAGCACT 
TTGGACACCTGGAGACCCAGCCCTGTTATTTAATGGTAGTGGGCAAGTGTGTGTGCATACTGTCTGCCACTGCTTTCTCC 
CTGCCGCATGCCAGAGAGCCCTGTCCCTGCCAGGCCCAGCCTTCTTAGCCCCAACTTGGGAACAAAGTGCAACATGGGAT 
CATGGGTTGGGGTGCTCAGGTGAGCGCTCTCTATAGTGCTTCCCTGGGCCAAGCTGACACCAGCCCCTGAGGGTGGGGTG 
GGACGGGTGGTGCTTAAAAGAGGAAGGGGAGCAGTGTAGCAACTTGCCAGGGACCCCACCCCTCCCTCTCTGGGCCTGTG 
GTGAGCATGGGGATTCCCATCAAGGGGCCTGGCACCTGTGCTAGTTACGTAGCCGCTGCTCACGCGCTCACTCCTGAC 
CATGCACGTTCCCTAGATGCAGACTGCTTTGAACTTTAAAGCTGTACAATTTGGTTATGTTTGTGCTGACTTAAAATA 
TTTTAATGAGGAAAAAATAATGGAGAACCCTGGGAAGGACCTGGTTCTTTTGCTTCTCGGGGAACTGTAAGCCCTCGC 
GTTCTGGGAATCGCTCTCTGCTGCTCTTTCCTGGAAGCTAAGCCTGTCTCCACCGCCCGAGGCCTGCGCCGGTGGCTCCC 
GCCGCAGTTGCGTTTGCTTTGGACCTTGCGTGCGGGGGAGGGGGTGCTCGGTCCGAGCCCGCTCCTTTCTGTACACCTAG 
CGCTGCCCGCCCCGCTTGTGTCTGAGGTCGTGTATGTCAAAAATAAAGCCGCTAGAAACGG 

Sequenz ID: 6 (NM_020070) 

GGCCACATGGACTGGGGTGCAATGGGACAGCTGCTGCCAGCGAGAGGGACCAGGGCACCACTCTCTAGGGAGCCCACACT 
GCAAGTCAGGCCACAAGGACCTCTGACCCTGAGGGCCGATGAGGCCAGGGACAGGCCAGGGGGGCCTTGAGGCCCCTGGT 

GAGCCAGGCCCCAACCTCAGGCAGCGCTGGCCCCTGCTGCTGCTGGGTCTGGCCGTGGTAACCCATGGCCTGCTGCGCCC 
AACAGCTGCATCGCAGAGCAGGGCCCTGGGCCCTGGAGCCCGTGGAGGAAGCAGCCGGTCCAGCCTGAGGAGCCGGTGGG 
GCAGGTTCCTGCTCCAGCGCGGCTCCTGGACTGGCCCCAGGTGCTGGCCCCGGGGGTTTCAATCCAAGCATAACTCAGTG 
ACGCATGTGTTTGGCAGCGGGACCCAGCTCACCGTTTTAAGTCAGCCCAAGGCCACCCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGCC 
GTCCTCTGAGGAGCTCCAAGCCAACAAGGCTACGCTGGTGTGTCTCATGAATGACTTTTATCCGGGAATCTTGACGGTGA 
CCTGGAAGGCAGATGGTACCCCCATCACCCAGGGCGTGGAGATGACCACGCCCTCCAAACAGAGCAACAACAAGTACGCG 
GCCAGCAGCTACCTGAGCCTGACGCCCGAGCAGTGGAGGTCCCGCAGAAGCTACAGCTGCCAGGTCATGCACGAAGGGAG 
CACCGTGGAGAAGACGGTGGCCCCTGCAGAATGTTCATAGGTTCCCAGCCCCGACCCCACCCAAAGGCCTGGAGCTGCAG 
GATCCCAGGGGAAGGGTCTCTCTCTGCATCCCAAGCCATCCAGCCCT 

equenz ID: 7 (NM_022771) 
a'ACCAGGCACGCGCAGGAAACATGGCGGCGGCGGGTGTTGTGAGCGGGAAGATTATATATGAACAAGAAGGAGTATAT 

CACTCATCTTGTGGAAAGACCAATGACCAAGACGGCTTGATTTCAGGAATATTACGTGTTTTAGAAAAGGATGCCGA 
TAATAGTGGACTGGGGACCATTGGATGATGCATTAGATTCCTCTAGTATTCTCTATGCTAGAAAGGACTCCAGTTCAG 
TTGTAGAATGGACTCAGGCCCCAAAAGAAAGAGGTCATCGAGGATCAGAACATCTGAACAGTTACGAAGCAGAATGGGAC 
ATGGTTAATACAGTTTCATTTAAAAGGAAACCACATACCAATGGAGATGCTCCAAGTCATAGAAATGGGAAAAGCAAATG 
GTCATTCCTGTTCAGTTTGACAGACCTGAAATCAATCAAGCAAAACAAAGAGGGTATGGGCTGGTCCTATTTGGTATTCT 
GTCTAAAGGATGACGTCGTTCTCCCTGCTCTACACTTTCATCAAGGAGATAGCAAACTACTGATTGAATCTCTTGAAAAA 
TATGTGGTATTGTGTGAATCTCCACAGGATAAAAGAACACTTCTTGTGAATTGTCAGAATAAGAGTCTTTCACAGTCTTT 
TGAAAATCTTCTTGATGAGCCAGCATATGGTTTAATACAAAAAATTAAAAAGGACCCTTATAGGGCAACTATGATAGGAT 
TTTCCAAAGTCACAAACTACATTTTTGACAGTTTGAGAGGCAGCGATCCCTCTACACATCAACGACCACCTTCAGAAATG 
GCAGATTTTCTTAGTGATGCTATTCCAGGTCTAAAGATAAATCAACAAGAAGAACCAGGATTTGAAGTCATCACAAGAAT 
TGATTTGGGGGAACGCCCTGTTGTTCAAAGGAGAGAACCGGTATCACTGGAAGAATGGACTAAGAACATTGATTCTGAAG 
GAAGAATTTTAAATGTAGATAATATGAAGCAGATGATATTTAGAGGGGGACTTAGTCATGCATTGAGAAAGCAAGCATGG 
AAATTTCTTCTGGGTTATTTTCCCTGGGACAGTACCAAGGAGGAAAGAACCCAATTACAAAAGCAAAAAACTGATGAATA 
CTTCAGAATGAAACTGCAGTGGAAATCCATCAGCCAGGAACAAGAGAAAAGAAATTCGAGGTTAAGAGATTATAGAAGTC 
TTATCGAAAAAGATGTTAACAGAACAGATCGAACAAACAAGTTTTATGAAGGCCAAGATAATCCAGGGTTGATTTTACTT 
CATGACATTTTGATGACCTACTGTATGTATGATTTTGATTTAGGATATGTTCAGGGAATGAGTGATTTACTTTCCCCTCT 
TTTATATGTGATGGAAAATGAAGTGGATGCCTTTTGGTGCTTTGCCTCTTACATGGACCAAATGCATCAGAATTTTGAAG 
AACAAATGCAAGGCATGAAGACCCAGCTAATTCAGCTGAGTACCTTACTTCGATTGTTAGACAGTGGATTTTGCAGTTAC 
TTAGAATCTCAGGACTCTGGATACCTTTATTTTTGCTTCAGGTGGCTTTTAATCAGATTCAAAAGGGAATTTAGTTTTCT 
AGATATTCTTCGATTATGGGAGGTAATGTGGACCGAACTACCATGTACAAATTTCCATCTTCTTCTCTGTTGTGCTATTC 
TGGAATCAGAAAAGCAGCAAATAATGGAAAAGCATTATGGCTTCAATGAAATACTTAAGCATATCAATGAATTGTCCATG 
AAAATTGATGTGGAAGATATACTCTGCAAGGCAGAAGCAATTTCTCTACAGATGGTAAAATGCAAGGAATTGCCACAAGC 



AGTCTGTGAGATCCTTGGGCTTCAAGGCGGTGAAGTTACAACACCAGATTCAGACGTTGGTGAAGACGAAAATGTTGTCA 

TGACTCCTTGTCCTACATCTGCATTTCAAAGTAATGCCTTGCCTACACTCTCTGCCAGTGGAGCCAGAAATGACAGCCCA 

ACACAGATACCAGTGTCCTGAGATGTCTGCAQATTAACACGTGCATGATCACTGTTCTTGCTTTTTTGGGAAGAGACACT 

TTGTTGCAACCCTTTTTCAAGTACTTGAAAGTTGAAAATTTGAAATCTTGGTATTGATCATGCTTTAAGGTTTATGTAAA 

GAAAGTGTACTGATGTTCTTACATTAAAGCTTTACAAAGATTTAAACTAATTATTTTTGTAGTTACTTCTACCAAAT^ 

CTTTCCTTTTCGATAACATTCCTCAGTATTTTTATAGCCAAGTACATTTTATTTTCTTGCTGATGAACTGGAATTGGATA 

AATATTGCAAGTGGATGAGTTGGAAATTATGCACTTTGAAAAACATTCACTTTGTTTAAGCTTATTGGGTTTCAGATTTG 

ATTAAATTAAATGTGGAGGCTTTCTATAGCATTCTAAGCTGAGAAGTAGATTGTTACCCAGTAATGAAATAAAAAATAAA 

AATAAAAGG 

Sequenz ID: 8 (Y14737) 

AGCCCAGCACTAGAAGTCGGCGGTGTTTCCATTCGGTGATCAGCACTGAACACAGAGGACTCACCATGGAGTTTGGGCTG 
AGCTGGGTTTTCCTCGTTGCTCTTTTAAGAGGTGTCCAGTGTCAGGTGCAGCTGGTGGAGTCTGGGGGAGGCGTGGTCCA 
GCCTGGGAGGTCCCTGAGACTCTCCTGTGCAGCGTCTGGATTCACCTTCAGTAATTATGGCATGCACTGGGTCCGCCAGG 
CTCCAGGCAAGGGGCTGGAGTGGGTGGCAGCTATATGGTATGATGGAAGTAATAAATACTATGCAGACTCCGTGAAGGGC 
CGATTCACCATCTCCAGAGACAATTCCAAGAACACGTTGTATATGCAAATGAACAGCCTGAGAGCCGAGGACACGGCTGT 
GTATTATTGTGCGAGAGAGGGTCGGTGGGTACGATATACTACGGTGACTACTATCGGATACTACTTTGACTACTGGGGCC 
AGGGAACCCTGGTCACCGTCTCCTCAGCCTCCACCAAGGGCCCATCGGTCTTCCCCCTGGCACCCTCCTCCAAGAGCACC 
TCTGGGGGCACAGCGGCCCTGGGCTGCCTGGTCAAGGACTACTTCCCCGAACCGGTGACGGTGTCGTGGAACTCAGGCGC 
CTGACCAGCGGCGTGCACACCTTCCCGGCTGTCCTACAGTCCTCAGGACTCTACTCCCTCAGCAGCGTGGTGACCGTGC 
TCCAGCAGCTTGGGCACCCAGACCTACATCTGCAACGTGAATCACAAGCCCAGCAACACCAAGGTGGACAAGAGAGTT 
GCCGAAATCTTGTGACAAAACTCACACATGCCCACCGTGCCCAGGACCTGAACTCCTGGGGGGACCGTCAGTCTTCCT 
CTTCCCCCCAAAACCCAAGGAGACCCTCATGATCTCCCGGACCCCTGAGGTCACATGCGTGGTGGTGGACGTGAGCCACG 
AAGACCCTGAGGTCAAGTTCAACTGGTACGT6GACGGCGTGGAGGTGCATAATGCCAAGACAAAGCCGCGGGAGGAGCAG 
TACAACAGCACGTACCGTGTGGTCAGCGTCCTCACCGTCCTGCACCAGGACTGGCTGAATGGCAAGGAGTACAAGTGCAA 
GGTCTCCAACAAAGCCCTCCCAGCCCCCATCGAGAAAACCATCTCCAAAGCCAAAGGGCAGCCCCGAGAACCACAGGTGT 
ACACCCTGCCCCCATCCCGGGAGGAGATGACCAAGAACCAGGTCAGCCTGACCTGCCTGGTCAAAGGCTTCTATCCCAGC 
GACATCGCCGTGGAGTGGGAGAGCAATGGGCAGCCGGAGAACAACTACAAGACCACGCCTCCCGTGCTGGACTCCGACGG 
CTCCTTCTTCCTCTATAGCAAGCTCACCGTGGACAAGAGCAGGTGGCAGCAGGGGAACGTCTTCTCATGCTCCGTGATGC 
ATGAGGCTCTGCACAACCACTACACGCAGAAGAGCCTCTCCCTGTCCCCGGGTAAATGAGTGCGACGGCCGGCAAGCCCC 
CGCTCCCCGGGCTCTCGCGGTCGCACGAGGATGCTTGGCACGTACCCCGTCTACATACTTCCCAGGCACCCAGCATGGAA 
ATAAAGCACCCACCACTGCCCTGGGCCCTGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA^ 

Sequenz ID: 9 (NM_0 0173 8 ) 

GTGGTACCCAGTCCTCAGGTGCAACCCCCTGCGXGGTCCTCTGTGGCAGCCTTCTCTCATTCAGAGCTGTTTTCCACAGA 
GGTAGTGAAAAGAACTGGATTTTCAAGTTCACTTTGCAAGAGAAAAAGAAAACTCAGTAGAAGATAATGGCAAGTCCAGA 
CTGGGGATATGATGACAAAAATGGTCCTGAACAATGGAGCAAGCTGTATCCCATTGCCAATGGAAATAACCAATCCCCTG 
TTGATATTAAAACCAGTGAAACCAAACATGACACCTCTCTGAAACCTATTAGTGTCTCCTACAACCCAGCCACAGCCAAA 
GAAA.TTATCAATGTGGGGCATTCTTTCCATGTAAATTTTGAGGACAACGATAACCGATCAGTGCTGAAAGGTGGTCCTTT 
CTCTGACAGCTACAGGCTCTTTCAGTTTCATTTTCACTGGGGCAGTACAAATGAGCATGGTTCAGAACATACAGTGGATG 
TCAAATATTCTGCCGAGCTTCACGTAGCTCACTGGAATTCTGCAAAGTACTCCAGCCTTGCTGAAGCTGCCTCAAAG 
^P?GATGGTTTGGCAGTTATTGGTGTTTTGATGAAGGTTGGTGAGGCCAACCCAAAGCTGCAGAAAGTACTTGATGCCCT 
PcAAGCAATTAAAACCAAGGGCAAACGAGCCCCATTCACAAATTTTGACCCCTCTACTCTCCTTCCTTCATCCCTGGATT 
TCTGGACCTACCCTGGCTCTCTGACTCATCCTCCTCTTTATGAGAGTGTAACTTGGATCATCTGTAAGGAGAGCATCAGT 
GTCAGCTCAGAGCAGCTGGCACAATTCCGCAGCCTTCTATCAAATGTTGAAGGTGATAACGCTGTCCCCATGCAGCACAA 
CAACCGCCCAACCCAACCTCTGAAGGGCAGAACAGTGAGAGCTTCATTTTGATGATTCTGAGAAGAAACTTGTCCTTCCT 
CAAGAACACAGCCCTGCTTCTGACATAATCCAGTTAAAATAATAATTTTTAAGAAATAAATTTATTTCAATATTAGCAAG 
ACAGCATGCCTTCAAATCAATCTGTAAAACTAAGAAACTTAAATTTTAGTTCTTACTGCTTAATTCAAATAATAATTAGT 
AAGCTAGCAAATAGTAATCTGTAAGCATAAGCTTATCTTAAATTCAAGTTTAGTTTGAGGAATTCTTTAAAATTACAACT 
AAGTGATTTGTATGTCTATTTTTTTCAGTTTATTTGAACCAATAAAATAATTTTATCTCTTTCT 

Sequenz ID; 10 {Xj05148) 

GGAATAGGTTAGTTTCAGACAAGCCTGCTTGCCGGAGCTCAGCAGACACCAGGCCTTCCGGGCAGGCCTGGCCCACCGTG 
GGCCTCAGAGCTGCTGCTGGGGCATTCAGAACCGGCTCTCCATTGGCATTGGGACCAGAGACCCCGCAAGTGGCCTGTTT 
GCCTGGACATCCACCTGTACGTCCCCAGGTTTCGGGAGGCCCAGGGGCGATGCCAGACCCCGCGGCGCACCTGCCCTTCT 
TCTACGGCAGCATCTCGCGTGCCGAGGCCGAGGAGCACCTGAAGCTGGCGGGCATGGCGGACGGGCTCTTCCTGCTGCGC 
CAGTGCCTGCGCTCGCTGGGCGGCTATGTGCTGTCGCTCGTGCACGATGTGCGCTTCCACCACTTTCCCATCGAGCGCCA 
GCTCAACGGCACCTACGCCATTGCCGGCGGCAAAGCGCACTGTGGACCGGCAGAGCTCTGCGAGTTCTACTCGCGCGACC 
CCGACGGGCTGCCCTGCAACCTGCGCAAGCCGTGCAACCGGCCGTCGGGCCTCGAGCCGCAGCCGGGGGTCTTCGACTGC 
CTGCGAGACGCCATGGTGCGTGACTACGTGCGCCAGACGTGGAAGCTGGAGGGCGAGGCCCTGGAGCAGGCCATCATCAG 
CCAGGCCCCGCAGGTGGAGAAGCTCATTGCTACGACGGCCCACGAGCGGATGCCCTGGTACCACAGCAGCCTGACGCGTG 
AGGAGGCCGAGCGCAAACTTTACTCTGGGGCGCAGACCGACGGCAAGTTCCTGCTGAGGCCGCGGAAGGAGCAGGGCACA 
TACGCCCTGTCCCTCATCTATGGGAAGACGGTGTACCACTACCTCATCAGCCAAGACAAGGCGGGCAAGTACTGCATTCC 



r- 



CGAGGGCACCAAGTTTGACACGCTCTGGCAGCTGGTGGAGTATCTGAAGCTGAAGGCGGACGGGCTGATCTACTGCCTGA 
AGGAGGCCTGCCCCAACAGCAGTGCCAGCAACGCCTCAGGGGCTGCTGCTCCCACACTCCCAGCCCACCCATCCACGTTG 
ACTCATCCTCAGAGACGAATCGAGACCCTCAACTCAGATGGATACACCCCTGAGCCAGCACGCATAACGTCCCCAGACAA 
ACCGCGGCCGATGCGGATGGACACGAGCGTGTATGAGAGCCCCTACAGCGACCCAGAGGAGCTCAAGGACAAGAAGCTCT 
TCCTGAAGCGCGATAACCTCCTCATAGCTGACATTGAACTTGGCTGCGGCAACTTTGGCTCAGTGCGCCAGGGCGTGTAC 
CGCATGCGCAAGAAGCAGATCGACGTGGCCATCAAGGTGCTGAAGCAGGGCACGGAGAAGGCAGACACGGAAGAGATGAT 
GCGCGAGGCGCAGATCATGCACCAGCTGGACAACCCCTACATCGTGCGGCTCATTGGCGTCTGGCAGGGCGAGGCCCTCA 
TGCTGGTCATGGAGATGGCTGGGGGCGGGCCGCTGCACAAGTTCCTGGTCGGCAAGAGGGAGGAGATCCCTGTGAGCAAT 
GTGGCCGAGCTGCTGCACCAGGTGTCCATGGGGATGAAGTACCTGGAGGAGAAGAACTTTGTGCACCGTGACCTGGCGGC 

* CCGCAACGTCCTGCTGGTTAACCGGCACTACGCCAAGATCAGCGACTTTGGCGTCTCCAAAGCACTGGGTGCCGACGACA 
GCTACTACACTGCCCGCTCAGCAGGGAAGTGGCCGCTCAAGTGGTACGCACCCGAATGCATCAACTTCCGCAAGTTCTCC 
AGCCGCAGCGATGTCTGGAGCTATGGGGTCACCATGTGGGAGGCGTTGTCCTACGGCCAGAAGCCCTACAAGAAGATGAA 
AGGGCCGGAGGTCATGGCCTTCATCGAGCAGGGCAAGCGGATGGAGTGCCCAGCAGAGTGTCCACCCGAACTGTACGCAC 
TCATGAGTGACTGCTGGATCTACAAGTGGGAGGATCGCCCCGACTTCCTGACCGTGGAGCAGCGCATGCGAGCCTGTTAC 
TACAGCCTGGCCAGCAAGGTGGAAGGGCCCCCAGGCAGCACACAGAAGGCTGAGGCTGCCTGTGCCTGAGCTCCCGCTGC 
CCAGGGGAGCCCTCCACGCCGGCTCTTCCCCACCCTCAGCCCCACCCCAGGTCCTGCAGTCTGGCTGAGCCCTGCTTGGT 
TGTCTCCACACACAtSCTGGGCTGTGGTAGGGGGTGTCTCAGGCCACACCGGCCTTGCATTGCCTGCCTGGCCCCCTGTCC 
TCTCTGGCTGGGGAGCAGGGAGGTCCGGGAGGGTGCGGCTGTGCAGCCTGTCCTGGGCTGGTGGCTCCCGGAGGGCCCTG 
AGCTGAGGGCATTGCTTACACGGATGCCTTCCCCTGGGCCCTGACATTGGAGCCTGGGCATCGTCAGGTGGTCAGGCGTA 

^I^TCACCAGAATAAACCCAGCTTCCCTCTTGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACC 

^fVquenz ID: 11 (X5 9314) 

^^!gatctcctgaggtcaggagttcaagacaagcccagacaacttggtgaatgaaaccccatctctactaaaaacaaaaaca 
gaaacaacaaaaaagaaagagccctctggttaaccttgtatgtgtgagacgattatgatgagatagatcccagattgaac 

AACTGGTCACCCAGGAATTTTAAATTTGCTGCTGGAGGGCACA?^AATTTTGTCTCTCTTTCCTTTTTCTTACACTGGGCT 
CTTGGCTCTAAATGTAGAGGCTCACATCATTCTCCCTGTGAGGCGCTTGGACAGAGAGCTCTTATGCTGTTCACTCACCA 

■ GGTGCCAAGGCAGAGTAGATTCTAATATTTGAGTTGAACATTCTTGAACAGTTATCCTGGGAAACAGTAGATACCAGACA 
GCCCTTGAACTGGCTCCAGGCCGCTTTTTATTTGCAGGCTCTCAGTTCAGCAGTGCTTGTGGGGATGGGCCTGTTTCATA 
CTCTAGATTGACTGGGAGGGAATCAAGCCAGATGGCATTCACCTCCCAGAGATGTATCCTAGACACACATTTCCACATTG 
TCAGGGTTCTGGTGCTTTCTTACAGTCATGCCCTACACAGTGTGTCCCTACAAAAGGTCCGAACTTTCACCTTCAGATCC 
TTCTTCCCTTGATTGTGGGCAAACTTGGCTGAATCTAGTTCTGTTTTATTCCAAAGGACAATTTATATCACATTGTTCAC 
AGAAGAGACATTCCCCCTGCCCCGTGAACCTTTTCCACACCACTGCACCCACCAGGTGATTTGCATATTGTCCCCTAGGG 
TGGACCCTTCCCCTTGTGAGTCTGAGATAAAAAGCTCAGCTCTATCCTTGCCTTGACTGATCAGGACTCCTCAGTTCACC 
TTCTCACCATGAGGCTCCCTGCTCAGCTCCTGGGGCTGCTAATGCTCTGGGTCGCTGGTAAGGACAGAAAGAGATGAGGG 
AGGACAACTGGGTGGGAGGTGAGCTCTGTGGGCTCCACAGCTTCACATGTTTATTCCAATAATGTGATAGAGGCACATGG 
TCTATGCTCCAGGG2\ATGGAATTCAGGTTTGTCTTATGAATAATCAGGATTCACCTCCAGGGAACGATGACCAGTGCTCT 
GATTAAGAACTTGAAAAAAAAGAGTTCCCTTGTGGCTAATAAATAATGGGTCTATTTTAGAAAGTCTACTTTTCATGATA 
TAAATCAAAACTTTAAAAATGTAACTGTAAATTTATATCACAAGAGAAATTATGAAAGTTGCTCATAATGTATCTAT^ 
AACTTGCACTTCTCTGT'mTTATTTCAGGATCCAGTGAGGATATTGTGATGACCCAGACTCCACTCTCCCTGCCCGTCAC 

^CCCTGGAGAGCCGGCCTCCATCTCCTGCAGGTCTAGTCAGAGCCTCTTGGATAGTGATGATGGAAACACCTATTTGGACT 

^^kacctgcagaagccagggcagtctccacagctcctgatctatacgctttcctatcgggcctctggagtgccagacagg 
^^■agtggcagtgggtcaggcactgatttcacactgaaaatcagcagggtggaggctgaggatgttggagtttattactg 
^br'gcaacgtatagagtttccttccacagtggtacagccctgaacagaaacctccctgctgtggtgccccagctgctcac 

ATGCACTGCTTGTCTGGGGAGCAGGTCAGCAGCGTCTCTGAGITCTGCAAAAGAGGAGGCTGTTGGAGAATACAGGGCAGG 

gtttgcttctgaggactctgcctgggactacaggtgcatgccactaaacatggctaatttttctatttttttgtagagtg 
ggtgcttcaccatgttgcccagcctgttgtcaaaatcatgggctcaagccacccacctgacttggcctcccaacgtgctg 
gcagtacagtgtgagccactgcggcaggtcagcacccctgtttatgttcctgtcacctgccacagccttgactctcataa 
ccaa.caggaaaatgaggaggttctagggccctgtgagtaaaaaactgggatgatagggaaaggagaatggaatctcatct 
gaatcctccttccttgcctacatttgtttaaatttattgagcaaaagggccagactactgatcatttctggcaaaacatg 

TTGAGTACATTTTAGGGTTTAACAGTTTTGGGTACC 

Sequenz ID: 12 (BC030814) 

GATCAGGACTCCTCAGTTCACCTTCTCACAATGAGGCTCCCTGCTCAGCTCCTGGGGCTGCTAATGCTCTGGGTCTCf GG 
ATCCAGTGGGGATATTGTGATGACTCAGTCTCCACTCTCCCTGCCCGTCACCCCTGGAGAGCCGGCCTCCATCTCCTGCA 
GGTCTAGTCAGAGCCTCCTGCATAGTGATGGATACAACTATTTGGATTGGTACCTGCAGAAGCCAGGGCAGTCTCCACAG 
CTCCTGATCTATTTGGGTTCTAATCGGGCCTCCGGGGTCCCTGACAGGTTCAGTGGCAGTGGATCAGGCACAGATTTTAC 
ACTGAAAATCAGCAAAGTGGAGGCTGAGGATGTTGGGATTTATTACTGCATGCAAGGTCTACAAACTCCTCAGACGTTCG 
GCCAAGGGACCAAGGTGGAAATCAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGTCTTCATCTTCCCGCCATCTGATGAGCAGTTG 
AAATCTGGAACTGCCTCTGTTGTGTGCCTGCTGAATAACTTCTATCCCAGAGAGGCCAAAGTACAGTGGAAGGTGGATAA 
CACCCTCCAATCGGGTAACTCCCAGGAGAGTGTCACAGAGCAGGACAGCAAGGACAGCACCTACAGCCTCAGCAGCACCC 
TGACGCTGAGCAAAGCAGACTACGAGAAA.CACAAAGTCTACGCCTGCGAAGTCACCCATCAGGGCCTGAGCTCGCCCGTG 
ACAAAGAGCTTCAACAGGGGAGAGTGTTAGAGGGAGAAGTGCCCCCACCTGCTCCTCAGTTCCAGCCTGACCCCCTCCCA 
TCCTTTGGCCTCTGACCCTTTTTCCACAGGGGACCTACCCCTATTGCGGTCCTCCAGCTCATCTTTCACCTCACCCCCCT 



5 



CGTCCTCCTTGGCTTTAATTATGCTAATGTTGGAGGAGAA.TGAATAAATAAAGTGAATCTTTGAAAAA?^AAAA 
AAAAAAAAAAAA 

Sequenz ID: 13 (BC021275) 

GGCACGAGGCTCAACCACAGACTACACTTGCTGAACTGGCTCCTGGGGCCATGAGGCTGTCACTGCCACTGCTGCTGCTG 
CTGCTGGGAGCCTGGGCCATCGCAGGGGGCCTCGGGGACAGGGCGCCACTCACAGCCACAGCCCCACAACTGGATGATGA 
GGAGATGTACTCAGCCCACATGCCCGCTCACCTGCGCTGTGATGCCTGCAGAGCTGTGGCTTACCAGATGTGGCAAAATC 
TGGCAAAGGCAGAGACCAAACTTCATACCTCAAACTCTGGGGGGCGGCGGGAGCTGAGCGAGTTGGTCTACACGGATGTC 
CTGGACCGGAGGTGCTCCCGGAACTGGCAGGACTACGGAGTTGGAGAAGTGGAGCAAGTGAAACGTCTCACAGGCCCAGG 
ACTTAGGGAGGGGCCAGAGGGAAGCATGAGCGTGATGGTCACAGGGGGGCCGTGGCGTACGAGGCTCTGGAGGACATGTT 
TGCAGTACTTGGGGGAGTTTGGAGAAGAGCAGATCTATGAAGGCCACCAACAAGGCGGAGGGGCTCTGGAGGGATTGCTA 
TGTGGGGGACCCCAGGGGGCCTGCTGAGAGAAGGTGTCAGGGACAAGAGAAGAGGTCTAGTCCTGGACTCTACCCTGGTC 
TGAAAGAAGCTGGGGCTTGCTCTGACGGTCTCCACTCCCGTGTGCAGGCAGCCAGGAGGGGAGGAAGCCCTTGCTCTGTG 
CTGCCATCCTGCCTCCCTCCTCCAGCCTCAGGGCACTCGGGCCTGGGTGGGAGTCAACGCCTTCCCCTCTGGACTCAAAT 
AAAACCCAGTGACGTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequenz ID: 14' {BC020889) 

GTCCGGGGAAATTTGAAATGGCTGACGGGTCGCTGACGGGGGGCGGTGTGGAGGCAGGGGCCATGGCGCCGGAGGGCACG 
GGCTGGGCGGTGGAGCAGGAGCTGGCGTGTCTGGAGAAAGTTTTTCAGAAGAAGTGAAGTGAAGATGAAGAACCATTTGG 
[TTTGTGGGGAGTCCTGGCGGTTTTTATTAAGGCTGTTCATGTGAAAGCCCAAGAAGATGAAAGGATTGTTCTTGTTGAC 
CAAATGTAAGTGTGCCCGGATTACTTCCAGGATCATCGGTTGTTGCGAAGATGCTAATGAGGACATTGTGGAGAGAAA 
TCCGAATTATTGTTCCTCTGAACAACAGGGAGAATATCTCTGATCCGACCTCAGCATTGAGAAGGAGATTTGTGTACC 
ATTTGTGTGAGGTGTGTAAAAAATGTGATCGTACAGAAGTGGAGCTGGATAATGAGATAGTTACTGCTAGGCAGAGCAAT 
ATCTGTGATGAAGACAGTGCTACAGAGACCTGGTACACTTATGACAGAAACAAGTGCTACAGAGCTGTGGTGCCACTCGT 
ATATGGTGGTGAGACCAAAATGGTGGAAACAGCCTTAAGCCCAGATGCCTGCTATCCTGACTAATTTAAGTCATTGCTGA 
GTGGATAGGTCTTTTTCTTGAGAGGGTCTCCATTTTGATTGAGAAAGTTAGCATATTTATTAGGAATGAATTTGAAACCA 
GGGCTl'T.TTTTTTTTTTTGGGTGATGTAAAACGAACTCCCCGCCACGAAAATAATTAAAATAGTGACATTGTTATGTTTA 
TTAGGTAATGAGTTCTTAATTATATGTTCATAGTCTAAGTATCAAAATGTTCGAATTATGATGCTGACCTGAAAGAGGTA 
TGCTCTGTTAGGAATACAGTTTGTAGCATTAAACAAATAAAGAAGGGGAGAAAATAAAACTGAAGGAGTGAAAATGAGGA 
GGTGTAATAAAATGTTCCTCGCATTCGCCCCCGGTTTTTTTTTTTTTTGAGTTTGCCTTGGAGAGCCAGAGGTTCCGCAT 
TTTCTTTACTATTCTTTTTAAAAAAAGTTTCACTGTGTAGAGAACATATATGCATAAACATAGGTCAATTATATGTCTCC 
ATTAGAAAA?iiTAATAATTGGAAAACATGTTCTAGAACTAGTTACAAAAATAATTTAAGGTGAAATCTCTAATATT^^ 
AAGTAGGAAAATAAATGCATAATTAAAATATATTTGGAGATAACAGACTTGGAAGCAGATGATACAGACTTCTTTTTTTG 
ATAATGAGGTTAGTGTAAGAAATTGCCATTTGAAACAATGGATTTTGTAACTGAAGGTTATGAAATATATGTATTTGATG 
GTACGTATTCTCTAGCACAGTGTGAGCAATTAAATAGATTCATAAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA2\^^ 

Sequenz ID: 15 {NM_0053 21) 

ATGTGCGAGAGTGCGCCTGCCGCGCCGGCTGCTCCGGCCCCTGCCGAGAAGACTCCCGTGAAGAAGAAGGCCGGCAAGTC 
TGCAGGTGCGGCCAAGCGCAAAGCGTGTGGGCCGCGGGTGTCCGAGCTCATTAGTAAAGCTGTTGCCGCGTGCAAGGAGC 
GCAGGGGGGTATCTTTGGCCGGTCTCAAGAAAGCGCTGGGAGCCGCTGGCTATGAGGTGGAGAAAAACAACAGCGGCATC 
GCTGGGTGTGAAGAGCGTGGTGAGGAAGGGGAGCCTGGTGGAGAGGAAGGGCAGCGGGGGGTCGGGTTCCTTGAAACT 
CAAGAAGGCGGCCTCTGGGGAAGGCAAGCGTAAGGCTAAAAAGGCAGGCGCGGCGAAGGGGAAGAAGGGAGCAGGAG 
GGCGAAGAAGCCGAAGAAGGCGACGGGGGCGGCGACCCCCAAGAAGAGGGGGAAGAAGACGCCAAAGAAGGCGAAGAAG 
GCGGGTGCAGGTGCTGGAGCGAAAAAAGCGAAAAGGCCGAAAAAGGGGAAAGGAGCCAAGCGAAAAAAGGGGGCCAAGAG 
CCCAGCGAAGGGGAAAGCAGTTAAACCCAAGGCGGCTAAACCAAAGACCGCCAAGCCCAAGGCAGCCAAGGCAAAGAAGG 
GGGCAGGCAAGAAAAAGTAG 

Sequenz ID: 16 (X57817) 

AGCTTGCCTCTCCTCCTCACGGTCCTCACTCACTGTGCAGGGTGCTGGGGGGAGTGTGTGGTGAGTCAGCGACCCTGAGC 
GTCTGGGACCGGGGGGCAGAGGGTCACCATCTGTTGTTCTGGAAGCAGGTGCAAGATCGGAAGTAATAGTGTAAAGTGGT 
ACCAGCAGCTGCCAGGAACGGCCCCCAAAGTCCTCATCTATGGTAATAATCAGCGGCCCTCAGGGGTGGGTGAGCGATTC 

TCTGGCTCCAAGTCTGGCACCTCAGCCTCCCTGGCCATCAGTGGGCTCCAGTCTGAGGATGAGGCTGATTATTACTGTGC 
AGCATGGGATGACAGCCTGAATGGTGTGGTATTCGGCGGAGGGACCAAGGTGACCGTCCTAGGTCAGCGCAAGGCTGCCC 
CGTCGGTCACTGTGTTCGGGGCCTCCTCTGAGGAGGTTCAAGCCAACAAGGGCAGAGTGGTGTGTCTCATAAGTGACTTC 
TAGGGGGGAGCCGTGACAGTGGCCTGGAAGGCAGATAGGAGGGCGGTGAAGGCGGGAGTGGAGACCACGACACCGTGCAA 
ACAAAGCAACAACAAGTAGGGGGCCAGGAGCTATGTGAGGGTGACGGGTGAGCAGTGGAAGTGCCACAGAAGCTAGAGCT 
GCCAGGTGACGCATGAAGGGAGCAGCGTGGAGAAGACAGTGGCGCCTACAGAATGTTCATAGGTTCTCAACCCTCAGGGG 
CCACGACGGGAGACTAGAGCTGGAGGATCC 

Sequenz ID: 17 {NM__005564) 

ATGCCCGTAGGTCTGGTGTGGGTGGGCCTAGCCCTGTTGGGGGCTCTGGATGCGCAGGGCCAGGACTCCACCTCAGACGT 
GATCCCAGCCCGAGGTCTGAGCAAGGTCGCTCTGCAGCAGAACTTCCAGGACAAGGAATTCCAGGGGAAGTGGTATGTGG 
TAGGGGTGGCAGGGAATGGAATTCTCAGAGAAGAGAAAGAGGGGGAAAAGATGTATGGCAGGATCTATGAGGTGAAAGAA 
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GACAAGAGGTACAATGTCACCTCCGTCCTGTTTAGGAAAAAGAAGTGTGACTAGTGGATGAGGACTTTTGTTCGAGGTTG 
CCAGCCCGGCGAGTTCACGCTGGGCAACATTAAGAGTTACCCTGGATTAACGAGTTACCTCGTCCGAGTGGTGAGCACCA 
ACTACAACCAGCATGCTATGGTGTTCTTCAAGAAAGTTTCTCAAAACAGGGAGTACTTCAAGATCACCCTCTACGGGAGA 
ACCAAGGAGCTGACTTCGGAACTAAAGGAGAACTTCATGCGCTTCTCCAAATATCTGGGCCTCCCTGAAAACCACATCGT 
CTTCCCTGTCCCAATCGACCAGTGTATCGACGGCTGA 

Sequenz ID: 18 (NM_003250) 

CGCGTCGCTGCCCAGCCCGGTCCGGCGCGCCACGCAGTGGATCTCTGGACAGGACAAGACTCCGAAGCTACTCCCCCAGC 
ACACAGCCCGGGACCCACAAACCCAGCTTGCCCCCAGCCCTCCCACCTGCCACTCCCTGGCCCCTCCCACCGGCCGCCCC 
CCTTGGCGCGGGCGCATGGTGTGAAAGGCCAAGTGCTGAGGCGGGTATCATGGGTGCTGTGCCCTAGGCCTGGGTGGCAG 

GGGGTGGGTGGCCTGTGGGTGTGCCGGGGGGGCCAGTGTGCCCACCCCAGTCTCTTGGCGTGCTGGAGGGCATCCTGGAT 
GGAATTGAAGTGAATGGAACAGAAGCCAAGCAAGGTGGAGTGTGGGTCAGACCCAGAGGAGAACAGTGCCAGGTCACCAG 
ATGGAAAGCGAAAAAGAAA.GAACGGCCAA.TGTTCCCTGAAAAGCAGCATGTCAGGGTATATCCCTAGTTACCTGGACAAA 
GACGAGCAGTGTGTCGTGTGTGGGGACAAGGCAACTGGTTATCACTACCGCTGTATCACTTGTGAGGGCTGCAAGGGCTT 
CTTTCGCCGCACAATCCAGAAGAACCTCCATCCCACCTATTCCTGCAAATATGACAGCTGCTGTGTCATTGACAAGATCA 
CCCGCAATCAGTGCCAGCTGTGCCGCTTCAAGAAGTGCATCGCCGTGGCCATGGCCATGGACTTGGTTCTAGATGACTCG 
AAGCGGGTGGCCAAGCGTAAGCTGATTGAGCAGAACCGGGAGCGGCGGCGGAAGGAGGAGATGATCCGATCACTGCAGCA 
GCGACCAGAGCCCACTCCTGAAGAGTGGGATCTGATCCACATTGCCACAGAGGCCCATCGCAGCACCAATGCCCAGGGCA 
GGCATTGGAAACAGAGGCGGAAATTCCTGCCCGATGACATTGGCCAGTCACCCATTGTCTCCATGCCGGACGGAGACAAG 
GGACCTGGAAGCCTTCAGCGAGTTTACCAAGATCATCACCCCGGCCATCACCCGTGTGGTGGACTTTGCCAAAAAAGT 
CCATGTTCTCCGAGCTGCCTTGCGAAGACCAGATCATCCTCCTGAAGGGGTGCTGCATGGAGATCATGTCCCTGCGGG 
GGCTGTCCGCTACGACCCTGAGAGCGACACCCTGACGCTGAGTGGGGAGATGGCTGTCAAGCGGGAGCAGCTCAAGAAT 
GGCGGCCTGGGCGTAGTCTCCGACGCCATCTTCGAAGTGGGCAAGTCACTCTCTGCCTTTAACCTGGATGACACGGAAGT 
GGCTCTGCTGCAGGCTGTGCTGCTAATGTCAACAGACCGCTCGGGCCTGCTGTGTGTGGACAAGATCGAGAAGAGTCAGG 
AGGCGTACCTGCTGGCGTTCGAGCACTACGTCAACCACCGCAAACACAACATTCCGCAGTTGTGGCCCAAGCTGCTGATG 
AAGGAGAGAGAAGTGCAGAGTTCGATTCTGTACAAGGGGGCAGCGGCAGAAGGCCGGCCGGGCGGGTCACTGGGCGTCCA 
CCCGGAAGGACAGCAGCTTCTCGGAATGCATGTTGTTCAGGGTCCGCAGGTCCGGCAGCTTGAGCAGCAGCTTGGTGAAG 
CGGGAAGTCTCCAAGGGCCGGTTCTTCAGCACCAGAGCCCGAAGAGCCCGCAGCAGCGTCTCCTGGAGCTGCTCCACCGA 
AGCGGAATTCTCCATGCCCGAGCGGTCTGTGGGGAAGACGACAGCAGTGAGGCGGACTCCCCGAGCTCCTCTGAGGAGGA 
ACCGGAGGTCTGCGAGGACCTGGCAGGCAATGCAGCCTCTCCCTGAAGCCCCCCAGAAGGCCGATGGGGAAGGAGAAGGA 
GTGCCATACCTTCTCCCAGGCCTCTGCCCCAAGAGCAGGAGGTGCCTGAAAGCTGGGAGCGTGGGCTCAGCAGGGCTGGT 
CACCTCCCATCCCGTAAGACCACCTTCCCTTCCTCAGCAGCCAAACATGGCCAGACTCGCTTGCTTTTTGCTGTGTAGTT 
CCCTCTGCCTGGGATGCCCTTCCCCCTTTCTCTGCCTGGCAACATGTTACTTGTCCTTTGAGGCCCCAACTCAAGTGTCA 
CCTCCTTCCCCAGCTCGCCCAGGCAGAAATAG 

Sequenz ID: 19 (NM^O 05067 ) 

ATGAGCCGCCCGTCCTCCACCGGCCCCAGCGCTAATAAACCCTGCAGCAAGCAGCCGCCGCCGCAGCCCCAGCACACTCC 
GTCCCCGGCTGCGCCCCCGGCCGCCGCCACCATCTCGGCTGCGGGGCCCGGCTCGTCCGCGGTGCCCGCCGCGGCGGCGG 

TGATCTCGGGCCCCGGCGGCGGCGGCGGGGCCGGCCCGGTGTCCCCGCAGCAGCACGAGCTGACCTCGCTCTTCGAGTGT 
GGTCTGCTTTGACTATGTCCTGCCTCCTATTCTGCAGTGCCAGGCCGGGCACCTGGTGTGTAACGAATGCCGCCAGAA 
TGAGGTGCTGCCCGACGTGCAGGGGCGCCCTGACGCCCAGGATCAGGAACCTGGCTATGGAGAAGGTGGCCTCGGGAG 
CTGTTTCCCTGTAAGTATGCCACCACGGGCTGTTCCCTGACCCTGCACCATACGGAGAAACCAGAACATGAAGACATA 
TGTGAATACCGTCCCTACTCCTGCCCATGTCCTGGTGCTTCCTGCAAGTGGCAGGGGTCCCTGGAAGCTGTGATGTCGCA 
TCTCATGCACGCCCACAAGAGCATTACCACCCTTCAGGGAGAAGACATCGTCTTTCTAGCTACAGACATTAACTTGCCAG 
GGGCTGTCGACTGGGTGATGATGCAGTCATGTTTTGGCCATCACTTCATGCTGGTGCTGGAGAAACAAGAGAAGTACGAA 
GGCCACCAGCAGTTTTTTGCCATCGTCCTGCTCATTGGCACCCGCAAGCAAGCCGAGAACTTTGCCTACAGACTGGAGTT 
GAATGGGAACCGGCGGAGATTGACCTGGGAGGCCACGCCCCGTTCGATTCATGACGGTGTGGCTGCGGCCATCATGAACA 
GCGACTGCCTTGTTTTCGACACAGCCATAGCACATCTTTTTGCAGATAATGGGAACCTTGGAATCAATGTTACTATTTCT 
ACATGTTGTCCATGA 

Sequenz ID: 20 (AJ010446) 

gtctcagtcaggacacagGatggacatgagggtccccgctcagctcctggggctcctgctacttcggctccgaggtgcca 

GATGTGACATCCAGATGACCCAGTCTCCATCCTCCCTGTCTGCGTCTGTAGGAGACAGAGTCACCATCACTTGCCGGGCA 

AGTCAGAGCATTAGCAGCTATTTAAATTGGTATCAGCAGAA^VCCAGGGAAAGCCCCTAAGCTCCTGATCTATGCTGCATC 
CAGTTTGCAAAGTGGGGTCCCATCAAGGTTCAGTGGCAGTGGATCTGGGACAGATTTCACTCTCACCATCAGCAGTCTGC 

aacctgaagattttgcaagttactactgtcaacagagttacaggacccccgggtggacgttcggccaagggaccaaggtg 

GAAATCAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGTCTTCATCTTCCCGCCATCTGATGAGCAGTTGAAATCTGGAACTGCCTC 

tgttgtgtgcctgctgaataacttctatcccagagaggccaaagtacagtggaaggtggataacgccctccaatcgggta 

ACTCCCAGGAGAGTGTCACAGAGCAGGACAGCAAGGACAGCACCTACAGCCTCAGCAGCACCCTGACGCTGAGCAAAGCA 
GACTACGAGA 

Sequenz ID: 21 (NM 016417) 



CCCGCAAGTGTACCTCAATGGCGAGTTTGTAGGGGGCTGTGACATTCTTCTGCAGATGCACCAGAATGGGGACTTGGTGG 

AAGAACTGAAAAAGCTGGGGATCCACTCCGCCCTTTTAGATGAAAAGAAAGACCAAGACTCCAAGTGAGGGCGGCCAAGT 

GCTCGCTGAGCAGAGAGGGAGCCGTTCATGTCAGAGACTCACTGCCAGAAAAGCCTTACCCATTTTGGTTTTCACTATTG 

AGACCGCAACTGCTTGCACTGATCATTTTGGTTCATGAGCAGTTGGTGATTTTAGTTGGTCTGGTGTTCGGGCTAAGAAT 

ATTTTATTGTGGACTTAATTACAACCAGTGCACTGTAATGATTGAATGCTGTATTATGATATTGCTGTAAACAAAATTCA 

TTCTTATATTGTCACTTATTCTTTGCCTGATTCAGAAGTTAAATAGGAGCTTTGGAATCATTATTCATGACCCCTCTGGA 

AATGTGTCAGTCTCCAAAGAGAGTATCTCCCCCCAAATTTTGTGTAGCTTCTTTTGTTATGGAAAATGGTGGACAAAAAA 

AGAAACTGTGATAACTGGGGCGTTGTTTTTTAAAATAAACTCCAGCACAGGGATGCTGTGCATGCCTGAGTTGATTCCGA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAi^^ 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA2UUU:l?V^ 

AAAAAAAAAAAAfiAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA^^ 
Sequenz ID: 22 (NM_005764) 

GGAAGTTTAGGTTAACTGTCTTAAATTTCCAAAGCTGTAATCATTATTTTCATTCTCAAAGTGATGGCCTTGTGTTTTGC 
TCCTCTCCTCCAGGGGCAGACTGAGCCCAGGTTGATTTCAGGCGGACACCAATAGACTCCACAGCAGCTCCAGGAGCCCA 
GACACCGGCGGCCAGAAGCAAGGCTAGGAGCTGCTGCAGCCATGTCGGCCCTCAGCCTCCTCATTCTGGGCCTGCTCACG 
GCAGTGCCACCTGGCAGGTGTCAGCAAGGCCTGGGGAACCTTCAGCCCTGGATGCAGGGCCTTATCGCGGTGGCCGTGTT 
CCTGGTCCTCGTTGCAATCGCCTTTGCAGTCAACCACTTCTGGTGCCAGGAGGAGCCGGAGCCTGCACACATGATCCTGA 
CCGTCGGAAACAAGGCAGATGGAGTCCTGGTGGGAACAGATGGAAGGTACTCTTCGATGGCGGCCAGTTTCAGGTCCAGT 
" GCATGAGAATGCCTATGAGAATGTGCCCGAGGAGGAAGGCAAGGTCCGCAGCACCCCGATGTAACCTTCTCTGTGGCT 
AACCCCAAGACTCCCAGGCACATGGGATGGATGTCCAGTGCTACCACCCAAGCCCCGTCCTTCTTTGTGTGGAATCTG 
TAGTGGGCTGACTCCCTCCAGCCCCATGCCGGCCCTACCCGCCCTTGAAGTATAGCCAGCCAAGGTTGGAGCTCAGA 
CCGTGTCTAGGTTGGGGCTCGGCTGTGGCCCTGGGGTCTCCTGCTCAGCTCAGAAGAGCCTTCTGGAGAGGACAGTCAGC 
TGAGCACCTCCCATCCTGCTCACACGTCCTTCCCCATAACTATGGAAATGGCCCTAATTTCTGTGAAATAAAGACTTTTT 
GTATTTCTGGGGCTGAGGCTCAGCAACAGCCCCTCAGGCTTCCAAAA 

Sequenz ID: 23 (NM__033445) 

CTCGCTTTTCGGTTGCCGTTGTCTTTTTTCCTTGACTCGGAAATGTCCGGTGGTGGTAAGCAGGGTGGCAAGGCGCGCGC 
CAAGGCTAAGTCGCGCTCGTCGCGCGCGGGGCTGCAGTTCCCCGTGGGCCGCGTGCACCGGTTGCTCCGCAAGGGCAACT 

ATTCGGAGCGCGTGGGCGCCGGCGCCCCGGTCTATCTGGCCGCGGTGCTCGAGTACTTGACTGCCGAGATCCTGGAGCTT 
GCCGGCAACGCGGCGCGCGACAACAAGAAGACGCGCATCATCCCGCGCCACCTGCAGCTGGCCATCCGCAACGACGAGGA 
GCTCAACAAGGTGCTGGGCCGCGTGACCATCGCGCAGGGTGGCGTCCTGCCCAACATCCAGGCCGTACTGGTGCCCAAGA 
AGACGGAGAGCCACCACAAGGCCAAGGGCAAGTGAGGCCGCCCGCCGCCCCCGGGGCCCCTTTGATGGACATAAAGGCTC 
TTTTCAGAGCCACCTACCATCTCGAGAAAAGAGCCGCACTGATCCTGCAGTTCTTTATAGGCCGGAGGCCTGATCACCCT 
AGGCTCATGAATGAGCGCAGTGGCCATGGGGAAGGGCGCAACGGGAACCGAGACCCTGGGGACTGATTGGGCTGCATACT 
TGCGAGGTGGGCAACGTGTTCTGTTAACAACAGGGAACCCTCGTCCACAGGTGGCCACCCCTTGCTCTTGAGTCCCACCC 
AAAACCTCTAGTAGGGTTTTAATAACGCTCACCGTAAAGGTGTCTTCATAATTACTAGTGACAAGTTCTCTTGACTCTAG 
CAAGGTTCCCGTGTGGTCATCAAGTACAGAATGCAATTTCTTAATGATTTATCTGATATTAAAAGTATTTATGATCTCTA 
AAAAAAAAAAAAAAAAA » 

quenz ID: 24 (M1872 8) 

AGCTCAAGCTCCTCTACAAAGAGGTGGACAGAGAAGACAGCAGAGACCATGGGACCCCCCTCAGCCCCTCCCTGCAGA 
TGCATGTCCCCTGGAAGGAGGTCCTGCTCACAGCCTCACTTCTAACCTTCTGGAACCCACCCACCACTGCCAAGCTCAC 
TATTGAATCCACGCCATTCAATGTCGCAGAGGGGAAGGAGGTTCTTCTACTCGCCCACAACCTGCCCCAGAATCGTATTG 
GTTACAGCTGGTACAAAGGCGAAAGAGTGGATGGCAACAGTCTAATTGTAGGATATGTAATAGGAACTCAACAAGCTACC 
CCAGGGCCCGCATACAGTGGTCGAGAGACAATATACGCCAATGCATCCCTGCTGATCCAGAACGTCACCCAGAATGACAC 
AGGATTCTATACCCTACAAGTCATAAAGTCAGATCTTGTGAATGAAGAAGCAACCGGACAGTTCCATGTATACCGGGAGC 
TGCCCAAGCCCTCCATCTCCAGCAACAACTCCAACCCCGTGGAGGACAAGGATGCTGTGGCCTTCACCTGTGAACCTGAG 
GTTCAGAACACAACCTACCTGTGGTGGGTAAATGGTCAGAGCCTCCCGGTCAGTCCCAGGCTGCAGCTGTCCAATGGCAA 
CATGACCCTCACTCTACTCAGCGTCAAAAGGAACGATGCAGGATCCTATGAATGTGAAATACAGAACCCAGCGAGTGCCA 
ACCGCAGTGACCCAGTCACCCTGAATGTCCTCTATGGCCCAGATGTCCCCACCATTTCCCCCTCAAAGGCCAATTACCGT 
CCAGGGGAAAATCTGAACCTCTCCTGCCACGCAGCCTCTAACCCACCTGCACAGTACTCTTGGTTTATCAATGGGACGTT 
CCAGCAATCCACACAAGAGCTCTTTATCCCCAACATCACTGTGAATAATAGCGGATCCTATATGTGCCAAGCCCATAACT 
CAGCCACTGGCCTCAATAGGACCACAGTCACGATGATCACAGTCTCTGGAAGTGCTCCTGTCCTCTCAGCTGTGGCCACC 
GTCGGCATCACGATTGGAGTGCTGGCCAGGGTGGCTCTGATATAGCAGCCCTGGTGTATTTTCGATATTTCAGGAAGACT 
GGCAGATTGGACCAGACCCTGAATTCTTCTAGCTCCTCCAATCCCATTTTATCCCATGGAACCACTAAAAACAAGGTCTG 
CTCTGCTCCTGAAGCCCTATATGCTGGAGATGGACAACTCAATGAAAATTTAAAGGGAAAACCCTCAGGCCTGAGGTGTG 
TGCCACTCAGAGACTTCACCTAACTAGAGACAGTCAAACTGCAAACCATGGTGAGAAATTGACGACTTCACAGTATGGAC 
AGCTTTTCCCAAGATGTCAAAACAAGACTCCTCATCATGATAAGGCTCTTACCCCCTTTTAATTTGTCCTTGCTTATGCC 
TGCCTCTTTCGCTTGGCAGGATGATGCTGTCATTAGTATTTCACAAGAAGTAGCTTCAGAGGGTAACTTAACAGAGTGTC 
AGATCTATCTTGTCAATCCCAACGTTTTACATAAAATAAGAGATCCTTTAGTGCACCCAGTGACTGACATTAGCAGCATC 
TTTAACACAGCCGTGTGTTCAAATGTACAGTGGTCCTTTTCAGAGTTGGACTTCTAGACTCACCTGTTCTCACTCCCTGT 
TTTAATTCAACCCAGCCATGCAATGCCAAATAATAGAATTGCTCCCTACCAGCTGAACAGGGAGGAGTCTGTGCAGTTTC 
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TGACACTTGTTGTTGAACATGGCTAAATACAATGGGTATCGCTGAGACTAAGTTGTAGAAATTAACAAATGTGGTGCTTG 

GTTAAAATGGGTACACTCATCTGACTCATTCTTTATTCTATTTTAGTTGGTTTGTATCTTGCCTAAGGTGCGTAGTCCAA 

CTCTTGGTATTACCCTCCTAATAGTCATACTAGTAGTCATACTCCCTGGTGTAGTGTATTCTCTAAAAGCTTTAAATGTC 

TGCATGCAGCCAGCCATCAAATAGTGAATGGTCTCTCTTTGGCTGGAATTACAAAACTCAGAGAAATGTGTCATCAGGAG 

AACATCATAACCCATGAAGGATAAAAGCCCCAAATGGTGGTAACTGATAATAGCACTAATGCTTTAAGATTTGGTCACAC 

TCTCACCTAGGTGAGCGCATTGAGCCAGTGGTGCTAAATGCTACATACTCCAACTGAAATGTTAAGGAAGAAGATAGATC 

CAATTAAAAAAAATTAAAACCAATTTAAAAAAAAAAAAGAACACAGGAGATTCCAGTCTACTTGAGTTAGCAT^ 

AAGTCCCCTCTACTTTAAGTTTTACAAAAAAGTAACCTGAACTAATCTGATGTTAACGAATGTATTTATTTCTGTGGTTC 

TGTTTCCTTGTTCCAATTTGACAAAACCCACTGTTCTTGTATTGTATTGCCCAGGGGGAGCTATCACTGTACTTGTAGAG 

TGGTGCTGCTTTAATTCATAAATCACAAATAAAAGCCAATTAGCTCTATAACT 

Sequenz ID: 25 (30030813) 

GAGGAACTGCTCAGTTAGGACCCAGACGGAACCATGGAAGCCCCAGCGCAGCTTCTCTTCCTCCTGCTACTCTGGCTCCC 
AGATACCACTGGAGAAATAGTGATGACGCAGTCTCCAGCCACCCTGTCTGTGTCTCCAGGGGAAAGAGCCACCCTCTCCT 
GCAGGGCCAGTCAGAGTGTTACCAGCAACTTAGCCTGGTACCAGCAGACACCTGGGCAGTCTCCCAGGCTCGTCATCTAT 
GGTGCATCCAGCAGGGCCAGTGGTGTCCCAGCCAGGTTCAGTGGCAGTGGGTCTGGGACAGAGTTCACTCTCACCATCAG 
CAGCCTGCAGTCTGAAGATTTTGCAGTTTATTACTGTCAGCAGTATAATAAGTGGCCGCACACTTTTGGCCAGGGGACCA 
AGCTGGACATCAAACGAACTGTGGCTGCACCATOTGTCTTCATCTTCCGGCCATCTGATGAGCAGTTGAAATCTGGAACT 
^CCTCTGTTGTGTGCCTGCTGAATAACTTCTATCCCAGGGAGGCCAAAGTACAGTGGAAGGTGGATAACGCCCTCCAATC 
GTAACTCCCAGGAGAGTGTCACAGAGCAGGACAGCAAGGACAGCACCTACAGCCTCAGCAGCACCCTGACGGTGAGCA 
GCAGACTACGAGAAACACAAAGTCTACGCCTGCGAAGTCACCCATCAGGGCCTGAGCTCGCCCGTCACAAAGAGCTTC 
CAGGGGAGAGTGTTAGAGGGAGAAGTGCCCCCACCTGCTCCTCAGTTCCAGCCTGACCCCCTCGCATCCTTTGGCCTC 
TGACCCTTTTTCCACAGGGGACCTACCCCTATTGCGGTCCTCCAGCTCATCTTTCACCTCACCCCCCTCCTCCTCCTTGG 
CTTTAATTATGCTAATGTTGGAGGAGAATGAATAAATAAAGTGAATCTTTGCAAAAAAAAAAAAAAAAAi^^ 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA^yUUUy^ 

Sequenz ID: 26 (BC030313) 

GAGGAACTGCTCAGTTAGGACCCAGACGGAACCATGGAAGCCCCAGCGCAGCTTCTCTTCCTCCTGCTACTCTGGCTCCC 
AGATACCACTGGAGAAATAGTGATGACGCAGTCTCCAGCCACCCTGTCTGTGTCTCCAGGGGAAAGAGCCACCCTCTCCT 
GCAGGGCCAGTCAGAGTGTTACCAGCAACTTAGCCTGGTACCAGCAGACACCTGGGCAGTCTCCCAGGCTCGTCATCTAT 
GGTGCATCCAGCAGGGCCAGTGGTGTCCCAGCCAGGTTCAGTGGCAGTGGGTGTGGGACAGAGTTCACTCTCACCATCAG 
CAGCCTGCAGTCTGAAGATTTTGCAGTTTATTACTGTCAGCAGTATAATAAGTGGCCGCACACTTTTGGCCAGGGGACCA 
AGCTGGACATCAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGTCTTCATCTTCCCGCCATCTGATGAGCAGTTGAAATCTGGAACT 
GCCTCTGTTGTGTGCCTGCTGAATAACTTCTATCCCAGGGAGGCCAAAGTACAGTGGAAGGTGGATAACGCCCTCCAATC 
GGGTAACTCCCAGGAGAGTGTCACAGAGCAGGACAGCAAGGACAGCACCTACAGCCTCAGCAGCACCCTGACGCTGAGCA 
AAGCAGACTACGAGAAACACAAAGTGTACGCCTGCGAAGTCACCCATCAGGGCCTGAGCTCGCCCGTCACAAAGAGCTTC 
AACAGGGGAGAGTGTTAGAGGGAGAAGTGCCCCCACCTGCTCCTCAGTTCCAGCCTGACCCCGTCCCATCCTTTGGCCTC 
TGACCCTTTTTCCACAGGGGACCTACCCCTATTGCGGTCCTCCAGCTCATCTTTCACCTCACCCCCCTCCTCCTCCTTGG 
CTTTAATTATGCTAATGOTGGAGGAGAATGAATAAATAAAGTGAATCTTTGCAAAAAAAAAAAAAAP^^ 



piquenz ID: 27 {NM_003516) 

CGACTTTCCCGATCGCCAGGCAGGAGTTTCTCTCGGTGACTACTATCGCTGTCATGTCTGGTCGTGGCAAGCAAGGAGGG 
AAGGCCCGCGCCAAGGCCAAGTCGCGCTCGTCCCGCGCTGGCCTTCAGTTCCCGGTAGGGCGAGTGCATCGCTTGCTGCG 
CAAAGGCAACTACGCGGAGCGAGTGGGGGCCGGCGCGCCCGTCTACATGGCTGCGGTCCTCGAGTATCTGACCGCCGAGA 
TCCTGGAGCTGGCGGGCAACGCGGCTCGGGACAACAAGAAGACGCGCATCATCCCTCGTCACCTCCAGCTGGCCATCCGC 

AACGACGAGGAACTGAACAAGCTGCTGGGCAAAGTCACCATCGCCCAGGGCGGCGTCTTGCCTAACATCCAGGCCGTACT 
GCTCCCTAAGAAGACGGAGAGTCACCACAAGGCAAAGGGCAAGTGAGGCTGACGTCCGGCCCAAGTGGGCCCAGCCCGGC 
CCGCGTCTCGAAGGGGCAGGTGTGAACTCAAAAGGCTCTTTTCAGAGCCACCCACGTTTTCAAATAAAAGAGTTGTTAAT 
GCTG 

Sequenz ID: 28 (NM_018639) 

ACGAGGCCTGGCCGGGGCGGGCGGCGCGGGGGCGGCATGAGGGCCCGCGGCCCGGGGGGCTGAGGCGCCCGCCGCCTGCC 
GCGGGGGCCGCTCGCGTCCTCCATGGAGGCCGGAGAGGAACCGCTGCTGCTGGCCGAACTCAAGCCCGGGCGCCCOCACC 
AGTTTGATTGGAAGTCCAGCTGTGAAACCTGGAGCGTCGCCTTCTCCCCAGATGGCTCCTGGTTTGCTTGGTCTCAAGGA 
CACTGCATCGTCAAACTGATCCCCTGGCCGTTGGAGGAGCAGTTCATCCCTAAAGGGTTTGAAGCCAAAAGCCGAAGTAG 
CAAAAATGAGACGAAAGGGCGGGGCAGCCCAAAAGAGAAGACGCTGGACTGTGGTCAGATTGTCTGGGGGCTGGCCTTCA 
GCCCGTGGCCTTCCCCACCCAGCAGGAAGCTCTGGGCACGCCACCACCCCCAAGTGCCCGATGTCTCTTGCCTGGTTCTT 
GCTACGGGACTCAACGATGGGCAGATGAAGATCTGGGAGGTGCAGACAGGGCTCCTGCTTTTGAATCTTTCCGGCCACCA 
AGATGTCGTGAGAGATCTGAGCTTCACACCCAGTGGCAGTTTGATTTTGGTCTCCGCGTCACGGGATAAGACTCTTCGCA 
TCTGGGACCTGAATAAACACGGTAAACAGATTCAAGTGTTATCGGGCCACCTGCAGTGGGTTTACTGCTGTTCCATCTCC 
CCAGACTGCAGCATGCTGTGCTCTGCAGCTGGAGAGAAGTCGGTCTTTCTATGGAGCATGAGGTCCTACACGTTAATTCG 
GAAGCTAGAGGGCCATCAAAGCAGTGTTGTCTCTTGTGACTTCTCCCGGGACTCTGCCCTGCTTGTCACGGCTTCTTACG 



ATACCAATGTGATTATGTGGGACCCCTACACCGGCGAAAGGCTGAGGTCACTCCACCACACCCAGGTTGACCCCGCCATG 
GATGACAGTGACGTCCACATTAGCTCACTGAGATCTGTGTGCTTGTCTCCAGAAGGCTTGTACCTTGCCACGGTGGCAGA 
TGACAGAGTCCTCAGGATCTGGGCCCTGGAACTGAAAACTCCCATTGCATTTGCTCCTATGACGAATGGGCTTTGCTGCA 
CATTTTTTCCACATGGTGGAGTCATTGCCACAGGGACAAGAGATGGCCACGTCCAGTTCTGGACAGCTCCTAGGGTCCTG 
TCCTCACTGAAGCACTTATGCCGGAAAGCCCTTCGAAGTTTCCTAACAACTTACCAAGTCCTAGCACTGCCAATCCCCAA 
GAAAATGAAAGAGTTCCTCACATACAGGACTTTTTAAGCAACACCACATCTTGTGCTTCTTTGTAGCAGGGTAAATCGTC 
CTGTCAAAGGGAGTTGCTGGAATAATGGGCCAAACATCTGGTCTTGCATTGAAATAGCATTTCTTTGGGATTGTGAATAG 
AATGTAGCAAAACCAGATTCCAGTGTACTAGTCATGGATCTTTCTCTCCCTGGCATGTGAAAGTCAGTCTTAGAGGAAGA 
GATTCCACTTGCACGGCAACAGAGCCTTACGTTAAATTTTCAGTCCAGTTATGAACAGCAAGTGTTGAACTCTTTCTGCT 
TGTTTTGATTCAAAGTGGAGTTACTGATGTTGTTTTGATTATGCAAGTAAGTAGGCCTCCAGAGCCTCTCXAGTGGCAGA 
GCAGCTCACACTCCCTCCGCTGGGAACGATGGCTTCTGCCTAGTACTTATCCTTGTGTTTCTGATGCAGTGGTAGCATTG 
GTTCAAGTTCTCTCCTGCTGTGGTCAGAGTTGCTTCGATGTTGGCCAAGTGCTTTTCTTCTTGGGCTCCCTTCTGACCTG 
CAGGACAGTTTTCCTGGAGCCATTTGGTATGAGGTATTAATTTAGCTTAACTAAATTACAGGGGACTCAGAGGCCGTGCT 
CCTGACCGATCCAGACACTATTACTGGCTTTTTTTTTTTTTTTTTAACAATGGTGTGCATGTGCAGGAAATGACAAATTT 
GTATGTCAGATTATACAAGGATGTATTCTTAAACCGCATGACTATTCAGATGGCTACTGAGTTATCAGTGGCCATTTATT 
AGCATCATATTTATTTGTATTTTGTCAACAGATGTTAAGGTACAACTGTGTTTTTCTCGATTATCTAAAAACCATAGTAC 
TTAAATTGAACAGTTGCAAAGATGTCTTAATTGTGTAAAGAATTGGTGTAGTCATGACTTTAGCTGATACTCTTATGTAC 
GAGATCTGTCTCTGCTGTTTAACTTCATTGGATTAATCAGCTGGTTTCAACTCTACTGCGAAACAAAAATAGCTCCTTAA 
AAGTACTGTTCTCCTTCAGTGGCATGTAGTTATCTAATCAAGACACCTCATTCAAACAAAACCTGCCTTAGGAAAATTTA 
ATATTTTAAATTATTTTAAAAGAAATACAACATCTTATTCTTTAGCTTTCAAAAAAAAAAAAAAAA^ 

equenz ID: 29 (BC029812) 
GGGCGATGAGAGCGGGTACTGCGAACTGCCGGGCGATGCTGTCGCTGCCGCCGTGATACGGAGAGCAACAGTTCCCCAGC 
AACACCCCTCCCCGACACAGGCACACACCCCCCGACAGGCACGCACACCCACCCCACAGTGCCCGGCTCGGCTGCGCCTC 
CTCTATTGGCCCAGGAAGCCCACCCAGCCCCGCCACGCAGAGCCCAGAAGGAAAGAAAGCCTCATGCCTGAGCCGAGGGG 
AGCACCATGGATCTGACAAAAATGGGCATGATCCAGCTGCAGAACCCTAGCCACCCCACGGGGCTACTGTGCAAGGCCAA 
CCAGATGCGGCTGGCCGGGACTTTGTGCGATGTGGTCATCATGGTGGACAGCCAGGAGTTCCACGCCCACCGGACGGTGC 
TGGCCTGCACCAGCAAGATGTTTGAGATCCTCTTCCACCGCAATAGTCAACACTATACTTTGGACTTCCTCTCGCCAAAG 
ACCTTCCAGCAGATTCTGGAGTATGCATATACAGCCACGCTGCAAGCCAAGGCGGAGGAGCTGGATGACCTGCTGTATGC 
GGCCGAGATCCTGGAGATCGAGTACCTGGAGGAACAGTGCCTGAAGATGCTGGAGACCATCCAGGCCTCAGACGACAATG 
ACACGGAGGCCACCATGGCCGATGGCGGGGCCGAGGAAGAAGAGGACCGCAAGGGTCGGTACCTCAAGAACATCTTCATC 
TCGAAGCATTCCAGCGAGGAGAGTGGGTATGCCAGTGTGGCTGGACAGAGCCTCCCTGGGCCCATGGTGGACCAGAGCCC 
TTCAGTCTCCACTTCATTTGGTCTTTCAGCCATGAGTCCCACCAAGGCTGCAGTGGACAGTTTGATGACCATAGGACAGT 
CTCTCCTGCAGGGAACTCTTCAGCCACCTGCAGGGCCCGAGGAGCCAACTGTGGCTGGGGGTGGGCGGCACCCTGGGGTG 
GCTGAGGTGAAGACGGAGATGATGCAGGTGGATGAGGTGCCCAGCCAGGACAGCCCTGGGGCAGCCGAGTCCAGCATCTC 
AGGAGGGATGGGGGACAAGGTTGAGGAAAGAGGCAAAGAGGGGCCTGGGACCCCGACTCGAAGCAGCGTCATCACCAGTG 
CTAGGGAGCTACACTATGGGCGAGAGGAGAGTGCCGAGCAGGTGCCACCCCCAGCTGAGGCTGGCCAGGCCCCCACTGGC 
CGACCTGAGCACCCAGCACCCCCGCGTGAGAAGCATCTGGGCATCTACTCCGTGTTGCCCAACCACAAGGCTGACGCTGT 
ATTGAGCATGCCGTCTTGCGTGACCTGTGGCCTCCACGTGCAGCCTGCCCTGGCTGTCTCCATGGACTTCAGCACCTATG 
SGGGCTGCTGCCCCAGGGCTTCATCCAGAGGGAGCTGTTCAGCAAGCTGGGGGAGCTGGCTGTGGGCATGAAGTCAGAG 
CCGGACCATCGGAGAGCAGTGCAGCGTGTGTGGGGTCGAGCTTCCTGATAACGAGGCTGTGGAGCAGCACAGGAAGCT 
ACAGTGGGATGAAGACGTACGGGTGCGAGCTCTGCGGGAAGCGGTTCCTGGATAGTTTGCGGCTGAGAATGCACTTAC 
TGGCTCATTCAGCGGGTGCCAAAGCCTTTGTCTGTGATCAGTGGGGTGCACAGTTTTCGAAGGAGGATGCCCTGGAGACA 
CACAGGCAGACCCATACTGGCACTGACATGGCCGTCTTCTGTCTGCTGTGTGGGAAGCGCTTCCAGGCGCAGAGCGCACT 
GCAGCAGCACATGGAGGTCCACGCGGGCGTGCGCAGCTACATCTGCAGTGAGTGCAACCGCACCTTCCCCAGCCACACGG 
CTCTCAAACGCCACCTGCGCTCACATACAGGCGACCACCCCTACGAGTGTGAGTTCTGTGGCAGCTGCTTCCGGGATGAG 
AGCACACTCAAGAGCCACAAACGCATCCACACGGGTGAGAAACCCTACGAGTGCAATGGCTGTGGCAAGAAGTTCAGCCT 
CAAGCATCAGCTGGAGACGCACTATAGGGTGCACACAGGTGAGAAGCCCTTTGAGTGTAAGCTCTGCCACCAGCGCTCCC 
GGGAGTACTCGGCCATGATCAAGCACCTGAGAACGCACAACGGCGCCTGGCCCTACCAGTGCACCATCTGCACAGAGTAC 
TGCCCCAGCCTCTCCTCCATGCAGAAGCACATGAAGGGCCACAAGCCCGAGGAGATCCCGCCCGACTGGAGGATAGAGAA 
GACGTACCTCTACCTGTGCTATGTGTGAAGGGAGGCCCGCGGCGGTGGAGCCGAGCGGGGAGCCAGGAAAGAAGAGTTGG 
AGTGAGATGAAGGAAGGACTATGACAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequenz ID: 30 (NM_021052) 

ATGTCTGGACGTGGAA?^GCAAGGCGGCAAAGCTCGGGCAAAAGCTAAAACGCGTTCTTCCAGGGCCGGTCTTCAGTTTCC 
AGTTGGCCGTGTGCACCGCCTCCTCCGCAAAGGCAACTACTCCGAACGAGTCGGGGCCGGCGCTCCAGTGTACCTGGCi\G 
CGGTGCTGGAATATCTGACGGCCGAGATCTTAGAGCTAGCTGGCAACGCGGCTCGCGACAATAAGAAGACCCGCATCATC 
CCGCGGCACCTGCAGCTAGCCATCCGCAACGACGAGGAGCTAAATAAGCTTCTAGGTCGCGTGACCATCGCGCAGGGCGG 
TGTCCTGCCCAACATCCAGGCCGTATTGCTGCCTAAGAAGACGGAGAGCCACCATAAGGCCAAGGGCAAGTGA 

Sequenz ID: 31 {NM_001911) 

CAGGAAAGATGCAGCCACTCCTGCTTCTGCTGGCCTTTCTCCTACCCACTGGGGCTGAGGCAGGGGAGATCATCGGAGGC 
CGGGAGAGCAGGCCCCACTCCCGCCCCTACATGGCGTATCTTCAGATCCAGAGTCCAGCAGGTCAGAGCAGATGTGGAGG 
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GTTCCTGGTGCGAGAAGACTTTGTGCTGACAGCAGCTCATTGCTGGGGAAGCAATATAAATGTCACCCTGGGCGCCCACA 
ATATCCAGAGACGGGAAAACACCCAGCAACACATCACTGCGCGCAGAGCCATCCGCCACCCTCAATATAATCAGCGGACC 
ATCCAGAATGACATCATGTTATTGCAGCTGAGCAGAAGAGTCAGACGGAATCGAAACGTGAACCCAGTGGCTCTGCGTAG 
AGCCCAGGAGGGACTGAGACCGGGGACGCTGTGCACTGTGGCCGGCTGGGGCAGGGTCAGCATGAGGAGGGGAACAGATA 
CACTGCGAGAGGTGCAGCTGAGAGTGCAGAGGGATAGGCAGTGCCTCCGCATCTTCGGTTCCTACGACCCCCGAAGGCAG 
ATTTGTGTGGGGGACCGGCGGGAACGGAAGGCTGCCTTCAAGGGGGATTCCGGAGGCCCCCTGCTGTGTAACAATGTGGC 
CCACGGCATCGTCTCCTATGGAAAGTCGTCAGGGGTTCCTCCAGAAGTCTTCACCAGGGTCTCAAGTTTCCTGCCCTGGA 
TAAGGACAACAATGAGAAGCTTCAAACTGCTGGATCAGATGGAGACCCCCCTGTGACTGACTCTTCTTCTCGGGGACACA 
GGCCAGCTCCACAGTGTTGCCAGAGCCTTAATAAACGTCCACAGAGTATAAATAACC 

Sequenz ID: 32 (NM_005907) 

CCAACTTATTTAAAACAAAACAATTTTGTAGGTATTATTATACCCATTTCACAGATGATGATAAATGAGACCAATAGAAG 
TTAAATAACTTGCCAAAGGCCACACAGCTGGTGAGTGATGGAGAACGAATTAAAACTCAAGTGAGCATAATTCTAAAAGC 
CATCTTCTCGTTAGTGTTTCTCACTATCCAGGTCTGCCTTTGCGTTATTTAACTGAAGTTAAGCCATCCTTACCTGTGAT 

CACCTAGCCTCTCAGTTTGGGGGGATCATTACAGCGGGTTTTTAACTCCCAATGTTCTGGTCCAGTTTGCTTTACATGTT 
CTTATTTATACATTGTGAAGGATGACCTCAGGACAGTACAGCAAGGACACAGTGGCACTTCACATTTTGTTCCCACGAAA 
TGACTGGGGCATAA'TCTCAGATCATCTTCCTTTAGAATGTGGAAACATCAGCAGAAGAATATTAGTCTTTATACAAGTCA 
AATCCAAAATGACAGATGTGAAAACTAATAGAGCTGACTTTCAGCCATGATAGCTTTGGCACACCTCACATCCCTTTGTT 
CAACCTCTCTTCCCTCAACGGAGAGCTGCATTCCTGGGAATTTCTGTTGTGCACTTTTCCCACTTGCCCTGCTGTCATTT 
GGTGAACATTCTAGTTTTGCTAAGAAAACCCTTTCCTTCATTTGGAATGAACAGCAATTTTATTACTTTTGACCTTA 
TGAGTTTGCTGCCTTCAAATCTTTTCAGCGCCTTCATCACGCTCTGCTTCGGGGCGATCTTCTTCCTGCCAGACTCC 
CCAAGCTGCTCAGCGGGGTCCTGTTCCACTCCAGCCCCGCCTTGCAGCGGGCCGCCGACCACAAGCCCGGGCCCGGGGC 
GCGCGCCGAGGACGCGGCCGAGGGGCGAGCCCGGCGCCGCGAGGAGGGGGCACCCGGGGACCCGGAGGCCGCCCTGGAGG 
ACAACTTGGCCAGGATCCGCGAAAACGACGAGCGGGCTCTCAGGGAAGCCAAGGAGACCCTGCAGAAGCTGCCCGAGGAG 
ATCCAAAGAGACATCCTACTGGAGAAGAAGAAGGTGGCCCAGGACCAGCTGCGTGACAAGGCGCGGTTCAGAGGCGTGCC 
CCCGGTGGACTTCGTGCCCCCAATCGGGGTGGAGAGCCGGGAGCCCGCCGACGCCGCCATCCGCGAGAAAAGGGCAAAGA 
TCAAAGAGATGATGAAACATGCTTGGAATAATTATAAAGGTTATGCCTGGGGATTAAATGAACTCAAACCTATATC 
GGAGGCCATTCAAGCAGTTTGTTTGGTAACATCAAAGGAGCAACTATAGTAGATGCCCTGGATACACTTTTTATTATGGA 
AATGAAACATGAATTTGAAGAAGCAAAATCATGGGTTGAAGAAAATTTAGATTTTAATGTGAATGCTGAAATTTCTGTCT 
TTGAAGTAAATATACGCTTTGTTGGTGGACTACTCTCAGGCTACTATCTGTCTGGAGAAGAGATTTTTCGAAAGAAAGCA 
GTGGAACTTGGGGTAAAATTGCTACGTGCATTTCATACTCCCTCTGGAATACCTTGGGCATTGGTGAATATGAAAAGTGG 
TATTGGAAGGAACTGGCCCTGGGGCTCTGGAGGCAGCAGTATTCTGGCAGAATTTGGAACCGTGCATTTGGAGTTTATGC 
AGTTGAGCCACTTATCAGGAAACCGCATCTTTGCTGAAAAGGTAATGAATATTCGAACAGTACTGAACAAACTGGAAAAA 
CCACAAGGCCTTTATCCTAACTATGTGAATCCCAGTAGTGGACAGTGGGGTCAACATCATGTATCAGTTGGAGGACTTGG 
AGACAGCTTCTATGAGTATTTGCTGAAGGCCTGGTTAATGTCTGACAAGACAGATCTGGAAGCTAAGAAGATGTATTTTG 
ATGCTGTTCAGGCTATCGAGACTCATTTGATCCGCAAGTCTAGCAGCGGACTAACTTATATCGCAGAGTGGAAAAGGGGC 
CTCCTGGAGCACAAGATGGGCCACCTGACCTGCTTCGCGGGGGGCATGTTCGCACTCGGGGCTGATGCAGCTCCCGAAGG 
CATGGCCCAACACTACCTTGAA.CTCGGGGCTGAAATTGCCCGTACTTGTCATGAATCATATAATCGAACATTTATGAAAC 
TGGGACCAGAAGCTTTCiV3ATTTGATGGTGGTGTTGAAGCCATCGCTACAAGACAAAATGAAAAATACTACATCTTACGG 
CAGAAGTTATGGAGACTTACATGTATATGTGGAGACTGACTCATGATCCAAAGTACAGGAAATGGGCCTGGGAAGCCGT 
AGGCCTTGGAAAACCATTGCAGAGTGAATGGAGGCTATTCAGGCCTAAGGGATGTTTACCTTCTTCATGAGAGTTATG 
GATGTGCAGCAGAGTTTCTTCCTGGCAGAGACATTGAAATATTTGTACCTAATATTTTCTGACGACGATCTTCTTCCA 
CTGGAGCATTGGATCTTCAATAGCGAGGCACATCTTCTCCCTATCCTCCCTAAAGATAAAAAGGAAGTTGAAATCAGAGA 
GGAATAAAAAAGACATTTATATTTTATTCTGCTCCATTCCCTTCACTGTATACCTTAATAATTCCTTTTCTGGTAATCAG 
GCACATGATGAACTTTGATTAGTAGGTCTGTGATTAAGTTCTTAAATTGTTTTGCAGTCTTTTATGTTTATTATCATAGG 
TATAGGTGGACCTAAATTCCTTATCATATCTTTATTAATTCAGCCAGTGTATCCACCAGTTTTTTGTTTATGTTTTTAAG 
TAACCTATTATCTCTGGATTTCATGAAGGTGTAATATCGTTTTTGTTAAACTGAATAGAATTGTATAGCGATGACCTCTT 
AATTATAATTTGATTTGACTGCAAAACTTTTTCCTCCTCTAAGAGGAGATGATGTCTGCTTTAAGCTGTAATGTTTTGCC 
ATGTTGCAAAAAGCCATAATAATAAGTATAAAAAAGCTTTTTCCTTTACAATTTCATGTTAATCTGGTTTGTCTGTCCA 
CAGAGACAGATCTTCTGTGACAGCCTCCTTATGCAGGTCTATCATTATTTGATAGAATGTCTTCTAAAATACTTGACTCA 
CATTGTAATTCAAATTAGAAAGTCATTCCAAAAGGTCATGTCATGTTGACCTCATTTCATCGGAACTGCAGTATATTTTT 
GTTGGTTAATTATATTAGTGTTTTCTATTTTGAAAAAAAAAAAAAAAAAA * 

Sequenz ID: 33 (NM_003523) 

ATGCCTGAGCCAGCGAAATCCGCTCCCGCCCCGAAGAAGGGCTCCAAGAAGGCCGTGACCAAGGCGCAGAAGAAGGACAG 
CAAGAAGCGCAAGCGCAGCCGCAAGGAGAGCTACTCCGTATACGTGTACAAGGTGCTGAAACAGGTCCACCCCGACACCG 

GCATCTCCTCTAAAGCCATGGGGATCATGAATTCCTTTGTCAACGACATCTTCGAGCGCATCGCCGGCGAGGCTTCCCGC 
CTGGCGCATTACAACAAGCGCTCGACCATCACCTCCAGGGAGATCCAGACGGCCGTGCGCCTGCTGCTTCCCGGGGAGCT 
GGCCAAGCACGCTGTGTCAGAGGGCACCAAGGCCGTTACCAAGTACACCAGCTCCAAGTAA 

Sequenz ID: 34 (NM_015523) 

GGGGCGACGTTTAGCGACTATTGCGCCTGCGCCAGCGCCGGCTGCGAGACTGGGGCCGTGGCTGCTGGTCCCGGGTGATG 
CTAGGCGGCTCCCTGGGCTCCAGGCTGTTGCGGGGTGTAGGTGGGAGTCACGGACGGTTCGGGGCCCGAGGTGTCCGCGA 
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AGGTGGCGCAGCCATGGCGGCAGGGGAGAGCATGGCTGAGCGGATGGTCTGGGTGGACCTGGAGATGACAGGATTGGACA 

TTGAGAAGGACCAGATTATTGAGATGGCCTGTCTGATAACTGACTCTGATCTCAACATTTTGGCTGAAGGTCCTAACCTG 

ATTATAAAACAACCAGATGAGTTGCTGGACAGCATGTCAGATTGGTGTAAGGAGCATCACGGGAGGTGTGGCCTTACCAA 

GGCAGTGAAGGAGAGTACAATTACATTGCAGCAGGCAGAGTATGAATTTCTGTCCTTTGTACGACAGCAGACTCCTCCAG 

GGCTCTGTCCACTTGCAGGAAATTCAGTTCATGAAGATAAGAAGTTTCTTGACAAATACATGCCCCAGTTCATGAAACAT 

CTTCATTATAGAATAATTGATGTGAGCACTGTTAAAGAACTGTGCAGACGCTGGTATCCAGAAGAATATGAATTTGCACC 

AAAGAAGGCTGCTTCTCATAGGGCACTTGATGACATTAGTGAAAGCATCAAAGAGCTTCAGTTTTACCGAAATAACATCT 

TCAAGAAAAAAATAGATGAAAAGAAGAGGAAAATTATAGAAAATGGGGAAAATGAGAAGACCGTGAGTTGATGCC^ 

TCATGCTGCCACTACATGGTTAXCTGGAGGCAACTTCTGGTGGTTTTTTTTTCTCACGCTGATGGCTTGGCAGAGCACCT 

TCGGTTAACTTGCATCTCCAGATTGATTACTCAAGCAGACAGCACACGAAATACTATTTTTCTCCTAATATGCTGTTTCG 

ATTATGACACAGCAGCTCCTTTGTAAGTACCAGGTCATGTCCATCCCTTGGTACATATATGCATTTGCTTTTAAACCATT 

TCTTTTGTTTAAATAAATAAATAAGTAAATAAAGCTAGTTCTATTGAAATGCAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequenz ID: 35 (2!^M_003527) 

ATTCTTGTTATTTGAGTGCTCTTTCACTCTCCTCCGCCATGCCCGACCCGGCTAAATCTGCTCCTGCCCCCAAAAAGGGC 

TCGAAGAAAGCCGTAACCAAGGCCCAGAAAAAGGACGGCAAGAAGCGCAAGCGCAGCCGCAAAGAGAGTTACTCTATCTA 
CGTGTACAAGGTGGTGAAGCAAGTCCACCCCGACACCGGCATCTCATCGAAGGCCATGGGCATCATGAACTCCTTCGTCA 
ATGACATGTTTGAGCGCATCGCTGGCGAGGCTTCCCGCCTGGCGCATTACAACAAGCGCTCGACCATCACCTCCAGGGAG 
ATCCAGACGGCCGTGCGCCTGCTGCTGCCCGGGGAGCTGGCCAAGGACGCCGTGTCCGAGGGCACAAAGGCCGTCACCAA 
GTACACCAGCTCCAAGTGAGCTCTCGCAGCTGCCAGCAATCCAAAGGCTCTTTTCAGAGCCACTCAC 

Sequenz ID: 36 (NM_01S277) 

GGGCACTGCTTTAAAACTGGGAAGGAGGAAGACGAGGCCAGGGAGCCGGAGGGTCACCAAGGTAGATTTCCAGCAGCGCT 
AGTCCAGCTGAACACTTTCCAGCCTTGTTTTTCAGCAGCTTTGAGGAAAAGTATAGTGATCCGTATGTGAAACTTTCATT 
GTACGTAGCGGATGAGAATAGAGAACTTGGTTTGGTCCAGACAAAAACAATTAAAAA.GACACTGAACCCAAAAcTGGAATG 
AAGAATTTTATTTCAGGGTAAACCCATCTAATCACAGACTCCTATTTGAAGTATTTGACGAAAATAGACTGACACGAGAC 
GACTTCGTGGGCCAGGTGGACGTGCCCCTTAGTCACCTTCCGACAGAAGATCCAACCATGGAGCGACCCTATACATTTAA 
GGACTTTCTCCTCAGACCAAGAAGTCATAAGTCTCGAGTTAAGGGATTTTTGCGATTGAAAATGGCCTATATGCCAAAAA 
ATGGAGGTCAAGATGAAGAAAACAGTGACCAGAGGGATGACATGGAGCATGGATGGGAAGTTGTTGACTCAAATGACTCG 
GCTTCTCAGCACCAAGAGGAACTTCCTCCTGCTCCTCTGCCTCCCGGGTGGGAAGAAAAAGTGGACAATTTAGGCCGAAC 
TTACTATGTCAACCACAACAACCGGACCACTCAGTGGCACAGACCAAGCCTGATGGACGTGTCCTCGGAGTCGGACAATA 
ACATCAGAGAGATCAACCAGGAGGCAGCACACCGGCGCTTCCGCTCCCGCAGGCACATCAGCGAAGAGTTGGAGCCCGAG 
CCCTCGGAGGGCGGGGATGTCCCCGAGCCTTGGGAGACCATTTCAGAGGAAGTGAATATCGCTGGAGACTCTCTCGGTCT 
GGCTCTGCCCCCACCACCGGCCTCCCCAGGATCTCGGACCAGCCCTCAGGAGCTGTCAGAGGAACTAAGCAGAAGGCTTC 
AGATCACTCCAGACTCCAATGGGGAACAGTTCAGCTCTTTGATTCAAAGAGAACCCTCCTCAAGGTTGAGGTCATGCAGT 
GTCACCGACGCAGTTGCAGAACAGGGCCATCTACCACCGCCCAGTGCCCCAGCTGGGAGAGCGCGTTCATCAACTGTCAC 
GGGTGGTGAGGAACCAACGCCATCAGTGGCCTATGTACATACCACGCCGGGTCTGCCTTCAGGCTGGGAAGAAAGAAAAG 
ATGCTAAGGGGCGCACATACTATGTCAATCATAACAATCGAACCACAACTTGGACTCGACCTATCATGCAGCTTGCAGAA 
GATGGTGCGTCCGGATCAaCCAC!AAACAGTAACAACCATCTAATCGAGCCTCAGATCCGCCGGCCTGGTAGCCTCAGCTC 
GCCAACAGTAACTTTATCTGCCCCGCTGGAGGGTGCCAAGGACTCACCCGTACGTCGGGCTGTGAAAGACACCCTTTCCA 
CCCACAGTCCCCACAGCCATCACCTTACAACTCCCCCAAACCACAACACAAAGTCACACAGAGCTTCTTGCCACCCGGC 
GGGAAATGAGGATAGCGCCAAACGGCCGGCCCTTCTTCATTGATCATAACACAAAGACTACAACCTGGGAAGATCCACG 
TTTGAAATTTCCAGTACATATGCGGTCAAAGACATCTTTAAACCCCAATGACCTTGGCCCCCTTCCTCCTGGCTGGGAAG 
AAAGAATTCACTTGGATGGCCGAACGTTTTATATTGATCATAATAGCAAA?^TTACTCAGTGGGAAGACCCAAGACTGCAG 
AA.CCCAGCTATTACTGGTCCGGCTGTCCCTTACTCCAGAGAATTTAAGCAGAAATATGACTACTTCAGGAAGAAATTAAA 
GAAACCTGCTGATATCCCCAATAGGTTTGAAATGAAAGTTCACAGAAATAACATATTTGAAGAGTCCTATCGGAGAATTA 
TGTCCGTGAAAAGACCAGATGTCCTAAAAGCTAGACTGTGGATTGAGTTTGAATCAGAGAAAGGTCTTGACTATGGGGGT 
GTGGCCAGAGAATGGTTCTTCTTACTGTCCAAAGAGATGTTCAACCCCTACTACGGCCTCTTTGAGTACTCTGCCACGGA 
CAACTACACCCTTCAGATCAACCCTAATTCAGGCCTCTGTAATGAGGATCATTTGTCCTACTTCACTTTTATTGGAAGAG 
TTGCTGGTCTGGCCGTATTTCATGGGAAGCTCTTAGATGGTTTCTTCATTAGACCATTTTACAAGATGATGTTGGGAAAG 
CAGATAACCCTGAATGACATGGAATCTGTGGATAGTGAATATTACAACTCTTTGAAATGGATCCTGGAGAATGACCCTAC 
TGAGCTGGACCTCATGTTCTGCATAGAGGAAGAAAACTTTGGACAGACATATCAAGTGGATTTGAAGCCCAATGGGTCAG 
AAATAATGGTCACAAATGAAAACAAAAGGGAATATATCGACTTAGTCATCCAGTGGAGATTTGTGAACAGGGTCCAGAAG 
CAGATGAACGCATTCTTGGAGGGATTCACAGAACTACTTCCTATTGATTTGATTAAAATTTTTGATGAAAATGAGCTGGA 
GTTGCTCATGTGCGGCCTCGGTGATGTGGATGTGAATGACTGGAGACAGCATTCTATTTACAAGAACGGCTACTGCCCAA 
ACCACCCCGTCATTCAGTGGTTCTGGAAGGCTGTGCTACTCATGGACGCCGAAAAGCGTATCCGGTTACTGCAGTTTGTC 
ACAGGGACATCGCGAGTACCTATGAATGGATTTGCCGAACTTTATGGTTCCAATGGTCCTCAGCTGTTTACAATAGAGCA 
ATGGGGCAGTCCTGAGAAACTGCCCAGAGCTCACACATGCTTTAATCGCCTTGACTTACCTCCATATGAAACCTTTGAAG 
ATTTACGAGAGAAACTTCTCATGGCCGTGGAAAATGCTCAAGGATTTGAAGGGGTGGATTAAGCACCCTGTACCTCGGGG 
GTGGTTGTTCTTCAAGCAAGTTCTGCTTGCACTTTTGCATTTGCCTAACAGACTTTTGCAGAGGCGATGGCAGAGAGCAG 
CTGCAGGCATGGTCCCTGGAGCCGAGCCTTCACCACGCACTCGTCCAAGTTCGGATGCGGGAACCTGGTCCCAGCTTGAG 
TTCCTGCCTTTCCCACCACAAATTATCAACTGGTTGATGTGTACACTAATTACATTTCAGGAGGACTTAATGCTATTTAT 
GTTGTGCCTCTGCAGGCAAAGCCCTTAATAAATATTTTACATCCTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAf^ 
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Sequenz ID: 37 (NM_000250) 

GACAATATCAGGTGAGCTGTGGAGGTGGGGTCCTTGGAAGCTGGATGACAGCAGCTGGCAA.GGGGATAAGAGAGCAGTGA 
GCCCCTCCCTCAAGGAGGTCTGGCTTTATCCATAGACAGGGCCCTCTGAGGTGGGGCTGAGGTACAAAGGGGGATTGAGC 
AGCGCAGGAGAAGAGAGATGGGGGTTGCCTTCTTCTCTTCTCTCAGATGCATGGTGGAGTTAGGACCTTGCTGGGCTGGG 
GGTCTCAGTGCAGAGATGAAGCTGCTTCTGGCCCTAGCAGGGCTCCTGGCCATTCTGGCCACGCCCCAGCCCTCTGAAGG 
TGCTGCTCCAGCTGTCCTGGGGGAGGTGGACACCTCGTTGGTGCTGAGCTCCATGGAGGAGGCCAAGCAGCTGGTGGACA 
AGGGCTACAAGGAGCGGCGGGAAAGCATCAAGCAGCGGCTTCGCAGCGGCTCAGCCAGCCCCATGGAACTCCTATCCTAC 
TTCAAGCAGCCGGTGGCAGCCACCAGGACGGCGGTGAGGGCCGCTGACTACCTGCACGTGGCTCTAGACCTGCTGGAGAG 
GAAGCTGCGGTCCCTGTGGCGAAGGCCATTCAATGTCACTGATGTGCTGACGCCCGGCCAGCTGAATGTGTTGTCCAAGT 
CAAGCGGCTGCGCCTACCAGGAGGTGGGGGTGACTTGCGCGGAGCAGGACAAATACCGCACCATCACCGGGATGTGCAAC 
AACAGACGCAGCCCCACGCTGGGGGCCTCCAACCGTGCCTTTGTGCGCTGGCTGCCGGCGGAGTATGAGGACGGCTTCTC 
TCTTCCCTACGGCTGGACGGCCGGGGTCAAGCGCAACGGCTTCCCGGTGGCTCTGGCTCGCGCGGTCTCCAACGAGATCG 
TGCGCTTCCCCACTGATGAGCTGACTCCGGACCAGGAGCGCTCACTCATGTTCATGCAATGGGGCCAGCTGTTGGACCAC 
GACCTCGACTTCACCCCTGAGCCGGCCGCCCGGGCCTCCTTCGTCACTGGCGTCAACTGCGAGACCAGCTGCGTTCAGCA 
GCCGCCCTGCTTCCCGCTCAAGATCCCGCCCAATGACCCCCGCATCAAGAACCAAGCCGACTGCATCCCGTTCTTCCGCT 
CCTGCCCGGCTTGGCCCGGGAGCAACATCACCATCCGCAACCAGATCAACGCGCTCACTTCCTTCGTGGACGCCAGCATG 
GTGTACGGCAGCGAGGAGCCCCTGGCCAGGAACCTGCGCAACATGTCCAACCAGCTGGGGCTGCTGGCCGTCAACCAGCG 
CTTCGA2^GACAACGGCCGGGCCCTGCTGCCCTTTGACAACCTGCACGATGACCCCTGTCTCCTCACCA?ICCGCTCAGCGC 
CATCCCCTGCTTCCTGGCAGGGGACACCCGTTCCAGTGAGATGCCCGAGCTCACCTCCATGCAqACCCTCTTACTTCGG 
-GCACAACCGGCTGGCCACAGAGCTCAAGAGCCTGAACCCTAGGTGGGATGGGGAGAGGCTCTACCAGGAAGCCCGGAA 
ATCGTGGGGGCCATGGTCCAGATCATCACTTACCGGGACTACCTGCCCCTGGTGCTGGGGCCAACGGCCATGAGGAAGT 
ACCTGCCCACGTACCGTTCCTACAATGACTCAGTGGACCCACGCATCGCCAA.CGTCTTCACCAATGCCTTCCGCTACGGC 
CACACCCTCATCCAACCCTTCATGTTCCGCCTGGACAATCGGTACCAGCCCATGGAACCCAACCCCCGTGTCCCCCTCAG 
CAGGGTCTTTTTTGCCTCCTGGAGGGTCGTGCTGGAAGGTGGCATTGACCCCATCCTCCGGGGCCTCATGGCCACCCCTG 
CCAAGCTGAATCGTCAGAACCA?VATTGCAGTGGATGAGATCCGGGAGCGATTGTTTGAGCAGGTCATGAGGATTGGGCTG 
GACCTGCCTGCTGTGAACATGCAGCGCAGCAGGGACCACGGCCTCCCAGGATACAATGCCTGGAGGCGCTTCTGTGGGGT 
CCCGCAGCCTGAAACTGTGGGCCAGCTGGGCACGGTGCTGAGGAACCTGAAATTGGCGAGGAAACTGATGGAGCAGTATG 
GCACGCCCAACAACATCGACATCTGGATGGGCGGCGTGTCCGAGCCTCTGAAGCGCAAAGGCCGCGTGGGeCCACTCCTC 
GCCTGCATCATCGGTACCCAGTTCAGGAAGCTCCGGGATGGTGATCGGTTTTGGTGGGAGAACGAGGGTGTGTTCAGCAT 
GCAGCAGCGACAGGCCCTGGCCCAGATCTCATTGCCCCGGATCATCTGCGACAACACAGGCATCACCACCGTGTCTAAGA 
ACAACATCTTCATGTCCAACTCATATCCCCGGGACTTTGTCAACTGCAGTACACTTCCTGCATTGAA.CCTGGCTTCCTGG 
AGGGAAGCCTCCTAGAGGCCAGGTAAGGGGGTGCAGCAGTGAGGGGTATATCTGGGCTGGCCAGTTGGAACCACGGAGAT 
CTCCTTGCCCTAGATGAGCCCAGCCCTGTTCTGGGTGCAGCTGAGAAAATGAGTGACTAGACGTTCATTTGTGTGCTCAT 
GTATGTGCGAAGTATATAAATTGGCTTTTCATGCGTGTGTGTTGTCTGAACATGGGGAGTGTTTCATGGGTTATGTGTAT 
GTGCCATTTATGTGAGTGTGTGTTTGTGCTGATGAGAATACTGAGTATGTGGAAGGCAGCAGAGCGGACTGGTGAGGAGC 
ACAGCTCAGGAACTAGACTGCCTGGGTTCCAATCCTGGCTCTGTGGCTTGCTAGCTATGTGACCTTGAGCAAATTACCCT 
CCTTAAACAAGAGTTTTCTTCCTTGTAAATTACATCTGTCATGGTTTCTTGGAGGGCCCACTTGTATCCTCTGGTTCTTC 
ATTTATTGAGCACCTACay\CATGCAAGGCACTGTACTAGGCGTGAGAA.GCATATAGAGGCAAGAAAGAGATACCAAGATG 
CCATCTGTGTCCTGGTTAGCAGAGCTGGACCAGTGGTGCCTTGGAGGGATAAGCCAGCTGCAGCTGGGCTGTGTGGTTGA 
TTATGGGCCCAGCCAGCCAGGCTCAGGCCATGGCTCCCCTTTTTCTTCCTCACCCTGATTTCTTGCTTATTCACTGAAG 
TCTCCTGAAGAGGAACTGGGCCTGTTGCCCTTTCTGTAGCATTTATTTGCTCCCAATGTTTATGATAATAAAGGCACGG 
CTGATGGGGACCTCC 

Sequenz ID: 3 8 (NM_015 972) 

GCCTTCCTTCCTGCTTCGCCTCCGCGCCTCGCGCTATGGGACAGAGCCCCCGATCCGCCAGCACCACCTGAGGATCCAGA 

AACCGCCCCAGCGATGGAAGAGGATCAGGAGCTGGAGAGAAAAATATCTGGATTGAAGACCTCAATGGCTGAAGGCGAGA 

GGAAGACAGCCGTGGAAATGGTCCAGGCAGCTGGAACAGATAGACACTGTGTGACATTTGTATTGCACGAGGAAGACCAT 

ACCCTAGGAAATTCTCTACGTTACATGATCATGAAGAACCCGGAAGTGGAATTTTGTGGTTACACTACGACCCATCCTTC 

AGAGAGCAAAATTAATTTACGCATTCAGACTCGAGGTACCCTTCCAGCTGTTGAGCCATTTCAGAGAGGCCTGAATGAGC 

TCATGAATGTCTGCCAACATGTGCTTGACAAGTTTGAGGCCAGCATAAAGGACTATAAGGATCAA?^GCAAGCAGAAAT 

GAATCCACATTCTAGTCCTTTATGCAGTATACAAGGAGAACTGTCCTGTAGGATATTCTCTTCCTGATGGTGCAGAACCC 

AGAATTAGAAGTTTGTGGTTACAGCATACTCTGTCCTTCAGAAAGGCGTGATTCTAGCTGTTGACCCCTTGCAGCTGTTG 

GAATCTCTGCAAGAACCTCTGTATTCTTCTAATAAATTCCCTCTTTTATTTAAAAAAAAAAA?^AAA^ 

AAAAAA 

Sequenz ID: 39 (NM_021063) 

ATGCCTGAACCTACCAAGTCTGCTCCTGCCCCAAAGAAGGGCTCCAAGAAGGCGGTGACTAAGGCTCAGAAGAAGGACGG 
GAAGAAGCGCAAGCGCAGCCGCAAGGAGAGCTATTCAGTGTATGTGTACAAGGTGCTGAAGCAGGTCCATCCCGACACCG 

GCATCTCTTCCAAGGCAATGGGGATCATGAATTCCTTCGTCA?^CGACATCTTCGAGCGCATCGCAGGCGAGGCTTCCCGC 
CTGGCGCATTACAACAAGCGCTCGACCATCACCTCCAGGGAGATCCAGACGGCCGTGCGCCTGCTGCTTCCGGGGGAGCT 
GGCCAAGCACGCCGTGTCGGAGGGCACCAAGGCCGTCACCAAGTACACCAGTTCCAAGTAA 
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Sequenz ID: 40 {NM_017 80 2) 

agacacgtggtccgggtggaagtgtccctgctgcgagcaggagctcacgctgggagggcagacacatggtcccgtggaag 
tgtccctgctgcaagcaggagcgctagtgctgggagggcggacacgtggctccgggcagaagtgtccgccagcaggagcg 
ctcgtgcttggaaggtagacacgtggcccgggcggaagtatccttgcagcgagcaggagctggcgctgggagggcagaca 
cgtggtccgggcggaagtgtctgtgcagccagcgggagctcgcgctgggagcggagacaggccctgccctgggagaagcc 
ctgccacacgtcgtgcccacgctgagggcctgtctgcagccctcccaagacccgcagatgcgcctgaagctgttctccat 
cctgtccaccgtgctgctcagagccacggacaccatcaactcccaggggcagtttcgcagctacctcgagacggtgagaa 
aggacatcctggcccccaatctgcagtggcatgcggggaggacagccgcggccatccgcacggctgccgtgtcgtgcctc 
tgggcgctcaccagcagcgaggtcctgtcggcagagcagatacgggacgtgcaggaaacactgatgccccaggtcctgac 
* caccctggaggaggattcgaagatgacgcgactgatctcatgccgtattatcaacacgttcttaaaaacctcgggcggca 
tgacggatccagagal^ctcatcaagatttatcctgaactcttaaaacgcctagatgacgtgtccaacgatgtgaggatg 
gcagccgcctccaccttggtcacctggctgcagtgtgtcaagggtgccaacgcaaaatcctactatcagagcagtgtcca 
gtacctgtaccgagagttgctggttcaccttgacgatccagagagggccatccaggatgcaattttagaggtcctcaaag 
agggcagcgggctgttcccagatctcctggtgagggagacggaggccgtcatccacaagcaccgctcggccacctactgc 
gagcagctcctgcagcatgtgcaggccgtgccagccacacagtgaccacgctggtttcagccacggcacacccttgtccc 
cacctgagccagagtttgtggcctttaaatctcataaacaaggcacctctgtgccagcagtgagactgtgacagcaagaa 
tgtactcctcaggacacctggccgctctttccctggaataacagcctctgagtggattctgcatgttatgtgatttgttc 
tgttcatcaagagggctcccaaacatctgcagctgatttgaaattaaaagtaagtcgcagccgctcctcccgcagccact 
tcagcaggatgttagattttaaggctcacgtgggcagctggttcatgaactattggctgcatcctggttaggtgcccacc 
^^^gaaggtttttagctacttaacaaaaaagaaagaagccaaagtgattagaaagaaatgaaatctctttttgggttctgt 
^^Hactgaaatttaatatctcagtgaacagactaaaaggaatttagaatcctaacaacttaccagatttctcctgttttaa 
^BIKatactgggactttaaaggttatatgtccggtcaccgtatgttttaagtcggtgttaatgctaacagtgttgaaaacaa 
•tatttcatgagatctaattgtggttgcccctataggtagcaggaaagtaaagttgcatttccctctcgcacattctacac 
ccaagtgcctaaaagatctcattgtaagtgggtagtgttaccggaagccattgtgttcacacgggggaaatgccgtatat 

ATTTTTCAACAAATATTAACGTTTATACTTTCATGTTTGAAAATTTAATTAAAAATATTTGTTTTAAAAAAAAAAAi^^ 

AA 

Sequenz ID: 41 (NM_0 03 25 8) 

ACTTACTGCGGGACGGCCTTGGAGAGTACTCGGGTTCGTGAAGTTCCCGGAGGCGCAATGAGCTGCATTAACCTGCCCAC 
TGTGCTGCCCGGCTCCCCCAGCAAGACCCGGGGGCAGATCCAGGTGATTCTCGGGCCGATGTTCTCAGGAAAAAGCACAG 
AGTTGATGAGACGCGTCCGTCGCTTCCAGATTGCTCAGTACAAGTGCCTGGTGATCAAGTATGCCAAAGACACTCGCTAC 
AGCAGCAGCTTCTGCACACATGACCGGAACACCATGGAGGCGCTGCCCGCCTGCCTGCTCCGAGACGTGGCCCAGGAGGC 
CCTGGGCGTGGCTGTCATAGGCATCGACGAGGGGCAGTTTTTCCCTGACATCATGGAGTTCTGCGAGGCCATGGCCAACG 

ccgggaagaccgtaattgtggctgcactggatgggaccttccagaggaagccatttggggccatcctgaacctggtgccg 
ctgggcgagagcgtggtgaagctgacggcggtgtgcatggagtgcttccgggaagccgcctataccaagaggctcggcac 
agagaaggaggtcgaggtgattgggggagcagacaagtaccactccgtgtgtcggctctgctacttcaagaaggcctcag 
gccagcctgccgggccggacaacaaagagaa.ctgcccagtgccaggaaagccaggggaagccgtggctgccaggaagctc 
tttgccccacagcagattctgcaatgcagccctgccaactgagggacctgcaagggccgcccgdtcccttcctgccactg 
ccgcctactggacgctgocctgcatgctgcccagccactccaggaggaagtcgggaggcgtggagggtgaccacaccttg 
^^^cttctgggaactctcctttgtgtggctgccccacctgccgcatgctccctcctctcctacccactggtctgcttaaag 
i^^^bpgcctctcagctgctgggacgatcgcccaggctggagctggccccgcttggtggcctgggatctggcacactccctct 
^^^R:tggggtgagggacagagccccacgctgttgacatcagcctgcttcttcccctctgcggctttcactgctgagtttct 

^^UTTCTCCCTGGGAAGCCTGTGCCAGCACCTTTGAGCCTTGGCCCACACTGAGGCTTAGGCCTCTCTGCCTGGGATGGGCT 

cccacgctcccctgaggatggcctggattcacgccctcttgtttccttttgggctcaaagcccttcctacctctggtgat 
ggtttccacaggaacaacagcatctttcaccaagatgggtggcaccaaccttgctgggacttggatcccaggggcttatc 
tcttcaagtgtggagagggcagggtccacgcctctgctgtagcttatgaaattaactaatt 

Sequenz ID: 42 (BC011906) 

ggcacgaggggcgcaagccggcaagatggcggcggctggggctggccgtctgaggcgggtggcatcggctctgctgctgc 
ggagcccccgcctgcccgcccgggagctgtcggccccggcccgactctatcacaagaaggttgttgatcattatgaaaat 
gctagaaacgtggggtcccttgacaagacatctaaaaatgttggaactggactggtgggggctccagcatgtggtgacgt 
aatgaaattacagattcaagtggatgaaaaggggaagattgtggatgctaggtttaaaacatttggctgtggttccgcaa 
ttgcctccagctcattagccactgaatgggtgaaaggaaagacggtggaggaagccttgactatcaaaaacacagatatc 
gccaaggagctctgccttcctcccgtgaaactgcactgctccatgctggctgaagatgcaatcaaggccgccctggctga 
ttacaaattgaaacaagaacccaaaaaaggagaggcagagaagaaatgagccctccctcggcgaagcctccagcaggcca 
caccagctgtttcccacctgctgtgcagtcaccttagatgttcagaagccgcttcctctccactgaagagctatgagata 
cgcacaatacttgctgttcacgttatgactctcatgcaagcaaaatacacagtttcattgttctgaatcctgtggtttct 
ttcagcccacttttatcgccttaacctagttaatgtatattttgaattgtgtgtatgacctcagaactgaaattgataat 
gaagttgcaagttttgatagcccgtgaagtgcataagtatctaattttacctgaattgatttggggggaaattaccagta 
gaatgccttggtctgaatatttgatagaaccaattgttgtacataaaacagatctgcgcatatatatatatgtataaaaa 

ATAATAAAATAATGGAAGATGAAAAA?UU!^AAAAAAA!\AA 
Sequenz ID: 43 (NM 003514} 
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ACTCACTTTCTGAGTTAGGCCACAGGTCGTTTTACCATGTCTGGACGTGGCAAGCAGGGCGGCAAGGCTCGCGCCAAGGC 
CAAAACCCGCTCCTCTAGAGCTGGGCTCCAATTTCCTGTAGGACGAGTGCACCGQCTGCTCCGCAAGGGCAACTACGCTG 
AGCGGGTCGGGGCCGGCGCGCCGGTTTACCTGGCGGCGGTGCTGGAGTACCTAACTGCCGAGATCCTGGAGCTGGCGGGC 

AACGCAGCCCGCGACAACAAAAAGACCCGCATCATCCCGCGCCACTTGCAGCTGGCCATCCGCAACGACGAGGAGCTCAA 
CAAGCTGCTTGGTAAAGTTACCATCGCTCAGGGCGGTGTTGTGCCTAACATCCAGGCGGTACTGCTCCCCAAGAAGACTG 
AGAGCCACCACAAAGCTAAGGGCAAGTAAGGGCTGAACTTTAAAAATGTAAACTTACAAGACAAAAGGCTCTTTTCAGAG 
CGACCCA 

Sequenz ID: 44 (NM_031894) 

GGCCACCCGCCTTTCACTATCCGCCATTCTTGTCACCTCAGCTGCTGCCCTCGCTACCGCACCGACTTCGCCCGTGTGCT 
CGCCTGCAeTTGCGCTGCCCGCGATGGCCACCGCCCAGCCGTCGCAGGTGCGCCAGAAGTACGACACCAACTGCGACGCC 
GCCATCAACAGCCAGATCACGCTGGAGCTCTACACCTCCTACCTGTACCTGTCTATGGCCTTCTACTTCAACCGGGACGA 
CGTGGCCCTGGAGAACTTCTTCCGCTACTTCCTGCGCCTGTCGGACGACAAAATGGAGCATGCCCAGAAGCTGATGAGGC 
TGCAGAACCTGCGCGGTGGCCACATCTGCCTTCACGATATCAGGAAGCCAGAGTGCCAAGGCTGGGAGAGCGGGCTCGTG 
GCCATGGAGTCCGCCTTCCACCTGGAGAAGAACGTCAACCAGAGCCTGCTGGATCTGTACCAGCTGGCCGTGGAGAAGGG 
CGACCCCCAGCTGTGCCACTTCCTGGAGAGCCACTACCTGCACGAGCAAGTCAAGACCATGAAAGAGCTGGGTGGCTACG 
TGAGCAACCTGCGOAAGATTTGTTCCCCGGAA.GCCGGCCTGGCTGAGTACCTGTTCGACAAGCTCACCCTGGGGGGCCGC 
GTCAAAGAGACTTGAGCCCAGATGGGCCCCACAGCGAGGGGGTGGCTTCCCTGGGTCAGGCCACTAGGCGGGGGGTGCAT 
GTTGGCCTTTCAGAAGGTTCTGTtGAGTTTTATCTTTCAGTTTTACCATTGTTAGCAAAAAAGTTATGTGGTTCTCAAAG 
TAAAGGTGTCCATAAAAAAAAAAAAAAAAA 

quenz ID: 45 (AJ2 96290) 

ATGTCTGGGGGGGGGGCAGAGAAGCAGAGCAGCACTCCCGGTTCGCTGTTCGTCTCGCCGCCGGCTCCTGCCCCCAAGAA 
TGGCTCCAGCTCCGATTCCTCCGTGGGGGAGAAACTGGGAGCCGCGGCCGCCGACGCTGTGAGCGGCAGGACCGAGGAGT 
ACAGGCGGCGCCGGGACACTATGGACAAGGACAGCCGTGGGGCGGCCGCGACCACTACCACCACTGAGCACCGGTTCTTC 
CGCGGGAGCGTGATGTGCGACTGCAATGCCACTGCGGTGGAGCTTGCCGGCGTTGCTCTTTCCCTGGGGGAGCCGAGCAT 
CCCCGCGGCTGTCCCGCAGAGTGCTCCAGCGGAGCCGCACCGGGAAGAGACCGTGACCGCCACCGCCACTTCCCAGGTAG 
CCCAGCAGCCTCCAGGCGCTGCCGCCCCTGGGGAACAGGCCGTCGCGGGCCCTGCCCCCTCGACTGTCCCCAGCAGTACC 
AGCAAAGACCGCCCAGTGTCCCAGCCTAGCCTTGTGGGGAGCAAAGAGGAGCCGCCGCCGGCGAGAAGTGGCAGCGGCGG 
CGGCAGCGCCAAGGAGCCACAGGAGGAACGGAGGCAGCAGCAGGATGATATCGAAGAGCTGGAGACGAAGGCCGTGGGAA 
TGTCTAACGATGGGGGCTTTCTCAAGTTTGACATCGAAATGGGGAGAGGCTCGTTTAAGACGGTCTACAAAGGTGTGGAC 
ACTGAAACCACCGTGGAAGTCGCCTGGTGTGAACTGCAGGATCGAAAATTAACAAAGTGTGAGAGGCAGAGATTTAAAGA 
AGAAGCTGAAATGTTAAAAGGTGTTCAGCATCCCAATATTGTTAGATTTTATGATTCCTGGGAATCCACAGTAAAAGGAA 
AGAAGTGCATTGTTTTGGTGACTGAACTTATGACGTCTGGAACACTTAAAACGTATCTGAAAAGGTTTAAAGTGATGAAG 
ATCAAAGTTCTAAGAAGCTGGTGCCGTCAGATCCTTAAAGGTCTTCAGTTTCTTCATACTCGAACTCCACCTATCATTCA 
CCGCGATCTTAAATGTGACAACATCTTTATCACCGGCGCTACTGGGTCAGTCAAGATTGGAGACCTCGGTCTGGCAACCC 
TGAAGCGGGCTTCTTTTGCCAAGAGTGTGATAGGTACCCCAGAGTTGATGGGGCCTGAGATGTATGAGGAGAAATATGAT 
GAATCCGTTGACGTTTATGGCTTTGGGATGTGCATGCTTGAGATGGCTACATGTGAATATCCTTACTCGGAGTGCCAAAA 
TGCTGCGCAGATCTACCQffCGCGTGACCAGTGGGGTGAAGCCAGGCAGTTTTGACAAAGTAGCAATTCCTGAAGTGAAGG 
AATTATTGAAGGATGCATACGACAAA?i^CAAAGATGAAAGATATTGCATCAAAGAGCTTTTGAAGCATGCCTTCTTCCAA 
GAAACAGGAGTAGGGGTAGAATTAGCAGAGGAAGATGATGGAGAAAAAATAGCCATAAAATTATGGCTACGTATTGA 
TATTAAGAAATTAAAGGGAAAATACAAAGATAATGAAGCTATTGAGTTTTCTTTTGATTTAGAGAGAGATGTCCCAG 
GATGTTGCACAAGAAA.TGGTAGAGTGTGGGTATGTCTGTGAAGGTGATCAGAZ\GACCATGGCTAAAGCTATCAAAGAC 
AGAGTATCATTAATTAAGAGGAAACGAGAGCAGCGGCAGTTGGTAGGGGAGGAGCAAGAAAAAAAAAAGCAGGAAGAGAG 
GAGTCTCAAACAGGAGGTAGAACAATCCAGTGCTTCCCAGACAGGAATCAAGCAGCTCCGTTCTGCTAGCACCGGGATAC 
CTACTGCTTCTACGAGTTCAGGTTGAGTTTCTACACAAGTAGAAGGTGAAGAACGTGAGGCAGATCAACATCAZ^CAACTA 
CAGTAGGAGCAACCCAGTATATCTGTGTTATCTGATGGGACGGTTGACAGTGGTCAGGGATCCTCTGTGTTCAGAGAATC 
TCGAGTGAGCAGCCAACAGACAGTTTCATATGGTTGGCAACATGAACAGGCACATTCTACAGGCACAGTCCCAGGGCATA 
TACCTTCTACTGTCGAAGCACAGTCTCAGCCCCATGGGGTATATCCACCCTCAAGTGTGGCACAGGGGCAGAGCGAGGGT 
CAGCCATCCTCAAGTAGCTTAACAGGGGTTTCATCTTCCCAACCCATACAACATCCTCAGCAGGAGCAGGGAATACAGCA 
GACAGCCCCTCCTCAACAGACAGTGCAGTATTCACTTTCACAGACATCAACGTCCAGTGAGGCCACTACTGCACAGCCAG 
TGAGTCAGCGTCAAGCTCCACAAGTCTTGCCTCAAGTATCAGCTGGAAAACAGCTTCCAGTTTCCCAGCGAGTAGCAACT 
ATCCAAGGCGAACCTGAGATCCGAGTTGGGAGAGAAGCCTCGGTTGTTCCAGTCCACTGTGGTGCTCATTTCCTTCCAGT 
GGGACAGCGGCTCCGTACTCCCTTGCTCCCTCAGTACCCTGTCTGTCAGATTCCCATATCAACTCCTCATGTGTGTAGGG 
GTCAGACAGGTTTCTCATCCCTTCCCATCACAATGGGAGCTGGCATTACTCAGCCTCTGCTCACGTTGGCTTCATCTGCT 
ACAACAGCTGCGATCCCGGGGGTATCAACTGTGGTTCCTAGTCAGCTTCCAACCCTTCTGCAGCCTGTGACTCAGCTGCC 
AAGTCAGGTTCACCGACAGGTCCTACAAGCAGCAGTTCAGTCCATGGGAATACCAGCTAACCTTGGACAAGCTGGTGAGG 
TTCCACTTTCCTCTGGAGATGTTCTGTAGGAGGGCTTGCCACCTCGACTGCCACCACAGTACCCAGGAGATTCAA?VTATT 
GCTCCCTCTTCCAAGGTGGCTTGTGTTTGCATCCATTCTACAGTCCTATCCGGTCCCATGCCGACAGAAGTACTGGCTAC 
AGGTGGGTACTTTGGGACAGTGGTGCAGGCTTATGTGGAATCAAATCTTTTAGTTCCTATGGGTGGTGTAGGAGGACAGG 
TTCAAGTGTCCCAGCCAGGAGGGAGTTTAGGACAAGCCCCCACTACATCCTGCCAGCAAGGAGTTTTGGAGAGTACTCAG 
GGAGTCTCTCAGGTTGCTCCTGGAGAGCCAGTTGCAGTAGCACAGCCCCAAGCTAGCCAGCCGACCACTTTGGCTTCCTC 
TGTAGACAGTGCACATTCAGATGTTGCTTGAGGTATGAGTGATGGCAATGAGAACGTCCCATCTTCCAGTGGAAGGCATG 
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AAGGi^GAACTACAAAA.CGGCATTACCGA?\AATCTGTAAGGAGTCGCTCTCGACATGAAAAAAC^ 

AGAATTTTGAATGTTTCAAATAAAGGAGACCGAGTAGTAGAATGTCAATTAGAGACTCATAATAGGAAAATGGTTACATT 
CAAATTTGACCTAGATGGTGACAACCCCGAGGAGATAGCAACAATTATGGTGAACAATGACTTTATTCTAGCAATAGAGA 
GAGAGTCGTTTGTGGATCAAGTGCGAGAAATTATTGAAAAAGCTGATGAAATGCTCAGTGAGGATGTCAGTGTGGAACCA 
GAGGGTGATCAGGGATTGGAGAGTCTACAAGGAAAGGATGACTATGGCTTTTCAGGTTCTCAGAAATTGGAAGGAGAGTT 
CAAACAACCAATTCCTGCGTCTTCCATGCCACAGCAAATAGGCATTCCTACCAGTTCTTTAACTCAAGTTGTTCATTCTG 
CGGGAAGGCGGTTTATAGTGAGTCCTGTGCCAGAAAGCGGATTACGAGAATCAAAAGTTTTCCGCAGTGAAATAACAGAT 
ACAGTTGCTGCCTCTACAGCTCAGAGCCCTGGAATGAACTTGTCTCACTCTGCATCATCCCTTAGTCTACAACAGGCCTT 
TTCTGAACTTAGACGTGCCCAAATGACAGAAGGACCCAACACAGCACCTCCAAACTTTAGTCATACAGGACCAACATTTC 
CAGTAGTACCTCCTTTCTTAAGTAGCATTGCTGGAGTCCCAACCACAGCAGCAGCCACAGCACCAGTCCCTGCAACAAGC 
AGCCCTCCTAATGACATTTCCACATCAGTAATTCAGTCTGAGGTTACAGTGCCCACTGAAGAGGGGATTGCTGGAGTTGC 
CACCAGCACAGGTGTGGTAACTTCAGGTGGTCTCCCCATACCACCTGTGTCTGAATCACCAGTACTTTCCAGCGTAGTTT 
CAAGTATCACAATACCTGCAGTTGTCTCAATATCTACTACATCCCCGTCACTTCAAGTCCCCACATCCACATCTGAGATC 
GTTGTTTCTAGTACAGCACTGTATGCTTCAGTAACAGTTTCAGCAACTTCAGCCTCTGCAGGGGGCAGTACTGCTACCCC 
AGGTCCTAAGCCTCCAGCTGTAGTATCTCAGCAGGCAGCAGGCAGCACTACTGTGGGAGCCAGATTAACATCAGTTTCTA 
CCACCACTTCATTCCCAAGCACAGCTTCACAGCTGTCCATTCAGCTTAGCAGCAGTACTTCTACTCCTACTTTAGCTGAA 
ACCGTGGTAGTTAGCGCACACTCACTAGATAAGACATCTCATAGCAGTACAACTGGATTGGCTTTCTCCCTCTCTGCACC 
ATCTTCCTCTTCCTCTCCTGGAGCAGGAGTGTCTAGTTATATTTCTCAGCCTGGTGGGCTGCATCCTTTGGTCATTCCAT 
CAGTGATAGCTTCTACTCCTATTCTTCCCCAAGCAGCAGGACCTACTTCTACACCTTTATTACCCCAAGTACCTAGTATC 
ACCCTTGGTACAGCCTGTTGCCAATGTGCCTGCTGTACAGGAGACACTAATTCATAGTCAGCCTCAACCAGCTTTGGT 
CCAACCAGCCCCATACTCATTGTCCTGAAGTAGATTCTGATACACAACCCAAAGCTCCTGGAATTGATGACATAAAGA 
CTAGAAGAAAAGCTGCGGTCTCTGTTCAGTGAACACAGCTCATCTGGAGCTCAGCATGCCTCTGTCTCACTGGAGACC 
TCACTAGTCATAGAGAGCACTGTCACACCAGGCATCCCAACTACTGCTGTTGCACCAAGCAAACTCCTGACTTCTACCAC 
AAGTACTTGCTTACCACCAACCAATTTACCACTAGGAACAGTTGCTTTGCCAGTTACACCAGTGGTCACACCTGGGCAAG 
TTTCTACCCCAGTCAGCACTACTACATCAGGAGTGAAACCTGGAACTGCTCCCTCCAAGCCACCTCTAACTAAGGCTCCG 
GTGCTGCCAGTGGGTACTGAAGTTCCAGCAGGTACTCTACCCAGCGAGCAGCTGCCACCTTTTCCAGGACCTTCTCTAAC 
CCAGTCCCAGCAACCTCTAGAGGATGTTGATGCTCAATTGAGAAGAACACTTAGTCCAGAGATTATCACAGTGACTTCTG 
CGGTTGGTCCTGTGTCCATGGCGGCTCCAACAGCAATCACAGAAGCAGGAACACAGCCTCAGAAGGGTGTTTCTCAAGTC 
AAAGAAGGCCCTGTCCTAGCAACTAGTTCAGGAGCTGGTGTTTTTAAGATGGGACGATTTCAGGTTTCTGTTGCAGCAGA 
CGGTGCCCAGAAAGAGGGTAAAAATAAGTCAGAAGATGCAAAGTCTGTTCATTTTGAATCCAGCACCTCAGAGTCCTCAG 
TGCTATCAAGTAGTAGTCCAGAGAGTACCTTGGTGAAACCAGAGCCGAATGGCATAACCATCCCTGGTATCTCTTCAGAT 
GTGCCAGAGAGTGCCCACAAAACTACTGCCTCAGAGGCAAAGTCAGACACTGGGCAGCCTACCAAGGTTGGACGTTTTCA 
GGTGACAACTACAGCAAACAAAGTGGGTCGTTTCTCTGTATCA?\AAACTGAGGACAAGATCACTGACACAAAGAAAGAAG 
GACCAGTGGCATCTCGTCCTTTTATGGATTTGGAACAAGCTGTTCTTCCTGCTGTGATACCAAAGAAAGAGAAGCCTGAA 
CTGTGAGAGCCTTCACATCTAAATGGGCCGTCTTCTGAGCCGGAGGCCGCTTTTTTAAGTAGGGATGTGGATGATGGTTG 
CGGTAGTCCACACTCGCCCCATCAGCTGAGCTCAAAGAGCCTTCCTAGCCAGAATCTAAGTCAAAGCCTTAGTAATTCAT 
TTAACTCCTCTTACATGAGTAGCGACAATGAGTCAGATATCGAAGATGAAGACTTAAAGTTAGAGCTGCGACGACTACGA 
GATAAACATCTCAAAGAGATTCAGGACCTGCAGAGTCGCCAGAAGCATGAAATTGAATCTTTGTATACCAAACTGGGCAA 
GGTGCCCCCTGCTGTTA'BTATTCCCCCAGCTGCTCCCCTTTCAGGGAGAAGACGACGACCCACTAAAAGCAAAGGCAGCA 
TCTAGTCGAAGCAGTTCCTTGGGGAATAAAAGCCCCCAGCTTTCAGGTAACCTGTCTGGTCAGAGTGCAGCTTCAGTC 
CACCCCCAGCAGACCCTCCACCCTCCTGGCAACATCCCAGAGTCCGGGCAGAATCAGCTGTTACAGCCCCTTAAGCC 
TCCCTCCAGTGACAACCTCTATTCAGCCTTCAGCAGTGATGGTGCCATTTCAGTACCAAGCCTTTCTGCTCCAGGTC 
GGAACCAGCAGCACAAACACTGTTGGGGCAACAGTGAACAGCCAAGCCGCCCAAGCTCAGCCTCCTGCCATGACGTCC 
AGCAGGAAGGGCACATTCACAGATGACTTGCACAAGTTGGTAGACAATTGGGCCCGAGATGCCATGAATCTCTCAGGCAG 
GAGAGGAAGCAAAGGGCACATGAATTACGAGGGCCCTGGAATGGCAAGGAAGTTCTCTGCAGCTGGGCAACTGTGCATCT 
CCATGACCTCGAACCTGGGTGGCTCTGCCCCCATCTCTGCAGCATCAGCTACCTCTCTAGGTCACTTCACCAAGTCTATG 
TGCCCCCCACAGCAGTATGGCTTTCCAGCTACCCCATTTGGCGCTCAATGGAGTGGGACGGGTGGCCCAGCACCACAGCC 
ACTTGGCCAGTTCCAACCTGTGGGAACTGCCTCCTTGCAGAATTTCAACATCAGCAATTTGCAGAAATCCATCAGCAACC 
CCCCAGGCTCCAACCTGCGGACCACTTAG 

Sequent ID: 46 (BC026989) 

GGCGCGCGTGAACGCGGTCCCCGGGACCATGCTGCGGCCACAGCGGCCCGGAGACTTGCAGCTCGGGGCCTCCCTCTACG 
AGCTGGTGGGCTACAGGCAGCCGCCCTCCTCCTCCTCCTCCTCCACCTCCTCCACCTCCTCCACTTCCTCCTCCTCCACG 
ACGGCCCCCCTCCTCCCCAAGGCTGCGCGCGAGAAGCCGGAGGCGCCGGCCGAGCCTCCAGGCCCCGGGCCCGGGTCAGG 
CGCGCACCCGGGCGGCAGCGCCCGGCCGGACGCCAAGGAGGAGCAGCAGCAGCAGCTGCGGCGCAAGATCAACAGCCGCG 
AGCGGAAGCGCATGCAGGACCTGAACCTGGCCATGGACGCCCTGCGCGAGGTCATCCTGCCCTACTCAGCGGCGCACTGC 
CAGGGCGCGCCCGGCCGCAAGCTCTCCAAGATAGCCACGCTGCTGCTCGCCCGCAACTACATCCTACTGCTGGGCAGCTC 
GCTGCAGGAGCTGCGCCGCGCGGTGGGCGAGGGCGCCGGGCCCGCCGCGCCGCGCCTGCTGCTGGCCGGGCTGCCCCTGC 
TCGCCGCCGCGCCCGGCTCCGTGTTGCTGGCGCCCGGCGCCGTAGGACCCCCCGACGCGCTGCGCCCCGCCAAGTACCTG 
TCGCTGGCGCTGGACGAGCCGCCGTGCGGCCAGTTCGCTCTCCCCGGCGGCGGCGCAGGCGGCCGCGGCCTCTGCACCTG 
CGCCGTGTGCAAGTTCCCGCACCTGGTCCCGGCCAGCCTGGGCCTGGCCGCCGTGCAGGCGCAATTCTCCAAGTGAGGGC 
GGGCCTGGGCCTGGGGCGCGACCTCGGCCCGGCCTCCCTTCGCTCAGCTTCTCCGCGCCCCTGCTCCCTGCGTCTGGGAG 
AGCGAGGCCGAGCAAGGAAAGCATTTCGAACCTTCCAGTCCAGAGGAAGGGACTGTCGGGCACCCCCTTCCCCGCCCCCA 
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CCCCTGGGACGTTAAAGTGACCAGAGGGGATGTTCGATGGCGCCTCGGGGCAGTTTGGGGTTCTGGGTCGGTTCCAGCGG 
CTTTAGGCAGAAAGTGCTCGCTCTCACCCAGCACATCTCTCTCCTTGTCCCTGGAGTTGCGCGGTTCGCGGGGCCGATGT 
AGAACTTAGGGCGCCTTGCCGTGGTTGGCGCGCCCCGGGTGCAGCGAGAGGCCATCCCGGAGCGCTATCTCCCCGGAGCG 
GAGCACGCCGGCTCCCAGTACTAGGGGCTGCGCTCGAGCAGTGGCGGGGGCGGAGGGGTGGTTCTTTTCCTTCTCCTCCG 
CCAGAGGCCACGGGCGCCCTTGTTCCCGCCGGCCAGGTCCTATCAAAGGAGGCTGCCGGAACTCAAGAGGCAGAAAAAGA 
CCAGTTAGGCGGTGCAGACGGTCTGGGACGTGGCAGACGGACGGACCCTCGGCGGACAGGTGGTCGGCGTCGGGGTGCGG 
TGGGTAGGGGCGAGGACAACGCAGGGTGCGCTGGGTTGGGACGTGGGTCCACTTTTGTAGACCAGCTGTTTGGAGAGCTG 
TATTTAAGACTCGCGTATCCAGTGTTTTGTCGCAGAGAGTTTTCGCTCTTAAATCCTGGGGGTTTCTTAGAAAGCAACTT 
AGAACTCGAGATTCACCTTTCGTTTCCCTTTCCCCAAAAGTAGCGTAACCAACATTTAAGCTTGCTTAAAAACGAAAACC 
* AACCGCCTTGCATCCAGTGTTCCCGATTTACTAAAATAGGTAACCAGGGGTCTCACAGTCGCCGTCCTGTCAAGAGCGCT 
AATGAACGTTCTCATTAACACGCAGGAGTACCGGGAGGCCTGAACCGCCCGCTGCTCGGCGGATCCCAGCTGCGGTGGCG 
ACGGCGGGAAGGCGCTTTCGGCTGTTCCTCAGGGGGGCGGGCCCTTGAGCAGCGCGGCGCGGAGGTCTTCCTTCTGGGGG 
TCTTGCAGTTGAAGAGCTACATACGTAGTGAGTTTCGATTTGTTACAGACGTTAACAAATTCCTTTACCCAAGGTTATGC 
TATGACGTTTCCGCAGTTTACTTTGATTTTCTATGTTTAAGGTTTTGGTTGTTGGTAGTAGCCGAATTTAACTGGCACTT 
TATTTTACTTCTAACCTTGTTTCCTGACGGTGTACAGAATCAACAAAATAAAACATTTAAAGTCTGATTTTTTAAAAAAA 
AAAAAAAA 

Sequenz ID: 47 (NM_0 16614) 

GGAGAGGCGCAGGTAGATGGAGTTGGGGAGTTGCCTGGAGGGGGGGAGGGAGGCGGCGGAGGAAGAGGGCGAGCCTGAGG 
^fcOAAAAAGCGGCGACTTCTGTGTGTGAGGTTTGCCTCGGTCGCAAGCTGCGATGCCGCAGTGGCTGAGTGCTTCCTGGCG 
^^ft.GAACGACTGGGAGATGGAAAGGGCTCTGAACTCCTACTTCGAGGCTCCGGTGGAGGAGAGCGCCTTGGAAGGCCGAGC 
^ProAAACCATCTGTGAGCGGAAGACCTATGTTGACCTAACCAATGAAGAAACAACTGATTCGACCACTTCTAAAATCAGCG 

GATGTGAAGATACTCAGGAAGAAAATGGGAGCATGTTCTCTCTCATTACCTGGAATATTGATGGATTAGATCTAAACAAT 
CTGTCAGAGAGGGCTCGAGGGGTGTGTTGGTACTTAGCTTTGTACAGGGCAGATGTGATATTTCTAGAGGAAGTTATTGG 
GGGATATTATAGCTACCTAAAGAAGAGATCAAGTAATTATGAGATTATTACAGGTCATGAAGAAGGATATTTGACAGCTA 
TAATGTTGAAGAAATGAAGAGTGAAATTAAAAAGCCAAGAGATTATTCCTTTTCCAAGTACGAAAATGATGAGAAACCTT 
TTATGTGTGCATGTGAACGTGTCAGGAAATGAGCTTTGGGTTATGACATGCGATTTGGAGAGCACCAGAGGGCATGCTGG 
GGAACGAATGAATCAGTTAAAAATGGTTTTAAAGAAAATGCAAGAGGCTGGAGAGTCAGCTACAGTTATATTTGCAGGAG 
ATACAAATGTAAGGGATCGAGAGGTTACCAGATGTGGTGGTTTAGGGAAGAAGATTGTGGATGTCTGGGAGTTTTTGGGC 
AAAGGTAAACATTGCCAGTATAGATGGGATAGAGAAATGAACTGTAATCTTGGAATAACTGCTGCTTGTAAACTTCGTTT 
TGATGGAATATTTTTGAGAGCAGCAGCAGAAGAGGGACACATTATTCCCCGAAGTTTGGACCTTGTTGGATTAGAAAAAC 
TGGAGTGTGGTAGATTTGGTAGTGATCAGTGGGGTCTTGTGTGCAACTTAGATATAATATTGTAAAATGCTTTTGAAGTG 
TGGGTTTTGCCCTGATTGTTGGAAATACAATTTCCACCTTCTGGAAAGGTAGGTTTGCTGTGGAGGAAATAATGTACTAG 
ATCATTGTCACAGAAAAACCAACTATGATTTATGGTTGTGTTTTCAGAATTCAACATTAAAGATTAATGTTTATTTAAAC 
GAAGACATTCCTGCATTCAGGATGTGAGGCCATTTAATAAAAAGGGCACAAAGCCTGTCAGAGTTTTCAACGGTGCTTAT 
AGCTGCGAGCTGGATTGGAAACAGGTACCCCATTGTCTCTGAGGTAATGTTTATATTTTTCCATTCAGGCACCGAAATAG 
TTAATATTTAAAATAAGTGTTCAAAAGAAAACATAAGAGATTATTGAGTTCTTGGGACTGGATCCTTTATTTCATAAGTT 
GAGATCATGTTAAATGAAAATGCCATGATTATCTGGAGTTAAGTAGATGACAGCTATTCTAGATGAGAGTTGATTTTTGT 

cagctaattagataattc^taagctataattgaaaccttatggcttaaaattccttaactcctttttgattcatgtttgt 
^tcatgttgtcaagagaggcaaagttaagcttgatgatggttaaaatgggtttgatagcacgatgggacatttttgtaa 
^^\aaataaatgcatgaagagacataggcttttagttttgctaattgtgaaatggaaatggtttagaggaagtaaatgca 
wrtacttttaagtgtgctttaaagaaaaatattttcccgacaagagaaatttaaataaagaattttatttgtttaaa^ 
Kaaaaaaaaaaaaaa 

Sequenz ID: 48 (NM__021064) 

tgtggttgctggtagtgagttgcgctcgctatgtgtggacgtggcaagcagggaggcaaaggccgcgctaaggccaagac 
tcgctcttctagggccggtctggagttccgggtgggccgagtgcacggggtggtccgcaaaggcaactatgccgaggggg 
tgggggccggcgcgcgggtgtatctggcagcggtgctggagtacgtgaccgccgagatcctggaactggcgggcaacgcg 
ggcggcgacaacaagaagacccgcatcatcccgggtcatctcgaactggcgatccgcaaggacgaggagctcaacaagct 

gctgggcaaagtcaccatcgcacagggcggtgtcctgcccaacattcaggcggtgctactggggaaaaagactgagaggc 
accagaaggcgaagggcaagtaactaxctgtactagtttgtggcaggtcaagtaaaatggagtcgaaaccaacggctctt 
ttcagggccaccca 

Sequenz ID: 49 (NM_006563) 

TCAGAGTTCACGAGGCAGCCGAGGAAGAGGAGGCTTGAGGCCCAGGGTGGGCAGCAGCCAGCCATGGCCACAGGCGAGAC 
CGGCTTGCCCTCGATGAGCACAGTGACCGGGGTGGGCGCGTTGGCGGACACACAGGATGACTTCGTCAAGTGGTGGCGGT 
GCGAAGAGGCGCAGGACATGGGCCCGGGTCCTCGTGACCCCAGGGAGCCGGCCGTCCAGGTGAAGTCTGAGGAGCAGCCC 
GGGGAGGAAGAGGACGATGAGAGGGGCGCGGAGGGGACGTGGGACCTGGATCTCGTCGTGAGGAACTTCTGGGGCCCGGA 
GGCCGGTGGGGCGCCCGAGACGTGCGCTCTGGCGCCCAGCGAGGGGTGGGGGGCGCAATATCCGCCGCCGCCGGAGACTC 
TGGGGGCATATGCTGGCGGCCCGGGGCTGGTGGCTGGGCTTTTGGGTTGGGAGGATGACTCGGGTTGGGTGCGCCCTGGC 
CTGCGAGCCCGGGCTCCCGACGCCTTCGTGGGCGGAGCCCTGGCTCGAGCCCCGGCCGGGGAGCCCAAGGGGCTGGCGCT 
GCAAGCGGTGTACCCGGGGCCCGGCGCCGGGTCCTGGGGTGGCTACTTCCCGCGGACGGGGCTTTGAGTGCCTGGGGGGT 
CGGGGGCCCGCTACGGGCTAGTGTCCGGGTACCCCGCGATGTACCCGGCGCCTCAGTACCAAGGGCACTTGGAGCTGTTC 
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CGCGGGCTCCAGGGACCCGCGCCCGGTCCCGCCACGTCCCCCTCCTTCGTGAGTTGTTTGGGACCCGGGACGGTGGGCAC 
TGGACTCGGGGGGACTGCAGAGGATCCAGGTGTGATAGCCGAGACCGCGCCATCCAAGCGAGGCCGACGTTCGTGGGCGC 
GCAAGAGGCAGGCAGCGCACACGTGCGCGCACCCGGGTTGGGGCAAGAGCTACACCAAGAGCTCCCACCTGAAGGCGCAT 
CTGCGCACGCACACAGGGGAGAAGCCATACGCCTGCACGTGGGAAGGCTGCGGCTGGAGATTCGCGCGCTCGGACGAGCT 
GACCCGCCACTACCGGAAACACACGGGGCAGCGCCCCTTCCGCTGCCAGCTCTGCCCACGTGCTTTTTCGCGCTCTGACC 
ACCTGGGCTTGCACATGAAGCGCCACCTTTGA 

Sequenz ID: 50 {NM_004617) 

AGCAACTCCAAGGACACAGTTCACAGAAATTTGGTTCTCAGCCCCAAAATACTGATTGAATTGGAGACAATTACAAGGAC 
TGTCTGGCCAAAAACCCTTGAAGAGGCCCCGTGAAGGAGGCAGTGAGGAGCTTTTGATTGCTGACCTGTGTCGTACCACC 
CCAGAATGTGCACTGGGGGCTGTGCCAGATGCCTGGGGGGGACCCTCATTCCCCTTGCTTTTTTTGGCTTCCTGGCTAAC 
ATCCTGTTATTTTTTCCTGGAGGAAAAGTGATAGATGACAACGACCACCTTTCCCAAGAGATCTGGTTTTTCGGAGGAAT 
ATTAGGAAGCGGTGTCTTGATGATCTTCCCTGCGCTGGTGTTCTTGGGCCTGAAGAACAATGACTGCTGTGGGTGCTGCG 
GCAACGAGGGCTGTGGGAAGCGATTTGCGATGTTCACCTCCACGATATTTGCTGTGGTTGGATTCTTGGGAGCTGGATAC 
TCGTTTATCATCTCAGCCATTTGAATCAACAAGGGTGGTAAATGCCTCATGGCCAATAGTACATGGGGCTAGCCCTTCCA 
CGACGGGGATTATCTCAATGATGAGGCCTTATGGAACAAGTGCCGAGAGCCTCTCAATGTGGTTCCCTGGAATCTGACCC 
TCTTCTCCATCCTGCTGGTCGTAGGAGGAATCCAGATGGTTCTCTGCGCCATCCAGGTGGTCAATGGCCTCCTGGGGACC 
CTCTGTGGGGACTGCCAGTGTTGTGGCTGCTGTGGGGGAGATGGACCCGTTTAAACCTCCGAGATGAGCTGGTCAGACTC 
TACAGCATGACGACTACAATTTCTTTTCATAAAACTTCTTCTCTTCTTGGAATTATTAATTCCTATCTGCTTCCTAGCTG 
[TAAAGCTTAGAAAAGGCAGTTATTCCTTCTTTCCAACCAGCTTTGCTCGAGTTAGAATTTTGTTATTTTCAAATAAAAA 
AGTTTGGCCACTTAACAAATTTGATTTATAAATCTTTCAAATTAGTTCCTTTTTAGAATTTACCAACAGGTTCAAAGG 
ACTTTTCATGATTTTTTTATTACAAATGTAAAATGTATAAAGTCACATGTACTGCCATACTACTTCTTTGTATATAAA 
GATGTTTATATCTTTGGAAGTTTTACATAAATCAAAGGAAGAAAGCACATTTAAAATGAGAAACTAAGACCAATTTCTGT 
TTTTAAGAGGAAAAAGAATGATTGATGTATCCTAAGTATTGTTATTTGTTGTCTTTTTTTGGTGCCTTGCTTGAGTTGGT 
TGTGACTGATCTTTTGAGGCTGTCATCATGGCTAGGGTTCTTTTATGTATGTTAAATTAAAACCTGAATTCAGAGGTAAC 
GT 

Sequena ID: 51 {NM__0 0 68 75) 

GAATTCGGCACGAGCGCGCGGCGAATCTCAACGCTGCGCCGTCTGCGGGCGCTTCCGGGCCACCAGTTTCTCTGCTTTCC 
ACCCTGGCGCCCCCCAGCCCTGGCTCCCCAGCTGCGCTGCCCCGGGCGTCCACGCCCTGCGGGCTTAGCGGGTTCAGTGG 
GCTCAATCTGCGCAGCGCCACCTCCATGTTGACCAAGCCTCTACAGGGGCCTCCCGCGCCCCCCGGGACCCCCACGCCGC 
CGCCAGGAGGCAAGGATCGGGAAGCGTTCGAGGCCGAGTATGGACTCGGCCCCCTCCTGGGTAAGGGGGGCTTTGGCACC 
GTCTTCGCAGGACACCGCCTCACAGATCGACTCCAGGTGGCCATCAAAGTGATTCCCCGGAATCGTGTGCTGGGCTGGTC 
CCCCTTGTCAGACTCAGTCACATGCCCACTCGAAGTCGCACTGCTATGGAAAGTGGGTGCAGGTGGTGGGCACCCTGGCG 
TGATCCGCCTGCTTGACTGGTTTGAGACACAGGAAGGCTTCATGCTGGTCCTCGAGCGGCCTTTGCCCGCCCAGGATCTC 
TTTGACTATATCACAGAGAAGGGCCCACTGGGTGAAGGCCCAAGCCGCTGCTTCTTTGGCCAAGTAGTGGCAGCCATCCA 
GCACTGCCATTCCCGTGGAGTTGTCCATCGTGACATCAAGGATGAGAACATCCTGATAGACCTACGCCGTGGCTGTGCCA 
AACTCATTGATTTTGGTTCTGGTGCCCTGCTTCATGATGAACCCTACACTGACTTTGATGGGACAAGGGTGTACAGCCCC 
CCAGAGTGGATCTCTCGi^CACCAGTACCATGCACTCCCGGCCACTGTCTGGTCACTGGGCATCCTCCTGTATGACATGGT 
^TGTGGGGACATTCCCTTTGAGAGGGACCAGGAGATTCTGGAAGCTGAGCTCCACTTCCCAGCCCATGTCTCCCCAGACT 
TGTGCCCTAATCCGCCGGTGCCTGGCCCCCAAACCTTCTTCCCGACCCTCACTGGAAGAGATCCTGCTGGACCCCTGG 
GCAAACACCAGCCGAGGATGTTACCCCTCAACCCCTCCAAAGGAGGCCCTGCCCCTTTGGCCTGGTCCTTGCTACCCT 
GCCTGGCCTGGCCTGGCCTGGCCCCCAATGGTCAGAAGAGCCATCCCATGGCCATGTCACAGGGATAGATGGACATTT 
GTTGACTTGGTTTTACAGGTCATTACCAGTCATTAAAGTCCAGTATTACTAAGGTAAGGGATTGAGGATCAGGGGTTAGA 
AGACATAAACCAAGTTTGCCCAGTTCCCTTCCCAATCCTACAAAGGAGCCTTCCTCCCAGAACCTGTGGTCCCTGATTTT 
GGAGGGGGAACTTCTTGCTTCTCATTTTGCTAAGGAAGTTTATTTTGGTGAAGTTGTTCCCATTTTGAGCCCCGGGACTC 
TTATTTTGATGATGTGTCACCCCACATTGGCACCTCCTACTACCACCACACAAACTTAGTTCATATGCTTTTACTTGGGC 
AAGGGTGCTTTCCTTCCAATACCCCAGTAGCTTTTATTTTAGTAAAGGGACCCTTTCCCCTAGCCTAGGGTCCCATATTG 
GGTCAAGCTGCTTACCTGCCTCAGCCCAGGA'TTTTTTATTTTGGGGGAGGTAATGCCCTGTTGTTACCCCAAGGCTTCTT 
TTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGTGAGGGGACCCTACTTTGTTATCCCAAGTGCTCTTATTCTGGTGAGAAGAACCTTAAT 
TCCATAATTTGGGAAGGAATGGAAGATGGACACCAGCGGACACCACCAGACAATAGGATGGGATGGATGGTTTTTTGGGG 
GATGGGCTAGGGGAAATAAGGCTTGCTGTTTGTTTTCCTGGGGCGCTCCCTCCAATTTTGCAGATTTTTGCAACCTCCTC 
CTGAGCCGGGATTGTCCAATTACTAAAATGTAAATAATCACGTATTGTGGGGAGGGGAGTTCCAAGTGTGCCCTCCTTTT 
TTTTCCTGCCTGGATTATTTAAAAAGCCATGTGTGGAAACCCACTATTTAATAAAAGTAATAGAATCAGAAAAAAAAAAA 
AAAAAAAA 

Sequenz ID: 52 (NM_016068) 

AGTGGTTCTCCGCCCCTGCCACTGGGCCATGGAGACTGTGGCACAGTAGACTGTAGTGTGAGGCTCGCGGGGGCAGTGGC 
CATGGAGGCCGTGCTGAACGAGGTGGTGTCTGTGGAGGACCTGCTGAAGTTTGAAAAGAAATTTCAGTCTGAGAAGGCAG 
CAGGCTCGGTGTCCAAGAGCACGCAGTTTGAGTACGCCTGGTGCCTGGTGCGGACAAGGTACAATGATGACATCCGTAAA 
GGCATCGTGCTGCTCGAGGAGCTGCTGCCCAAAGGGAGCAAGGAGGAACAGCGGGATTACGTCTTCTACCTGGCCGTGGG 
GAACTACCGGCTCAAGGAATACGAGAAGGCCTTAAAGTACGTCCGCGGGTTGCTGCAGACAGAGCCCCAGAACAACCAGG 
CCAAGGAACTGGAGCGGCTCATTGACAAGGCCATGAAGAAAGATGGACTCGTGGGCATGGCCATCGTGGGAGGCATGGCC 
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CTGGGTGTGGCGGGACTGGCCGGACTCATGGGACTTGCTGTGTCCAAGTCCAAATCCTGAAGGAGACGCGGGAGCCCACG 
GAGAACGCTCCAGGAGGGCCTGTCCATCCTCGCTGTCCTTTCCCTGTTCTCCCCCTGCCCCCCGTCTCTATGCTCTGTGG 
CCTTCAGGTAATTTCTGCTCCGCTGAGATTCGTCCTTCAGCCCCATCATGTGCTTTGGGATGAGTGTAAATAAAACGGGG 

CTGTGGCTTGGGAAA 

Sequenz ID: 53 (NM_002466) 

GCTGACGCCTTCGAGCGCGGCCCGGGGCCCGGAGCGGCCGGAGCAGCCCGGGTCCTGACCCCGGCCCGGCTCCCGCTCCG 
GGCTCTGCCGGCGGGCGGGCGAGCGCGGCGCGGTCCGGGCCGGGGGGATGTCTCGGCGGACGCGCTGCGAGGATCTGGAT 
GAGCTGCACTACCAGGACAGAGATTCAGATGTGCCGGAGCAGAGGGATAGCAAGTGCAAGGTCAAATGGACCCATGAGGA 
GGACGAGCAGCTGAGGGCCCTGGTGAGGCAGTTTGGACAGCAGGACTGGAAGTTGCTGGCCAGCCACTTCCCTAACCGCA 
CTGACCAGCAATGCCAGTACAGGTGGCTGAGAGTTTTGAATCCAGACCTTGTCAAGGGGCCATGGACCAAAGAGGAAGAC 
CAAAAAGTCATCGAGCTGGTTAAGAAGTATGGCACAAAGCAGTGGACACTGATTGCCAAGCACCTGAAGGGCCGGCTGGG 
GAAGCAGTGCCGTGAACGCTGGCACAACCACCTCAACCCTGAGGTGAAGAAGTCTTGCTGGACCGAGGAGGAGGACCGCA 
TCATCTGCGAGGCCCACAAGGTGCTGGGCAACCGCTGGGCCGAGATCGCCAAGATGTTGCCAGGGAGGACAGACAATGCT 
GTGAAGAATCACTGGAACTCTACCATCAAAAGGAAGGTGGACACAGGAGGCTTCTTGAGCGAGTCCAAAGACTGCAAGCC 
CCCAGTGTACTTGCTGCTGGAGCTCGAGGACAAGGACGGCCTCCAGAGTGCCCAGCCCACGGAAGGCCAGGGAAGTCTTC 
TGACCAACTGGCCGTCCGTCCCTCCTACCATAAAGGAGGAGGAAAACAGTGAGGAGGAACTTGCAGCAGCCACCACATCG 
AAGGAACAGGAGCCCATCGGTACAGATCTGGACGCAGTGGGAACACCAGAGCCCTTGGAGGAATTCCCGAAGCGTGAGGA 
CCAGGAAGGCTCCCCACCAGAAACGAGCCTGCCTTACAAGTGGGTGGTGGAGGCAGCTAACCTCCTCATCCCCGCTGTGG 
TCTAGCCTCTCTGAAGCCCTGGACTTGATCGAGTCGGACCCTGATGCTTGGTGTGACCTGAGTAAATTTGACCTCCCT 
GGAACCATCTGCAGAGGACAGTATCAACAACAGCCTAGTGCAGCTGCAAGCGTCACATCAGCAGCAAGTCCTGCCACC 
CIGCCAGCCTTCCGCCCTGGTGCCCAGTGTGACCGAGTACCGCCTGGATGGCCACAGCATCTCAGACCTGAGCCGGAGCA 
GCCGGGGCGAGCTGATCCCCATCTCCCCCAGCACTGAAGTCGGGGGGTCTGGCATTGGCACACCGCCCTCTGTGCTCAAG 
CGGCAGAGGAAGAGGCGTGTGGCTCTGTCCCGTGTCACTGAGAATAGCACGAGTCTGTCCTTCCTGGATTCCTGTAACAG 
CCTCACGCCCAAGAGCACACCTGTTAAGACCCTGCCCTTCTCGCCCTCCCAGTTTCTGAACTTCTGGAACAAACAGGACA 
CATTGGAGCTGGAGAGCCCCTCGCTGACATCCACCCCAGTGTGCAGCCAGAAGGTGGTGGTCACCACACCACTGCACCGG 
GACAAGACACCCCTGCACCAGAAACATGCTGCGTTTGTAACCCCAGATCAGAAGTACTCCATGGACAACACTCCCCACAC 
GCCAACCCCGTTCAAGAACGCCCTGGAGAAGTACGGACCCCTGAAGCCCCTGCCACAGACCCCGCACCTGGAGGAGGACT 
TGAAGGAGGTGCTGCGTTCTGAGGCTGGCATCGAACTCATCATCGAGGACGACATCAGGCCCGAGAAGCAGAAGAGGAAG 
CCTGGGCTGCGGCGGAGCCCCATCAAGAAAGTCCGGAAGTCTCTGGCTCTTGACATTGTGGATGAGGATGTGAAGCTGAT 
GATGTCCACACTGCCCAAGTCTCTATCCTTGCCGACAACTGGCCCTTCAAACTCTTGCAGCCTCACCCTGTCAGGTATCA 
AAGAAGACAACAGCTTGCTCAACCAGGGCTTCTTGCAGGCCAAGCCCGAGAAGGCAGCAGTGGCCCAGAAGCCCCGAAGC 
CACTTCACGACACCTGCCCCTATGTCCAGTGGCTGGAAGACGGTGGCCTGCGGGGGGACCAGGGACCAGCTTTTCATGCA 
GGAGAAAGCCCGGCAGCTCCTGGGCCGCCTGAAGCCCAGCCACACATCTCGGACCCTCATCTTGTCCTGAGGTGTTGAGG 
GTGTCACGAGCCCATTCTCATGTTTACAGGGGTTGTGGGGGCAGAGGGGGTCTGTGAATCTGAGAGTCATTCAGGTGACC 
TCCTGCAGGGAGCCTTCTGCCACCAGCCCCTCCCCAGACTCTCAGGTGGAGGCAACAGGGCCATGTGCTGCCCTGTTGCC 
GAGCCCAGCTGTGGGCGGCTCCTGGTGCTAACAACAAAGTTCCACTTCCAGGTCTGCCTGGTTCGCTGCCCAAGGCCACA 
GGGAGCTCCGTCAGCTTCTCGCAAGCCCACGTCAGGCCTGGCCTCATCTCAGACCCTGCTTAGGATGGGGGATGTGGCCA 
GGGGTGCTCCTGTGCTCiV^CCTCTCTTGGTGCATTTTTTTGGAAGAATAAAATTGCCTCTCTCTTTG 

quenz ID: 54 (NM_021014) 

GATTTTCTCTTTGGATTCTTCCAAAATCAGAGTCAGACTACTCCCTGTGCCATGAACGGAGATGAGACCTTTGCAAGG 
GACCCACGGTTGGTGCTCAAATACCAGAGAAGATACAAAAGGCCTTCGATGATATTGCCAAATACTTCTCTAAGGAAGA 
GTGGGAAAAGATGAAAGTCTCGGAGAAAATCGTCTATGTGTATATGAAGAGAAAGTATGAGGCCATGACTAAACTAGGTT 
TCAAGGCCATCCTCCCATCTTTCATGCGTAATAAACGGGTGACAGACTTCCAGGGGAATGATTTTGATAATGACCCTAAC 
CGTGGGAATCAGGTTCAACGTCCTCAGATGACTTTCGGCAGGCTCCAGGGAATCTTCCCGAAGATCATGCCCAAGAAGCC 
AGCAGAGGAAGGAAATGTTTCGAAGGAAGTGCCAGAAGCATCTGGCCCACAAAACGATGGGAAACAGCTGTGCCCCCCGG 
GAAAACCAACTACCTCTGAGAAGATTAACATGATATCTGGACCCAAAAGGGGGGAACATGCCTGGACCCACAGACTGCGT 
GAGAGAAAGCAGCTGGTGATTTATGAAGAGATCAGCGATCCTGAGGAAGATGATGAGTAACTCCCCTTGGGGATATGACA 
CATGCCCATGATGAGAAGCAGAACGTGGTGACCTTTCACGAACATGGGCATGGCTGTGGACCCCTCGTCATCAGGTGCAT 
AGCAAGTGAAAGCAAGTGTTCACAACAGTGAAAAGTTGAGCGTCATTTTTCTTAGTGTGCCAAGAGTACGATATTAGCGT 
TTCCATTGTATTTTCTTGAAGTGTGTCATTCTGTTAGATATGAACATTTTCACTGATGAGCAAGACATACTTAATGCATA 
TTTTGGTTTGTGTATCCATGCACCTACCTTAGAAAACAAGTATTGTCAGTTACCTCTGCATGGAACAGCATTACCCTGCT 
CTCTCCCTAGATGTGACTACTGAGGGCAGTTCTGAGTGTTTAATTTCAGATTTTTTCCTCTGCATTTACACACACACACA 
AACCACACCACACACACACACACACACACACACACACACACCAAGTACCAGTATAAGCATCTCCCATCTGCTTTTCCCAT 
TGCCATGCGTCCTGGTCAGGCTTCCCTCACTCTGTTTCCTGGTCAGCATGTACTCCCCTCATCCGATTCCCCTGTAGCAG 
TCACTGACAGTAAATAAACCTTTGCAAACGTTAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequenz ID: 55 (NM_003 779) 

ATGACGCGAGACCCCGCCCCCGCAGCGCCCGCTTCCAAGATGGCGGCAGCGATGCCTGCCCGGCTGTTGGGGTGGCGGTG 
ACGACAGGCAGCAAAAGACCAGCTGGTCCCAGATTCGCTGCTGGAGTGCTGGATGGAGCCTTTCTCTGCCCTCTGTGACA 
TTTCCAATTTTAGATAATGCCTCACATCTCTGTCCCCCCGGGACCCCCTGGAGCCCCCATGATCCCTAAGAAGACAGCTT 
GAACCTAGATCTCACCCCCAGGATGTTGCGGAGGCTGCTGGAGCGGCCTTGGACGCTGGCCCTGCTTGTGGGCTCCCAGC 
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TGGCTGTCATGATGTACCTGTCACTGGGGGGCTTCCGAAGTCTCAGTGCCCTATTTGGCCGAGATCAGGGACCGACATTT 
GACTATTCTCACCCTCGTGATGTCTACAGTAACCTCAGTCACCTGCCTGGGGCCCCAGGGGGTCCTCCAGCTCCTCAAGG 
' TGTGCCCTACTGTCCAGAACGATCTCCTCTCTTAGTGGGTCCTGTGTCGGTGTCCTTTAGCCCAGTGCCATCACTGGCAG 
AGATTGTGGAGCGGAATCCCCGGGTAGAACCAGGGGGGCGGTACCGCCCTGCAGGTTGTGAGCCCCGCTCCCGAACAGCC 
ATCATTGTGCCTCATCGTGCCCGGGAGCACCACCTGCGCCTGCTGCTCTACCACCTGCACCCCTTCTTGCAGCGCCAGCA 
GCTTGCTTATGGCATCTATGTCATCCACCAGGCTGGAAATGGAAGATTTAACAGGGCAAAACTGTTGAACGTTGGGGTGC 
GAGAGGCCCTGCGTGATGAAGAGTGGGACTGCCTGTTCTTGCACGATGTGGACCTCTTGCCAGAAAATGACCACAATCTG 
TATGTGTGTGACCGCCGGGGACCCCGCCATGTTGCCGTTGCTATGAACAAGTTTGGATACAGCCTCCCGTACCCCCAGTA 
CTTCGGAGGAGTCTCAGCACTTACTCCTGACCAGTACCTGAAGATGAATGGCTTCCCCAATGAATACTGGGGCTGGGGTG 
GTGAGGATGACGACATTGCTACCAGGGTGCGCCTGGCTGGGATGAAGATCTCTCGGCCCCCCACATCTGTAGGACACTAT 
AAGATGGTGAAGCACCGAGGAGATAAGGGCAATGAGGAAAATCCCCACAGATTTGACCTCCTGGTCCGTACCCAGAATTC 
CTGGACGCAAGATGGGATGAACTCACTGACATACCAGTTGCTGGCTCGAGAGCTGGGGCCTCTTTATACCAACATCACAG 
CAGACATTGGGACTGACCCTCGGGGTCCTCGGGCTCCTTCTGGGCCACGTTACCCACCTGGTTCCTCCCAAGCCTTCCGT 
CAAGAGATGCTGCAACGCCGGCCCCCAGCCAGGCCTGGGCCTCTATCTACTGCCAACCACACAGCCCTCCGAGGTTCACA 
CTGACTCCTCCTTCCTGTCTACCTTAATCATGAAACCGAATTCATGGGGTTGTATTCTCCCCACCCTCAGCTCCTCACTG 
TTCTCAGAGGGATGTGAGGGAACTGAACTCTGGTGCCGTGCTAGGGGGTAGGGGCCTCTCCCTCACTGCTGGACTGGAGC 
TGGGCTCCTGTAGACCTGAGGGGTCCCTCTCTCTAGGGTCTCCTGTAGGGCTTATGACTGTGAATCCTTGATGTCATGAT 
TTTATGTGACGATTCCTAGGAGTCCCTGCCCCTAGAGTAGGAGCAGGGCTGGACCCCAAGCCCCTCCCTCTTCCATGGAG 
AGAAGAGTGATCTGGCTTCTCCTCGGACCTCTGTGAATATTTATTCTATTTATGGTTCCCGGGAAGTTGTTTGGTGAAGG 
GCCCCTCCCTGGGCATTTTCTGCCTATGCTGGAATAGCTCCCTCTTCTGGTCCTGGCTCAGGGGGCTGGGATTTTGAT 
ATTTTCTAATAAAGGACTTTGTCTCGC 

Sequent ID: S6 (NM_003511) 

GTTCCTCCATTTATCGTTTCTTCGTCATGTCGGGACGCGGCAAGCAGGGAGGCAAAGCTCGCGCCAAAGCCAAGACCCGC 
TCTTCTCGTGCCGGTCTCCAGTTCCCCGTGGGCCGAGTGCACCGACTGCTCCGCAAGGGCAACTATGCTGAGCGGGTCGG 
GGCCGGCGCGCCGGTGTACCTGGCGGCGGTGCTGGAGTACCTGACTGCCGAGATCCTGGAGCTGGCGGGCAACGCCGCCC 
GCGACAACAAGAAGACCCGCATTATCCCGCGCCACTTGCAGCTGGCCATCCGCAACGACGAGGAGCTCAACAAGCTGCTG 

GGCAAAGTAACCATCGCTCAGGGTGGTGTCCTGGCCAACATCCAGGCTGTGCTACTGCCCAAGAAGACCGAGAGTGACCA 
CAAGGCCAAAGGCAAATAATGTCTCCATAGAATCACTTTCCAATACAACGGCTCTTTTCAGAGCGACCTA 

Sequenz ID: 57 (J02 854) 

ACTTCTTCGCACCAGGGAAGCCCCACCCACCAGAACGCCAAGATGTCCAGCAAGCGGGCCAAAGCCAAGGCCACCAAGAA 
GCGGCCACAGCGGGCCACATCCAATGTCTTCGCAATGTTTGACCAGTCCCAGATCCAGGAGTTTAAGGAGGCTTTCAACA 
TGATTGACCAGAACCGTGATGGCTTCATTGACAAGGAGGACCTGCACGACATGCTGGCCTCGCTGGGGAAGAACGCCACA 

GACGAATACCTGGAGGGCATGATGAGCGAGGCCCCGGGGCCATACAACTTCACCATGTTCCTCACCATGTTTGGGGAGAA 
GCTGAACGGCACGGACCCCGAGGATGTGATTCGCAACGCCTTTGCCTGCTTCGACGAGGAATCCTCAGGTTTCATCCATG 
AGGACCACCTCCGGAAGCTGCTCACCACCATGGGTGACCGCTTCACAGATGAGGAAGTGGACGAGATGTACCGGGAGGCA 

cccgttgataagaaaggcaacttcaactacgtggagttcacccgcatcctcaaacatggcgccaaggataaacacgacta 
ggccatccccagcccccbgacaCccagcccccgccagtcacccctccccgcacacacccgtccataccagctccctgccc 
tgaccctcgctcagggatccccctttgagggttagggtgccagttcccagtggaagaaacaggccaggagagtgcgtgc 
gctgaggcagatgttcccacagtgaccccagagccgtgggctatagtctctgacccctccaaggaaagaccaccttc 

ggacatgggctggagggcaggacctagaggcaccaagggaaccgcattccggggctgttccccgaggaggaagggaa 

CCTCTGTGTGCCCCCCAGGAGGAAGAGGCCCTGAGTCCTGGGATCAGACACCCCTTCACGTGTATCCCACACAAATGCA 

agctcacgaaggtcccctctcagtccccttccctacaccctgacgccagatgccgcacacccaacgccaccagccatggg 
agtgtgctcaggagtcgcggggcagacgtgacatctgtccagagggggcagaatctccaatagaggactgagacaacatg 

Sequenz ID: 58 {NM_000576) 

accaacctcttcgaggcacaaggcacaacaggctgctctgggattctcttcagccaatcttcattgctcaagtgtctgaa 
gcagccatggcagaagtacctgagctcgccagtgaaatgatggcttattacagtggcaatgaggatgacttgttctttga 
agctgatggccctaaacagatgaagtgctccttccaggacctggacctctgccctctggatggcggcatccagctacgaa 
tctccgaccaccactacagcaagggcttcaggcaggccgcgtcagttgttgtggccatggacaaggtgaggaagatgctg 
gttccctgcccacagaccttccaggagaatgacctgagcaccttctttcccttcatctttgaagaagaacctatcttctt 
cgacacatgggataacgaggcttatgtgcacgatgcacctgtacgatcactgaactgcacgctccgggactcacagcaaa 
aaagcttggtgatgtctggtccatatgaactgaaagctctccacctccagggacaggatatggagcaacaagtggtgttc 
tccatgtcctttgtacaaggagaagaaagtaatgacaaaatacctgtggccttgggcctcaaggaaaagaatctgtacct 
gtcctgcgtgttgaaagatgataagcccactctacagctggagagtgtagatcccaaaaattacccaaagaagaagatgg 
aaaagcgatttgtcttcaacaagatagaaatcaataacaagctggaatttgagtctgcccagttccccaactggtacatc 
agcacctctcaaggagaaaacatgcccgtcttcctgggagggaccaaaggcggccaggatataactgacttcaccatgca 
atttgtgtcttcctaaagagaggtgtacccagagagtcctgtgctgaatgtggactcaatccctagggctggcagaaagg 
gaacagaaaggtttttgagtacggctatagcctggactttcctgttgtctacaccaatgcccaactgcctgccttagggt 
agtgctaagaggatctcctgtccatcagccaggacagtcagctctctcctttcagggccaatccccagcccttttgttga 
gccaggcctctctcacctctcctactcacttaaagcccgcctgacagaaaccacggccacatttggttctaagaaaccct 
ctgtcattcgctcccacattctgatgagcaaccgcttccctatttatttatttatttgtttgtttgttttattcattggt 
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CTAATTTATTCAAA.GGGGGCAA.GAAGTAGCAGTGTCTGTAAAAGAGCCTAGTTTTTAATAGCTATGGAATCAA.TTCAATT 
TGGAGTGGTGTGCTCTCTTTAAATCAAGTCCTTTAATTAAGACTGAAAATATATAAGCTCAGATTATTTAAATGGGAATA 
TTTATAAATGAGCAAATATCATACTGTTCAATGGTTGTGAAATAAACTTCTCTGAAG 

Seguenz ID: 59 (BC027613) 

AGCGTGGGTAAAAGCAAAAGCAACAGCTCAAGCAGCCTCCTTGGAGAAAACCTGAAAATTCAACTTGTTCAAGAGAAGGT 
CTTGTACGTGCCTAAGTTCTAGAGCCTCCTGACGTGAGCATGGCTGAGAGTGAGGACCGCTCCCTGAGGATCGTTCTGGT 
AGGGAAAACTGGAAGTGGGAAAAGTGCAACAGCGAACACCATCCTTGGAGAGGAAATCTTTGATTCTAGAATTGCTGGCC 
- AAGCTGTTACCAAGAACTGTCAAAAAGCATCCCGGGAATGGCAGGGGAGAGACCTTCTTGTTGTAGACACTCCAGGGCTC 
TTTGACACCAAGGAGAGGCTGGACACCACCTGCAAGGAAATCAGCCGCTGCATCATCTCCTCCTGCCCAGGGCCCCATGC 
TATTGTCCTAGTTCTGCTGCTGGGCCGCTACACAGAGGAGGAGCAGAAAACCGTTGCATTGATCAAGGCTGTCTTTGGGA 
AGTCAGCCATGAAGCACATGGTCATCTTGTTCACTCGCAAAGAAGAGTTGGAGGGCCAGAGCTTCCATGACTTCATAGCA 
GATGCGGATGTGGGCCTAAAAAGCATCGTCAAGGAGTGCGGGAACCGCTGCTGTGCCTTTAGCAACAGCAAGAAAACCAG 
TAAGGCAGAGAAGGAAAGTCAAGTGCAGGAGTTGGTGGAGCTGATAGAGAAAATGGTGCAGTGCAACGAAGGGGCTTACT 
TTTCTGATGACATATACAAGGACACAGAGGAAAGGCTGAAACAACGGGAAGAGGTTTTGAGGAAAATCTACACTGACCAA 
TTAAATGAAGAAATTAA?\CTAGTAGAAGAGGATAAGCATAAATCAGAGGAAGAAAAGGAGAAAGAAATTAAAT 
ATTAAAATATGATGAAAAAATAAAAAATATAAGGGAAGAAGCTGAGAGAAATATATTTAAAGATGTTTTTAATAGGA 
GGAAGATGCTTTCAGAAATATGGCATAGGTTTTTGTCGAAATGTAAGTTTTATTCTTCCTAATTTACTGTGATTTGTTAA 
TGGATGAATTGTATTTTGCAAAGATAGTTAGAGAAATACCTCCTTCCCCTTAGCTTTATTAAGGTATCATTGATAAATAA 
TAAAATATGTTTAATGTATATAATGTGATTTTTAAATATATATATATATATACACACATTGTGAAATAA'TGAAATAA 
GTAATTAACACATGTAAAACAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequenz ID: 60 (AK057590) 

TTTTTAGTTCTGACTTAGGCCAAAATAGAAAAAAAGAAAGTATGTTCAGAAGGCAAATGGTCATGAGATCAAAGGCCAAG 
GGACCCCGACAGGGCAGGCGCAGAGCTCCTGCTTGGGGCTTGGGTGGGGTGTTTGTGGGGGTTAXTGTGCTCCGCCGCCG 
GGAAAGGCCAGGAGCCCTTCGGATTGGCGTCTTGCTGAGCTCCTGCTGCCCCCTGCTGGTTTCGCGGCACTCCCTGGTCC 
TCAGAAATGTAGACAGGATGGTCAAATGGAATCCCATCTCCCCTCTCTCTCTTCATTCACTTAAAATTACCTCTCCCATA 
CGGACTGAAAGTGGCTTGAGTGATAATAGAGAAGTTGAAGCTGCTTTTCAGCCTAAATTATCTCCAGAACGGCTTCTTGT 
TCTTCATTAGAAGAGATGCGCTXCTCAGGTTTCCAGGTGAGCCGGATAGCCCTGGCTGTAGGAGTCCAGAGAGAATAGTT 
CCTTCTCTGGTGTCTCTCTCTTCACGAAGCCAAGAGGGGATCTCATGTAGGGACCCTTGAATAAACCATGCCCGCTGGTT 
AATTCCACATGCTTTTCATGTCTTGCAGTTCAGTGAATTCTACAGTCTTGGTGAAGAACACGAAGAAGACTAA.TCCAGAG 
ATAAAAGAAAAACCCTGCCATTTTGAAAGATGTGAAGGGGAGGTGAACACACGCTTCAGCCTAAAACACTAAGTAGATGC 
AGGCCTGGGCCGTTCTCATACCCCCGGGAACCATATCTTACCCATTGTATGTCGCAGCTTGCAGGCCAGTGCTTGGCACA 
GAGCAGGGACTCAGGAAGCCTTTGTCACTAAAGTAAGAGCCTCTGCGGAGTACAGTGCATGGGGTCGGCTGGGCCAGCCC 
CAGGCAGCAGATCCTGGTATTGGGCTGAGGAAAGAGCACTGCGCTTGGAGTCAGTAAGATCTGCCACCTCCCTGAGTCTC 
ATCAGCAAAATGAGGATAAAGATAAAGATACTATAGTTGCCCAGCCTGCTTGACAGGGTTGTTGTAAGGTTCACATAAGA 
TGATGATATGCAAA.TGCTTTGTAATCTAGGAGGTGCTATTTGTCTAAAGTCTAATGGAGAATTATAATACATCCAGGAGT 
TAAGGAGTTCTAATGCTTAAAATGAM.TAGTGTAAGATCTTAGCAAGAAAGGATTAAGAAGGACTTTTCTCTCCATATTG 
ATTTTGTAATGGAGTTA'^AAATAATTGCTTCTAGAGACTGAGAAATTGATTGGTTTTCTTTAACTCCTATTCTTTCTTTT 
TTTCTTTAATTTTTAAAAAACTCTTTGAATAGTTACCTTTCTCTATTTTGGGCTGTTTTTGTCCCAAGAGTAGGATTTT 
CCAGTAGAGTGCAGTGGTCCAAGAATGGGCCACTGGATGATACTGCTTTACCAACGAGTGACAGGACCATGAACCTC 
GTTGTGAGGTTCAATGAGGGCTGGCCCTGCCACATAAATCCTCTGAGGGAGATGATGACAATTCACTGCTGATTAAT 
^CATTCTGCCTTTACTGTAATTAGAAGGAAATAACCCCAGAATACAAGGAATTTAGCAAGATAAGGAACCCCTGCTGCT 
ACCTAAACATCCATCTAAACAAAGATGTTTGGCTTTTGAAGCAAAGAGTTTGGTTCTCAAGACTGTGTTCTTTGACAGTT 
AATTTTCAAGAAGACTGAAGACTGAATTATCATTGTTGAGAATTCTCTAGGTCTCAGTAACCCTCTGAACCAGCAGTTTG 
GGTGGTCGATGCCCAGCAAATAGGAGTGGGTGGCCTTTTCTCTGGTGTATAAGATTCATCTAATTTTTAGGAATTTTTGT 
ACCATTTTCCCCCTCTAGAAACACATTTACTCCCCAATAATTGTACGGGAGGTGATCGAGGAAGAAGAACCAAGTGAAAA 
ATCAGAGGCCACCTACATGACCATGCACCCAGTTTGGCCTTCTCTGAGGTCAGATCGGAACAACTCACTTGAAAAAAAGT 
CAGGTGGGGGAATGCCAAAAACACAGCAAGCCTTTTGAGAAGAATGGAGAGTCCCTTCATCTCAGCAGCGGTGGAGACTC 
TCTCCTGTGTGTGTCCTGGGCCACTCTACCAGTGATTTCAGACTCCCGCTCTCCCAGCTGTCCTCCTGTCTCATTGTTTG 
GTCAATACACTGAAGATGGAGAATTTGGAGCCTGGCAGAGAGACTGGACAGCTCTGGAGGAACGGGCCTGCTGAGGGGAG 
GGGAGCATGGACTTGGCCTCTGGAGTGGGACACTGGCCCTGGGAACCAGGCTGAGCTGAGTGGCCTCAAACCCCCCGTTG 
GATCAGACCCTCCTGTGGGCAGGGTTCTTAGTGGATGAGTTACTGGGAAGAATCAGAGATAAAAACCAACCCAAATC 

Sequenz ID: 61 (NM_0 03 022) 

TAGCTGGATTCCAGCCATTGCTGCAGCTGCTCCACAGCCCTTTTCAGGACCCAAACAACCGCAGCCGCTGTTCCCAGGAT 
GGTGATCCGTGTATATATTGCATCTTCCTCTGGCTCTACAGCGATTAAGAAGAAACAACAAGATGTGCTTGGTTTCCTAG 
AAGCCAACAAAATAGGATTTGAAGAAAAAGATATTGCAGCCAATGAAGAGAATCGGAAGTGGATGAGAGAAPATGTACCT 
GAAAATAGTCGACCAGCCACAGGTTACCCCCTGCCACCTCAGATTTTCAATGAAAGCCAGTATCGCGGGGACTATGATGC 
CTTCTTTGAAGCCAGAGAAAATAATGCAGTGTATGCCTTCTTAGGCTTGACAGGCCCACCTGGTTCAAAGGAAGCAGAAG 
TGCAAGCAAAGCAGCAAGCATGAACCTTAAGCACTGTGCTTTAAGCATCCTGAAAAATGAGTCTCCATTGCTTTTATAAA 
ATAGCAGAATTAGCTTTGCTTCAAAAGAAATAGGCTTAATGTTGAAATAATAGATTAGTTGGGTTTTCACATGCAAACAT 
TCAAAATGAATACAAAATTAAAATTTGAACATTATGGTGATTATGGTGAGGAGAATGGGATATTAACATAAAATTATATT 
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AATAAGTAGATATCGTAGA?^TAGTGTTGTTACCTGCCAA.GCCATCCTGTATACACCAATGATTTTACAAAGAAAACACC 

CTTCCCTCCTTCTGCCATTACTATGGCAACTTAAGTGTATCTGCAGCTCTACATTAAAAAGGAGAAAGAGAAATAACCTG 

TCTCTCATTCCTAAGTTGCCTCATTAATTTTCATGAACAAGAATATGTACCTTTTTGATGCTATATTACTGCGATTAAAA 

AAGTTCTTGCAGGTAATGTTTATGTATAGTTAAACGTTGTAATTTCTTATCGTAATTATAAGATTCCCATTCTTTGTAGA 

TGAAACTCTACATATGAACCACAGATTTTCTGAGCTTCTAAATGTAGCCTTTCATTGCACATTTCAGTGATCAGAATAGA 

TATCCTTTTACACGCAGAAAAGCAATAGATTCATTCAGTGGACAAGTTCCTTGTTTAACTACACAGCTATGATGGAATCA 

TATATCCAAGTTCCTTGCCTCAGTGAAATATGCATATGTATATCATGAAGTGGGATGCCAAGTAAGCTTAAAATGCATTC 

TCTAGCAAAGAGATTAGACTTTTAAATAACTCTTATAAAACAGGTTGGCGATCATTTCCCAAGATTGGTTTCCCTTGAGT 

TTTTGTTAAAACAAATCTTAGTAGTTTTGCCCGTTTAAAACAACTCACAATCGTAAATGCTACTATTGCTAAGATATCTT 

ACCTTTTTATTTCAGTTTAGCCATGTATTGTATGAGTGTATTAGTCTAAGCAGTGAGAATCTTTTCTATGCCTCTATTCC 

AGCAAAAAGTAGAAGTATCAAATAAAAAGGGCAACTTTTAAAATATTAAGCCTGAAGACTTCTAAAAAGACAAGAAACAT 

GGCCTAAATAACCAACATAGATTTACATAGTAAGTTTCACACTACCTTATTACCAAAAGCAAACACCTCTTACTTTAAAC 

TACATTATCATGTATATCTATTGTATGCTGGTGTTTACTTTTTGCCAAAATCAACATATAATGAAGAGATGCCTTTGTTT 

GATGAGATTCAAACTTGATGCTATGCTTTAA?iATAAACTCAGTACTTTTAGAAACATAAAAAAAAAAAAAAJ^^ 

AAA 

Sequenz ID: 62- {NM_000581) 

CGACCCCTCGAGGGGCCCAGCCTTGGAAGGGTAACTGGACCGCTGCCGCCTGGTTGCCTGGGCCAGACCAGACATGCCTG 
CTGCTCCTTCCGGCTTAGGAGGAGCACGCGTCCCGCTCGGGCGCACTCTCCAGCCTTTTCCTGGCTGAGGAGGGGCCGAG 
TCCGGTAGGGCGGGGGCCGGATGAGGCGGGACCTCAGGCCCGGAAAACTGCCTGTGCCACGTGACCCGCCGCCGGCCA 

TAAAAGGAGGCGCCTGCTGGCCTCCCCTTACAGTGCTTGTTCGGGGCGCTCCGCTGGCTTCTTGGACAATTGCGCCAT 
GTGCTGCTCGGCTAGCGGCGGCGGCGGCCCAGTCGGTGTATGCCTTCTCGGGGCGCCCGTTGGCCGGCGGGGAGCCTG 
TGAGCCTGGGCTCCCTGCGGGGCAAGGTACTACTTATCGAGAATGTGGCGTCCCTCTGAGGCACCACGGTCCGGGACTAC 
ACCCAGATGAACGAGCTGCAGCGGCGCCTCGGACCCCGGGGCCTGGTGGTGCTCGGCTTCCCGTGCAACCAGTTTGGGCA 
TCAGGAGAACGCCAAGAACGAAGAGATTCTGAATTCCCTCAAGTACGTCCGGGCTGGTGGTGGGTTCGAGCCCAACTTCA 
TGCTCTTCGAGAAGTGCGAGGTGAACGGTGCGGGGGCGCACCCTCTCTTCGCCTTCCTGCGGGAGGCCCTGCCAGCTCCC 
AGCGACGACGCCACCGCGCTTATGACCGACCCCAAGCTCATCACCTGGTCTCCGGTGTGTCGCAACGATGTTGCCTGGAA 
CTTTGAGAAGTTCCTGGTGGGCCCTGACGGTGTGCCCCTACGCAGGTACAGCCGCCGCTTCCAGACCATTGACATCGAGC 
CTGACATCGAAGCCGTGCTGTCTCAAGGGCCCAGCTGTGCCTAGGGGGCCCCTCCTACCCCGGCTGCTTGGCAGTTGCAG 
TGCTGCTGTCTCGGGGGGGTTTTCATCTATGAGGGTGTTTCCTCTAAACCTACGAGGGAGGAACACCTTGATCTTACAGA 
AAATACCACCTCGAGATGGGTGCTGGTCCTGTTGATCCCAGTCTCTGCCAGACCAAGGGGAGTTTCCCCACTAATAAAGT 
GCCGGGTGTCAGCA 

Sequenz ID: 63 (NM_016274) 

GAATTCCGCCAAGCGGGGACCTCAGGATGGAAACCAGCAGCCTGCACCGCCCGAGAAGGTCGGCTGGGTCCGGAAATTCT 
GCGGGAAAGGGATTTTCAGGGAGATTTGGAAAAACCGCTATGTGGTGCTGAAAGGGGACCAGCTCTACATCTCTGAGAAG 
GAGGTAAAAGATGAGAAAAATATTCAAGAGGTATTTGACCTGAGTGACTATGAGAAGTGTGAAGAGCTCCGGAAGTCCAA 
GAGCAGGAGCAAGAAAAATCATAGCAAGTTTACTCTTGCCCACTCCAAACAGCCCGGTAACACGGCACCCAACCTGATCT 
TCCTGGCAGTGAGTCCAQAAGAGAAGGAATCGTGGATCAATGCCCTCAACTCTGCCATCACCCGAGCCAAGAACCGTATC 
TGGATGAGGTCACCGTTGAGGAGGACAGCTATCTTGCCCATCCCACTCGAGACAGGGCAAAAATCCAGCACTCCCGCCG 
CCCCAACAAGGGGACACCTAATGGCTGTGGCTTCCACCTCTACCTCGGATGGGATGCTGACCTTGGACTTGATCCAAG 
GAAGACCCTTCCCCTGAGGAACCAACCTCTTGTGCTGAGAGCTTTCGGGTTGACCTGGACAAGTCTGTGGCCCAGCTG 
CAGGGAGCCGGCGGAGAGCGGACTCAGACCGCATCCAGCCCTCCGCAGACCGGGCAAGCAGTCTCTCCCGACCTTGGGA 
AAAAACAGACAAAGGGGCCACCTACACCCCCCAGGCACCCAAGAAGTTGACGCCCACAGAGAAAGGCCGCTGCGCCTCCC 
TGGAGGAGATCCTATCTCAGCGGGATGCTGCCTCTGCCCGCACCCTCCAGCTGCGGGCTGAGGAACCCCGAACGCCTGCC 
CTCCCCAACCCGGGGCAGCTGTCCCGGATCCAGGACCTGGTAGCAAGGAAACTGGAGGAGACTCAGGAGCTTCTGGCAGA 
GGTTCAGGGACTGGGAGATGGGAAGCGAAAGGCCAAGGACCCCCCTCGGTCTCCGCCGGATTCTGAGTCAGAGCAGCTGC 
TGCTGGAGACGGAACGGCTGCTGGGAGAGGCATCATCGAATTGGAGCCAGGCAAAGAGGGTGCTGCAGGAGGTCAGGGAG 
CTGAGAGACCTGTACAGACAGAtGGACCTGCAGACCCCGGACTCCCACCTCAGACAGACCACCCCGCACAGTCAGTACCG 
GAAGAGCCTGATGTGAGGGCAGGGTGGGGTCTG 

Sequenz ID: 64 (BC013980) 

GGCACGAGGGGTGTGCGGGTGGCGGCCGGCGCGCGGTGGGGCATGGCGGGTTCGCGGGGTGCGGGGCGCACGGCGGCGCC 
GAGCGTGCGGCCGGAGAAGCGGCGGTCTGAGCCCGAACTGGAGCCTGAGCCCGAGCGGGAGCCCCCCCTCCTCTGCACCT 
CTCCTCTCAGCCACAGCACCGGCAGCGATTCTGGCGTCTCCGACAGCGAGGAGAGTGTGTTCTCAGGCCTGGAAGATTCC 
GGCAGTGACAGCAGTGAGGATGATGACGAAGGCGACGAGGAGGGAGAGGACGGAGCCCTTGATGACGAGGGCCACAGTGG 
GATTAAAAAGACCACTGAGGAGCAGGTGCAGGCCAGCACTCCTTGCCCGAGGACAGAGATGGCGAGCGCCCGGATTGGGG 
ATGAGTATGCGGAGGACAGCTCTGATGAGGAGGACATCCGGAACACGGTGGGCAACGTGCCCTTGGAGTGGTACGATGAC 
TTCCCCCACGTGGGCTACGACCTGGATGGCAGGCGCATCTACAAGCCCCTGCGGACCCGGGATGAGCTGGACCAGTTGCT 
GGACAAGATGGACGATCCTGACTACTGGCGCACCGTGCAGGACCCGATGACAGGGCGGGACCTGAGACTGACGGATGAGC 
AGGTGGCCCTGGTGCGGCGGCTGCAGAGTGGCCAGTTTGGGGATGTGGGCTTCAACCCCTATGAGCCGGCTGTCGACTTC 
TTCAGCGGGGACGTCATGATCCACCCGGTGACCAACCGCCCGGCCGACAAGCGCAGCTTCATCCCCTCCCTGGTGGAGAA 
GGAGAAGGTCTCTCGCATGGTGCACGCCATCAAGATGGGCTGGATCCAGCCTCGCCGGCCCCGAGACCCCACCCCCAGCT 
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TCTATGACCTGTGGGCCCAGGAGGACCCCAAGGCCGTGCTCGGGCGCCACAAGATGCACGTACCTGCTCCCAAGCTGGCC 
CTGCCAGGCCACGCCGAGTCGTACAACCCACCCCCTGAATACCTGCTCAGCGAGGAGGAGCGCTTGGCGTGGGAACAGCA 
GGAGCCAGGCGAGAGGAAGCTGAGCTTTTTGCCACGCAAGTTGCCGAGCCTGCGGGCCGTGCCTGCCTACGGACGCTTCA 
TCCAGGAACGCTTCGAGCGCTGCCTTGACCTGTACCTGTGCCCACGGCAGCGCAAGATGAGGGTGAATGTAGACCCTGAG 
GACCTCATCCCCAAGCTGCCTCGGCCGAGGGACCTGCAGCCCTTCCCCACGTGCCAGGCCCTGGTCTACAGGGGCCACAG 
TGACCTTGTCCGGTGCCTCAGTGTCTCTCCTGGGGGCCAGTGGCTGGTTTCAGGCTCTGACGACGGCTCCCTGCGGCTCT 
GGGAGGTGGCCACTGCCCGCTGTGTGAGGACTGTTGGCGTGGGGGGCGTGGTGAAGAGTGTGGCCTGGAACCCCAGCCCC 
GCTGTCTGCCTGGTGGCTGCAGCCGTGGAGGACTCGGTGCTGCTGCTGAACCCAGCTCTGGGGGACCGGCTGGTGGGGGG 
CAGCACAGATCAGCTGTTGAGCGCCTTCGTCCCGCCTGAGGAGCCCCCCTTGCAGCCGGCCCGCTGGCTGGAGGCCTCAG 
AGGAGGAGCGCCAAGTGGGCGTGCGGCTGCGCATCTGCCACGGGAAGCCAGTGACGCAGGTGACCTGGCACGGGCGTGGG 
GACTACCTGGCCGTGGTGCTGGCCACCCAAGGCCACACCCAGGTGCTGATTCACCAGCTGAGCCGTCGCCGCAGCCAGAG 
TCCGTTCCGCCGCAGCCACGGACAGGTGCAGCGAGTGGCCTTCCACCCTGCCCGGCCCTTCCTGTTGGTGGCGTCCCAGC 
GCAGCGTCCGCCTCTACCACCTGCTGCGCCAGGAGCTCACCAAGAAGCTGATGCCCAACTGCAAGTGGGTGTCCAGCCTG 
GCGGTGCACCCTGCAGGTGACAACGTCATCTGTGGGAGCTACGATAGCAAGCTGGTGTGGTTTGACCTGGATCTTTCCAC 
CAAGCCATACAGGATGCTGAGACACCACAAGAAGGCTCTGCGGGCTGTGGCCTTCCACCCGGGGTACCCAGTCTTTGCGT 
CAGGCTCGGACGACGGCAGTGTCATCGTCTGCCATGGCATGGTGTACAATGACCTTCTGCAGAACCCCTTGCTGGTGCCC 
GTCAAGGTGCTGAAGGGACACGTGCTGACCCGAGATCTGGGAGTGCTGGAGGTCATCTTCCACCGCACCCAGCCGTGGGT 
CTTCTCCTCGGGGGCAGACGGGACTGTCCGCCTCTTCACCTAGCTGTTCTGCCTGCCTGGGGCTGGGGTGGTCGTGCTGA 
AGTCAACAGAGCCTTTACCCTGTOCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA^^ 

quenz ID: 65 (X00457) 

GAGCTGGGGCCATCAAGGCGGACGATGTGTCAACTTATGCCGCGTTTGTACAGACGCATAGACCAACAGGGGAGTTTA 
TGTTTGAATTTGATGAAGATGAGATGTTCTATGTGGATCTGGACAAGAAGGAGACCGTCTGGGATCTGGAGGAGTTTGGC 
CAAGCCTTTTCCTTTGAGGCTCAGQGCGGGCTGGCTAACATTGCTATATTGAACAACAACTTGAATACCTTGATCCAGCG 
TTCCAACCACACTCAGGCCACCAACGATCCCCCTGAGGTGACCGTGTTTCCCAAGGAGCCTGTGGAGCTGGGCCAGCCCA 
ACACCCTCATCTGCCACATTGACAAGTTCTTCCCACCAGTGCTCAACGTCACGTGGCTGTGCAACGGGGAGCTGGTCACT 
GAGGGTGTCGCTGAGAGCCTCTTCCTGCCCAGAACAGATTACAGCTTCCACAAGTTCCATTACCTGACCTTTGTGCCCTC 
AGCAGAGGACTTCTATGACTGCAGGGTGGAGCAGTGGGGCTTGGACCAGCCGCTCCTCAAGCACTGGGAGGCCCAAGAGC 
CAATCCAGATGCCTGAGACAACGGAGACTGTGCTCTGTGCCCTGGGCCTGGTGCTGGGCCTAGTCGGCTTCATCGTGGGC 
ACCGTCCTCATCATAAAGTCTCTGCGTTCTGGCCATGACCCCCGGGCCCAGGGGACCCTGTGAAATACTGTAAAGGTGAC 
AAAATATCTGAACAGAAGAGGACTTAGGAGAGATCTGAACTCCAGCTGCCCTACAAACTCCATCTCAGCTTTTCTTCTCA 
CTTCATGTGAAAACTACTCCAGTGGCTGACTGAATTGCTGACCCTTCAAGCTCTGTCCTTATCCATTACCTCAAAGCAGT 
CATTCCTTAGTAAAGTTTCCAACAAATAGAAATTAATGACACTTTGGTAGCACTAATATGGAGATTATCGTTTCATTGAG 
CCTTTTATCCTCTGTTCTCCTTTGAAGAGCCCCTCACTGTCACCTTCCCGAGAATACCCTAAGACCAATAAATACTTCAG 
TATTTCAG 

Sequenz ID: 66 (NM_0 01671) 

GGGGCCCAGGGCCCTCCTATGGACCCTGCCCGCTCCCCTCCCATTGTCCACGGCTGTCCGCCCACCCCCATTCTCCAAGC 

ttcagccccctccttagt;3:cggcatctgcacagcactgaagaacctgggaatcagaccctgagaccctgagcaatcccag 
tccagcgccagccctatcatgaccaaggagtatcaagaccttcagcatctggacaatgaggagagtgaccaccatcagc 
.gaaaagggccacctcctccccagcccctcctgcagcgtctctgctccggacctcgcctcctcctgctctccctgggc 
agcctcctgctgcttgtggttgtctgtgtgatcggatcccaaaactcccagctgcaggaggagctgcggggcctgag 
gagacgttcagcaacttcacagcgagcacggaggcccaggtcaagggcttgagcagccagggaggcaatgtgggaagaa 
agatgaagtcgctagagtcccagctggagaaacagcagaaggacctgagtgaagatcactccagcctgctgctccacgtg 
aagcagttcgtgtctgacctgcggagcctgagctgtcagatggcggcgctccagggcaatggctcagaaaggacctgctg 
cccggtcaactgggtggagcacgagcggagctgctactggttctctcgctccgggaaggcctgggctgacgccgacaact 
actgccggctggaggacgcgcacctggtggtggtcacgtcctgggaggagcagaaatttgtccagcaccacataggccct 
gtgaacacctggatgggcctccacgaccaaaacgggccctggaagtgggtggacgggacggactacgagacgggcttcaa 
gaactggaggccggagcagccggacgactggtacggccacgggctcggaggaggcgaggactgtgcccacttcaccgacg 
acggccgctggaacgacgacgtctgccagaggccctaccgctgggtctgcgagacagagctggacaaggccagccaggag 
ccacctctcctttaatttatttcttcaatgcctcgacctgccgcaggggtccgggattgggaatccgcccatctgggggc 
ctcttctgctttctcgggaattttcatctaggattttaagggaaggggaaggatagggtgatgttccgaaggtgaggagc 
ttgaaacccgtggcgctttctgcagtttgcaggttatcattgtgaactttttttttttttaagagtaaaaagaaatatag 

CTAAA 

Sequenz ID: 67 (NM_000072 ) 

ggggatgcaactaagttgctgagacaagggaagagagatgaggaaccagagcttgtagaaaccactttaatcatatccag 
gagtttgcaagaaacaggtgcttaacactaattcacctcctgaacaagaaaaatggggtgtgaccggaactgtgggctca 
tcgctggggctgtcattggtgctgtcctggctgtgtttggaggtattctaatgccagttggagacctgcttatccagaag 
acaattaaaaagcaagttgtcctcgaagaaggtacaattgcttttaaaaattgggttaaaacaggcacagaagtttacag 
acagttttggatctttgatgtgcaaaatccacaggaagtgatgatgaacagcagcaacattcaagttaagcaaagaggtc 
cttatacgtacagagttcgttttctagccaaggaaaatgtaacccaggacgctgaggacaacacagtctctttcctgcag 
cccaatggtgccatcttcgaaccttcactatcagttggaacagaggctgacaacttcacagttctcaatctggctgtggc 
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AGCTGCATCCCATATCTATCAAAATCAATTTGTTCAAATGATGCTCAATTCACTTATTAACAAGTCAAAATCTTCTATGT 
TCCAAGTCAGAACTTTGAGAGAACTGTTATGGGGCTATAGGGATCCATTTTTGAGTTTGGTTCCGTACCCTGTTACTACT 
ACAGTTGGTCTGTTTTATCCTTACAACAATACTGCAGATGGAGTTTATA2\AGTTTTCAATGGAAAAGATAACATAAGTAA 
AGTTGCCATAATCGACACATATAAAGGTAAAAGGAATCTGTCCTATTGGGAAAGTCACTGCGACATGATTAATGGTACAG 
ATGCAGCCTCATTTCCACCTTTTGTTGAGAAAAGCCAGGTATTGCAGTTCTTTTCTTCTGATATTTGCAGGTCAATCTAT 
GCTGTATTTGAATCCGACGTTAATCTGAAAGGAATCCCTGTGTATAGATTCGTTCTTCCATCCAAGGCCTTTGCCTCTCC 
AGTTGAAAACCCAGACAACTATTGTTTCTGCACAGAAAAAATTATGTCAAAAAATTGTACATCATATGGTGTGCTAGACA 
TCAGCAAATGCAAAGAAGGGAGACCTGTGTACATTTCACTTCGTCATTTTCTGTATGCAAGTCCTGATGTTTCAGAACCT 
ATTGATGGATTAAACCCAAATGAAGAAGAACATAGGACATACTTGGATATTCAACCTATAACTGGATTCACTTTACAATT 
TGCAAAACGGCTGCAGGTCAACGTATTGGTCAAGCCATCAGAAAAAATTCAAGTATTAAAGAATCTGAAGAGGAACTATA 
TTGTGGCTATTCTTTGGCTTAATGAGACTGGGACCATTGGTGATGAGAAGGCAAACATGTTCAGAAGTCAAGTAACTGGA 
AAAATAAACCTCCTTGGCCTGATAGAAATGATCTTACTCAGTGTTGGTGTGGTGATGTTTGTTGCTTTTATGATTTCATA 
TTGTGCATGCAGATCGAAAACAATAAAATAAGTATGTACCAAAAAATATTGCTTCAATAATATTAGCTTATATATTACTT 
GTTTTCACTTTATCAAAGAGAAGTTACATATTAGGCCATATATATTTCTAGACATGTCTAGCCACTGATCATTTTTAAAT 
ATAGGTAAATAAACCTATAAATATTATCACGCAGATCACTAAAGTATATCTTTAATTCTGGGAGAAATGAGATAAAAGAT 
GTACTTGTGACCATTGTAACAATAGCACAATAAAGCACTGTGCCAAAGTTGTCCAAAAAA 

Sequenz ID: 68 (BC005943) 

AGGCTCGCGGCGGGCGCTGGGCGCGGGATCCGACTGTAGTCGTAATGGAGGCGGGCGGCTTTCTGGACTCGCTCATTTAC 
AGCATGCGTGGTCTTCACCCTTGGCATGTTCTCCGCCGGCCTCTCGGACCTCAGGCACATGCGAATGACCCGGAGTGT 

ACAACGTCCAGTTCCTGCCCTTTCTCACCACGGAAGTCAACAACCTGGGCTGGCTGAGTTATGGGGCTTTGAAGGGAG 
GGGATCCTCATCGTCGTCAACACAGTGGGTGGTGCGCTTCAGACCCTGTATATCTTGGCATATCTGCATTACTGCCCT 
CGGAAGCGTGTTGTGCTCCTACAGAGTGCAACCCTGCTAGGGGTCCTTCTCCTGGGTTATGGCTACTTTTGGGTCCTGGT 
ACCCAACCCTGAGGCCCGGCTTCAGCAGTTGGGCCTCTTCTGCAGTGTCTTCACCATCAGGATGTACCTCTCACCACTGG 
CTGACTTGGCTAAGGTGATTCAAACTAAATCAACCCAATGTCTCTCCTACCCACTCACCATTGCTACCCTTCTCACCTCT 
GCCTCCTGGTGCCTCTATGGGTTTCGACTCAGAGATCCCTATATCATGGTGTCCAACTTTCCAGGAATCGTCACCAGCTT 
TATCCGCTTCTGGCTTTTCTGGAAGTACCCCCAGGAGCAAGACAGGAACTACTGGCTCCTGCAAACCTGAGGCTGCTCAT 
CTGACCACTGGGCACCTTAGTGCCGACCTGAACCAAAGAGACCTCCTTGTTTCAGCTGGGCCTGCTGTCCAGCTTCCCAG 
GTGCAGTGGGTTGTGGGAACAAGAGATGACTTTGAGGATAAAAGGACCAAAGAAAAAGCTTTAGTTAGATGATTGATTGG 
GGCCTAGGAGATGAAATCACTTTTTATTTTTTAGAGATTTTTTTTTTTAATTTTGGAGGTTGGGGTGCAATCTTTAGAAT 
ATGCCTTAAAAGGCCGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGCGGATCGCCTGAG 
GTCAGGAGTTCAAGACCAACCTGACTAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTTUUJlAATACAAAATTAGCCAGGC^ 

cacatgcctgtaatcccagatacttgggaggctgaggcaggagaattgcttgaacccaggaggtggaggttgcagtgagc 
tgagatcgtgccattgtgatatgaatatgccttatatgctgatatgaatatgccttaaaataaagtgttccccacccctg 

c c ataaaaaaaaa^u^aaaaaaaaaaaaaaaaa^ 

Sequenz ID: 69 (NM_004331) 

gcggcggactcggcttgttgtgttgctgcctgagtgccggagacggtcctgctgctgccgcagtcctgccagctgtccga 
cgatgtcgtcccacctacitcgagccgccgccgcccctgcacaacaacaacaacaactgcgaggaaaatgagcagtctctg 
cgccgccggccggcctcaacagttcctgggtggagctacccatgaacagcagcaatggcaatgataatggcaatgggaa 

.TGGGGGGCTGGAACACGTACCATCCTCATCCTCCATCCACAATGGAGACATGGAGAAGATTCTTTTGGATGCACAAC 

gaatcaggacagagtagttccagaggcagttctcactgtgacagcccttcgccacaagaagatgggcagatcatgttt 
Atgtggaaatgcacacgagcagggaccatagctctcagtcagaagaagaagttgtagaaggagagaaggaagtcgaggc 
tttgaagaaaagtgcggactgggtatcagactggtccagtagacccgaaaacattccacccaaggagttccacttcagac* ' 
accctaaacgttctgtgtctttaagcatgaggaaaagtggagccatgaagaaagggggtattttctccgcagaatttctg 
aaggtgttcattccatctctcttcctttctcatgttttggctttggggctaggcatctatattggaaagcgactgagcac 
accctctgccagcacctactgagggaaaggaaaagcccctggaaatgcgtgtgacctgtgaagtggtgtattgtcacagt 
agcttatttgaacttgagaccattgtaagcatgacccaacctaccaccctgtttttacatatccaattccagtaaccctc 
aaattcaatattttattcaaactctgttgaggcattttactaaccttataccctttttggcctgaagacattttagaatt 
tcctaacagagtttactgttgtttagaaatttgcaagggcttcttttccgcaaatgccaccagcagattataattttgtc 
ggcaatgctattatctctaattagtgccaccagactagacctgtatcattcatggtataaattttactcttccaacataa 
ctaccatctctctcttaaaacgagatcaggttagcaaatgatgtaaaagaagctttattgtctagttgttttttttcccc 
caagacaaagggaagtttccctaagtttgagttgatagttattaaaaagaaaacaaaacaaaaaaaaaaggcaa^ 

ACAAAAAAATATCCTGGGCAATAAAAAAAATATTTTAAACCAAAAAAAAAAAAAAAA 
Sequenz ID: 70 (NM_002925) 

GGATTGTTGGTCTGCGTGGAACTTCTCAGGTGGACACCAGAGCATGGAACACATCCACGACAGCGATGGCAGTTCCAGCA 
GCAGCCACCAGAGCCTCAAGAGCACAGCCAAATGGGCGGCATCCCTGGAGAATCTGCTGGAAGACCCAGAAGGCGTGAAA 
AGATTTAGGGAATTTTTAAAAAAGGAATTCAGTGAAGAAAATGTTTTGTTTTGGCTAGCATGTGAAGATTTTAAGAAAAT 
GCAAGATAAGACGCAGATGCAGGAAAAGGCAAAGGAGATCTACATGACCTTTCTGTCCAGCAAGGCCTCATCACAGGTCA 
ACGTGGAGGGGCAGTCTCGGCTCAACGAGAAGATCCTGGAAGAACCGCACCCTCTGATGTTCCAGAAACTCCAGGACCAG 
ATCTTTAATCTCATGAAGTACGACAGCTACAGCCGCTTTCTTAAGTCTGACTTGTTTTTAAAACACAAGCGAACCGAGGA 
AGAGGAAGAAGATTTGCCTGATGCTCAAACTGCAGCTAAAAGAGCTTCCAGAATTTATAACACATGAGCCCCCAAAAAGC 
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CGGGACTGGCAGCTTTAAGAAGCJU^GGAATTTCCTCTCAGGACGTGCCGGGTTTATCATTGCTTTGTTATTTGTAAGGA 
CTGAAATGTACAAAACCCTTCAAT 

Sequenz ID: 71 (NM_002923) 

AAAACAGCCGGGGGTCCAGCGGGAGAACGATAATGCAAAGTGCTATGTTCTTGGCTGTTCAACACGACTGCAGACCCATG 
GACAAGAGCGCAGGCAGTGGCCACAAGAGCGAGGAGAAGCGAGAAAAGATGAAACGGACCCTTTTAAAAGATTGGAAGAC 
CCGTTTGAGCTACTTGTTACAAAATTCCTCTACTCCTGGGAAGCCCAAAACCGGCAAAAAAAGCAAACAGCAAGCTTTCA 
TCAAGCCTTCTCCTGAGGAAGCACAGCTGTGGTCAGAAGCATTTGACGAGCTGCTAGCCAGCAAATATGGTCTTGCTGCA 
TTCAGGGCTTTTTTAAA.GTCGGAATTCTGTGAAGAAAATATTGAATTCTGGCTGGCCTGTGAAGACTTCAAAAAPACCAA 
ATCACCCCAAA?IGCTGTCCTCAAAAGCAAGGAAAATATATACTGACTTCATAGAAAAGGAAGCTCCAAAAGAGAT 
TAGATTTTCAAACCAAAACTCTGATTGCCCAGAATATACAAGAAGCTACAAGTGGCTGCTTTACAACTGCCCAGAAAAGG 
GTATACAGCTTGATGGAGAACAACTCTTATCCTCGTTTCTTGGAGTCAGAATTCTAGCAGGACTTGTGTAAAAAGCCACA 
AATCACCACAGAGCCTCATGCTACATGAAATGTAAAAGGGAGCCCAGAAATGGAGGACATTTCATTCTTTTTCCTGAGGG 
GAAGGACTGTGACCTGCCATAAAGACTGACCTTGAATTCAGCCTGGGTGTTCAGGAAACATCAGTCAGAACTATTGATTC 
AAAGTTGGGTAGTGAATCAGGAAGCCAGTAACTGACTAGGAGAAGCTGGTATCAGAACAGCTTCCCTCACTGTGTACAGA 
ACGCAAGAAGGGA?VTAGGTGGTCTGAACGTGGTGTCTCACTCTGAAAAGCAGGAATGTAAGATGATGAAAGAGACAATGT 
AATACTGTTGGTCGAAAAGCATTTAAAATCAATAGATCTGGGATTATGTGGCCTTAGGTAGCTGGTTGTACATCTTTCCC 
TAAATCGATCGATGTTACCACATAGTAGTTTTAGTTTAGGATTCAGTAACAGTGAAGTGTTTACTATGTGCAAGGGTATT 
GAAGTTCTTATGACCACAGATCATCAGTACTGTTGTCTCATGTAATGCTAAAACTGAAATGGTCCGTGTTTGCATTGTTA 
TGATGTGTGAAATAGAATGAGTGCTATGGTGTTGAAAACTGCAGTGTCCGTTATGAGTGCCAAAAATCTGTCTTGA 
GCAGCTACACTTTGAAGTGGTCTTTGAATACTTTTAATAAATTTATTTTGATAAATAATATTG 

Sequenz ID: 72 (J03 041) 

AGCTCCCTTTAGCGAGTCCTTCTTTTCCTGACTGCAGCTCTTTTCATTTTGCCATCCTTTTCCAGCACCATGATGGTTCT 
GCAGGTTTCTGCGGCCCCCCGGACAGTGGCTCTGACGGCGTTACTGATGGTGCTGCTCACATCTGTGGTCCAGGGCAGGG 
CCACTCCAGAGAATTACCTTTTCCAGGGACGGCAGGAATGCTACGCGTTTAATGGGACACAGCGCTTCCTGGAGAGATAC 
ATCTACAACCGGGAGGAGTTCGCGCGCTTCGACAGCGACGTGGGGGAGTTCCGGGCGGTGACGGAGCTGGGGCGGCCTGC 
TGCGGAGTACTGGAACAGCCAGAAGGACATCCTGGAGGAGAAGCGGGCAGTGCCGGACAGGATGTGCAGACACAACTACG 
AGCTGGGCGGGCCCATGACCCTGGAGCGCCGAGTCCAGCCTAGGGTGAATGTTTCCCCCTCCAAGAAGGGGCCCTTGCAG 
CACCACAACCTGCTTGTCTGCCACGTGACGGATTTCTACCCAGGCAGCATTCAAGTCCGATGGTTCCTGAATGGACAGGA 
GGAAACAGCTGGGGTCGTGTCCACCAACCTGATGCGTAATGGAGACTGGACCTTCCAGATCCTGGTGATGCTGGAAATGA 
CCCCCCAGCAGGGAGATGTCTACACCTGCCAAGTGGAGCACACCAGCCTGGATAGTCCTGTCACCGTGGAGTGGAAGGCA 
CAGTCTGATTCTGCCCGGAGTAAGACATTGACGGGAGCTGGGGGGTTCGTGCTGGGGCTCATCATCTGTGGAGTGGGCAT 
CTTCATGCACAGGAGGAGCAAGAAAGTTCAACGAGGATCTGCATAAACAGGGTTCCTGAGCTCACTGAAAAGACTATTGT 
GCCTTAGGAAAAGCATTTGCTGTGTTTCGTTAGCATCTGGCTCCAGGACAGACCTTCAACTTCCAAATTGATACTGCTGC 
CAAGAAGTTGCTCTGAAGTCAGTTTCTATCATTCTGCTCTTTGATTCAAAGCACTGTTTCTCTCACTGGGCCTCCAACCA 
TGTTCCCTTCTTCTTAGCACCACAAATAATCAAAACCCAAGA 

Sequenz ID: 73 (NI^000239) 

CTAGCACTCTGACCTAGCAGTCAACATGAAGGCTCTCATTGTTCTGGGGCTTGTCCTCCTTTCTGTTACGGTCCAGGGCA 
TCTTTGAAAGGTGTGAGTTGGCCAGAACTCTGAAAAGATTGGGAATGGATGGCTACAGGGGAATCAGCCTAGCAAAC 
ATGTGTTTGGCCAAATGGGAGAGTGGTTACAACACACGAGCTACAAACTACAATGCTGGAGACAGAAGCACTGATTA 
GGATATTTCAGATCAATAGCCGCTACTGGTGTAATGATGGCAAAACCCCAGGAGCAGTTAATGCCTGTCATTTATCCT 
GCAGTGCTTTGCTGCAAGATAACATCGCTGATGCTGTAGCTTGTGCAAAGAGGGTTGTCCGTGATCCACAAGGCATTAGA 
GGATGGGTGGCATGGAGAAATCGTTGTCAAAACAGAGATGTCCGTCAGTATGTTCAAGGTTGTGGAGTGTAACTCCAGAA 
TTTTCCTTCTTCAGCTGATTTTGTCTCTCTCACATTAAGGGAGTAGGAATTAAGTGAAAGGTCACACTACCATTATTTCC 
CCTTCAAACAAATAATATTTTTACAGAAGCAGGAGCAAAATATGGCCTTTCTTCTAAGAGATATAATGTTCACTAATGTG 
GTTATTTTACATTAAGCCTACAACATTTTTCAGTTTGCAAATAGAACTAATACTGGTGAAAATTTACGTAAAACCTTGGT 
TATCAAATACATCTCCAGTACATTCCGTTCTTTTTTTTTTTTGAGACAGTCTCGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGT 
GGGGCAATCTCGGGTCACTGCAACCTCCACCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGAT 
TACGGGCGCCCGCCACCACGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGT 
CTCGATCTCCTGACCTTGTGATCCACCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCGCCCGGC 
CACATTCAGTTCTTATCAA?VGAAATAACCCAGACTTAATCTTGAATGATACGATTATGCCCAATATTAAGTAAA?\AATAT 
AAGAAAAGGTTATCTTAAATAGATCTTAGGCAAAATACGAGCTGATGAAGGCATCTGATGCCTTCATCTGTTCAGTCATC 
TCCAAAAACAGTAA?U^TAACCACTTTTTGTTGGGCAATATGAAATTTTTAAAGGAGTAGAATACCAAATGATAGAAACA 
GACTGCCTGAATTGAGAATTTTGATTTCTTAAAGTGTGTTTCTTTCTAAATTGCTGTTCCTTAATTTGATTAATTTAATT 
CATGTATTATGATTAAATCTGAGGCAGATGAGCTTACAAGTATTGAAATAATTACTAATTAATCACAAATGTGAAGTTAT 
GCATGATGTAAAAAATACAAACATTCTAATTAAAGGCTTTGCAACAC 

Sequenz ID: 74 (NM_000345) 

GGAGTGGCCATTCGACGACAGTGTGGTGTAAAGGAATTCATTAGCCATGGATGTATTCATGAAAGGACTTTCAAAGGCCA 
AGGAGGGAGTTGTGGCTGCTGCTGAGAAAACCAAACAGGGTGTGGCAGAAGCAGCAGGAAAGACAAAAGAGGGTGTTCTC 
TATGTAGGCTCCAAAACCAAGGAGGGAGTGGTGCATGGTGTGGCAACAGTGGCTGAGAAGACCAAAGAGCAAGTGACAAA 
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TGTTGGAGGAGGAGTGGTGACGGGTGTGACAGCAGTAGCCCAGAAGACAGTGGAGGGAGCAGGGAGCATTGCAGCAGCCA 

CTGGCTTTGTCAAAAAGGACCAGTTGGGCAAGAATGAAGAAGGAGCCCCACAGGAAGGAATTCTGGAAGATATGCCTGTG 

GATCCTGACAATGAGGCTTATGAAATGCCTTGTGAGGAAGGGTATGAAGACTACGAACCTGAAGCCTAAGAAATATCTTT 

GCTCCCAGTTTCTTGAGATCTGCTGACAGATGTTCCATCCTGTACAAGTGCTCAGTTCCAATGTGCCCAGTCATGACATT 

TCTCAAAGTTTTTACAGTGTATCTCGAAGTCTTCCATCAGCAGTGATTGAAGTATCTGTACCTGCCCCCACTCAGCATTT 

CGGTGCTTCCCTTTCACTGAAGTGAATACATGGTAGCAGGGTCTTTGTGTGCTGTGGATTTTGTGGCTTCAATGTACGAT 

GTTAAAACAAATTAAAAAGACCTAAGTGACTACCACTTATTTCTAAATCCTCACTATTTTTTTGTTGCTGTTGTTCAGAA 

GTTGTTAGTGATTTGCTATCATATATTATAAGATTTTTAGGTGTCTTTTAATGATACTGTCTAAGAATAATGACGTATTG 

TGAAATTTGTTAATATATATAATACTTAAAAATATGTGAGCATGAAACTATGCACCTATAAATACTAAATATGAAATTTT 

ACCATTTTGCGATGTGTTTTATTCACTTGTGTTTGTATATAAATGGTGAGAATTAAAATAAAACGTTATCTCATTGCAAA 

AATATTTTATTTTTATCCCATCTCACTTTAATAATAAAAATCATGCTTATAAGCAACATGAATTAAGAACTGA 

GACAAAAATATAAAGTTATTAATAGCCATTTGAAGAAGGAGGAATTTTAGAAGAGGTAGAGAAAATGGAACATTAACCCT 

ACACTCGGAATTCCCTGAAGCAACACTGCCAGAAGTGTGTTTTGGTATGCACTGGTTCCTTAAGTGGCTGTGATTAATTA 

TTGAAAGTGGGGTGTTGAAGACCCCAACTACTATTGTAGAGTGGTCTATTTCTCCCTTCAATCCTGTCAATGTTTGCTTT 

ATGTATTTTGGGGAACTGTTGTTTGATGTGTATGTGTTTATAATTGTTATACATTTTTAATTGAGGCTTTTATTAACATA 

TATTGTTATTTTTGTCTCGAAATAATTTTTTAGTTAAAATCTATTTTGTCTGATATTGGTGTGAATGCTGTACCTTTCTG 

ACAATAAATAATATTCGACCATG 

Sequenz ID: 75 (NM_0073'08) 

TTCATTAGCCATGGATGTATTCATGAAAGGACTTTCAAAGGCCAAGGAGGGAGTTGTGGCTGCTGCTGAGAAAACCA 
AGGGTGTGGCAGAAGCAGCAGGAAAGACAAAAGAGGGTGTTCTCTATGTAGGCTCCAAAACCAAGGAGGGAGTGGTG 
TGGTGTGGCAACAGTGGCTGAGAAGACCAAAGAGCAAGTGACAAATGTTGGAGGAGCAGTGGTGACGGGTGTGACAGC 
AGTAGCCCAGAAGACAGTGGAGGGAGCAGGGAGCATTGCAGCAGCCACTGGCTTTGTCAAAAAGGACCAGTTGGGCAAGG 
AAGGGTATCAAGACTACGAACCTGAAGCCTAAGAAATATCTTTGCTCCCAGTTTCTTGAGATCTGCTGACAGATGTTCCA 
TCCTGTACAAGTGCTCAGTTCCAATGTGCCCAGTCATGACATTTCTCAAAGTTTTTACAGTGTATCTCGAAGTCTTCCAT 
CAGCAGTGATTGAAGTATCTGTACCTGCCCCCACTCAGCATTTCGGTGCTTCCCTTTCACTGAAGTGAATACATGGTAGC 
AGGGTCTTTGTGTGCTGTGGATTTTGTGGCTTCAATCTACGATGTTAAAACAAATTAAAAACACCTAAGTGACTACCACT 
TATTTCTAAATCCTCACTATTTTTTTGTTGCTGTTGTTCAGAAGTTGTTAGTGATTTGCTATCATATATTATAAGATTTT 
TAGGTGTGTTTTAATGATACTGTCTAAGAATAATGACGTATTGTGAAATTTGTTAATATATATAATACTTAAAAATATGT 
GAGCATGAAACTATGCACCTATAAATACTAAATATGAAATTTTACCATTTTGCGATGTGTTTTATTCACTTGTGTTTGTA 
TATAAATGGTGAGAATTAAAATAAAACGTTATCTCATTGCAAAAATATTTTATTTTTATCCCATCTCACTTTAATAATAA 
AAATCATGCTTATAAGCAACATGAATTAAGAACTGACACAAAGGACAAAAATATAAAGTTATTAATAGCCATTTGAAGAA 
GGAGGAATTTTAGAAGAGGTAGAGAAAATGGAACATTAACCGTACACTCGGAATTC 

Sequenz ID; 7 6 (NM^OOOSSS ) 

GCTTGCCCGTCGGTCGCTAGCTCGCTCGGTGCGCGTCGTCCCGCTCCATGGCGCTCTTCGTGCGGCTGCTGGCTCTCGCC 
CTGGCTCTGGCCCTGGGCCCCGCCGCGACCCTGGCGGGTCCCGCCAAGTCGCCCTACCAGCTGGTGCTGCAGCACAGCAG 
GCTCCGGGGCCGCCAGCACGGCCCCAACGTGTGTGCTGTGCAGAAGGTTATTGGCACTAATAGGAAGTACTTCACCAACT 
GCAAGCAGTGGTACCAAiiJ3GAAAATCTGTGGCAAATCAACAGTCATCAGCTACGAGTGCTGTCCTGGATATGAAAAGGTC 
TGGGGAGAAGGGCTGTCCAGCAGCCCTACCACTCTCAAACCTTTACGAGACCCTGGGAGTCGTTGGATCCACCACCAC 
GCTGTACACGGACCGCACGGAGAAGCTGAGGGCTGAGATGGAGGGGCCCGGCAGCTTCACCATCTTCGCCCCTAGCA 
AGGCCTGGGCCTCCTTGCCAGCTGAAGTGCTGGACTCCCTGGTCAGCAATGTCAACATTGAGCTGCTCAATGCCCTC 
C3CTACCATATGGTGGGCAGGCGAGTCCTGACTGATGAGCTGAAACACGGCATGACCCTCACCTCTATGTACCAGAATTC 
CAACATCCAGATCCACCACTATCCTAATGGGATTGTAACTGTGAACTGTGCCCGGCTCCTGAAAGCCGACCACCATGCAA 
CCAACGGGGTGGTGCACCTCATCGATAAGGTCATCTCCACCATCACCAACAACATCCAGCAGATCATTGAGATCGAGGAC 
ACCTTTGAGACCCTTCGGGCTGCTGTGGCTGCATCAGGGCTCAACACGATGCTTGAAGGTAACGGCCAGTACACGCTTTT 
GGCCCCGACCAATGAGGCCTTCGAGAAGATCCCTAGTGAGACTTTGAACCGTATCCTGGGCGACCCAGAAGCCCTGAGAG 
ACCTGCTGAACAACCACATCTTGAAGTCAGCTATGTGTGCTGAAGCCATGGTTGCGGGGCTGTCTGTAGAGACCCTGGAG 
GGCACGACACTGGAGGTGGGCTGCAGCGGGGACATGCTCACTATCAACGGGAAGGCGATCATCTCCAATAAAGACATCCT 
AGCCACCAACGGGGTGATCCACTACATTGATGAGCTACTCATCCCAGACTCAGCCAAGACACTATTTGAATTGGCTGCAG 
AGTCTGATGTGTCCACAGCCATTGACCTTTTCAGACAAGCCGGCCTCGGCAATCATCTCTGTGGAAGTGAGCGGTTGACC 
CTCCTGGCTCCCCTGAATTCTGTATTCAAAGATGGAACCCCTCCAATTGATGCCCATACAAGGAATTTGCTTCGGAACCA 
CATAATTAAAGACCAGCTGGCCTCTAAGTATCTGTACCATGGACAGACCCTGGAAACTCTGGGCGGCAAAAAACTGAGAG 
TTTTTGTTTATCGTAATAGCCTCTGCATTGAGAACAGCTGCATCGCGGCCCACGACAAGAGGGGGAGGTACGGGACCCTG 
TTCACGATGGACCGGGTGCTGACCCCCCCAATGGGGACTGTCATGGATGTCCTGAAGGGAGACAATCGCTTTAGCATGCT 
GGTAGCTGCCATCCAGTCTGCAGGACTGACGGAGACCCTCAACCGGGAAGGAGTCTACACAGTCTTTGCTCCCACAAATG 
AAGCCTTCCGAGCCCTGCCACCAAGAGAACGGAGCAGACTCTTGGGAGATGCCAAGGAACTTGCCAACATCCTGAAATAC 
CACATTGGTGATGAAATCCTGGTTAGCGGAGGCATCGGGGCCCTGGTGCGGCTAAAGTCTCTCCAAGGTGACAAGCTGGA 
AGTCAGCTTGAAAAACAATGTGGTGAGTGTCAACAAGGAGCCTGTTGCCGAGCCTGACATCATGGCCACAAATGGCGTGG 
TCCATGTCATCACCAATGTTCTGCAGCCTCGAGGCAACAGACCTCAGGAAAGAGGGGATGAACTTGCAGACTCTGCGCTT 
GAGATCTTCAAACAAGCATCAGCGTTTTCCAGGGCTTCCCAGAGGTCTGTGCGACTAGCCCCTGTGTATCAAAAGTTATT 
AGAGAGGATGAAGCATTAGCTTGAAGCACTACAGGAGGAATGCACCACGGCAGCTCTCCGCCAATTTCTCTCAGATTTCC 
ACAGAGACTGTTTGAATGTTTTCAAAACCAAGTATCACACTTTAATGTACATGGGCCGCACCATAATGAGATGTGAGCCT 
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TGTGCATGTGGGGGAGGAGGGAGAGAGATGTACTTTTTAAATCATGTTCCCCCTAAACATGGCTGTTAACCCACTGCATG 

CAGAAACTTGGATGTCACTGCCTGACATTCACTTCCAGAGAGGACCTATCCCAAATGTGGAATTGAGTGCCTATGCCAAG 
TCCCTGGAAAAGGAGCTTCAGTATTGTGGGGCTCATAAAACATGAATCAAGCAATCCAGCCTCATGGGAAGTCGTGGCAC 
AGTTTTTGTAAAGCCCTTGGACAGCTGGAGAAATGGCATCATTATAAGCTATGAGTTGAAATGTTCTGTCAAATGTGTCT 
CACATCTACACGTGGCTTGGAGGCTTTTATGGGGCCCTGTCCAGGTAGAAAAGAAATGGTATGTAGAGCTTAGATTTCCC 
TATTGTGACAGAGCCATGGTGTGTTTGTAATAATAAAACCAAAGAAACATA 

Sequenz ID: 77 (NM__000184) 

ACAGTCGCTTCTGGAACGTCTGAGGTTATCAATAAGCTCCTAGTCCAGACGCCATGGGTCATTTCACAGAGGAGGACAAG 
GCTACTATCACAAGCCTGTGGGGCAAGGTGAATGTGGAAGATGCTGGAGGAGAAACCCTGGGAAGGCTCCTGGTTGTCTA 
CCGATGGACCCAGAGGTTCTTTGACAGCTTTGGCAACCTGTCCTCTGCCTCTGCCATCATGGGCAACCCCAAAGTCAAGG 
CACATGGCAAGAAGGTGCTGACTTCCTTGGGAGATGCCATAAAGCACCTGGATGATCTCAAGGGCACCTTTGCCCAGCTG 
AGTGAACTGCACTGTGACAAGCTGCATGTGGATCCTGAGAACTTCAAGCTCCTGGGAAATGTGCTGGTGACCGTTTTGGC 
AATCCATTTCGGCAAAGAATTCACCCCTGAGGTGCAGGCTTCCTGGCAGAAGATGGTGACTGGAGTGGCCAGTGCCCTGT 
CCTCCAGATACCACTGAGCTCACTGCCCATGATGCAGAGCTTTCAAGGATAGGGTTTATTCTGCAAGCAATACAAATAAT 
AAATCTATTCTGCTAAGAGATGAC 

Sequenz ID: 78 (BC017356) 

GGCACGAGGGTCATGGACCTCCTGCACAAGAACATGAAACACCTGTGGTTCTTCCTCCTCCTGGTGGCAGCTCCCAGATG 
TCCTGTCCCAGGTGCAGCTACAGCAGTGGGGCGCAGGACTGTTGAAGCCTTCGGAGACCCTGTCCCTCACCTGCGGTG 
TATGGTGGGTCCTTCAGTGGTTACTATTGGAGCTGGATTCGCCAGCCCCCAGGGAAGGGGCTGGAGTGGATTGGGGAA 

CAATCATAGTGGAAGCACCAACTACAACCCGTCCCTCAAGAGTCGAGTCACCATATCAGTAGACACGTCCAAGAAGCA 
GCTCTCCCTGAAGTTGAGCTCTGTGAACGCCGCGGACACGGCTGTGTATTACTGTGCGAGAGTTATTACTAGGGCGAGTC 
CTGGCACAGACGGGAGGTACGGTATGGACGTCTGGGGCCAAGGGACCACGGTCACCGTCTCCTCAGGGAGTGCATCCGCG 
CCAACCCTTTTCCCCCTCGTCTCCTGTGAGAATTCCCCGTCGGATACGAGCAGGGTGGCCGTTGGCTGCCTCGCACAGGA 
CTTCCTTCCCGACTCCATCACTTTCTGCTGGAAATACAAGAACAACTCTGACATCAGCAGCACCCGGGGCTTCCCATCAG 
TCCTGAGAGGGGGCAAGTACGCAGCCACCTCACAGGTGCTGCTGCCTTCCAAGGACGTCATGCAGGGCACAGACGAACAC 
GTGGTGTGCAAAGTCCAGCACCCCAACGGCAACAAAGAAAAGAACGTGCCTCTTCCAGTGATTGCCGAGCTGCCTCCCAA 
AGTGAGCGTCTTCGTCCCACCCCGCGACGGCTTCTTCGGCAACCCCCGCAAGTCCAAGCTCATCTGCCAGGCCACGGGTT 
TCAGTCCCCGGCAGATTCAGGTGTCCTGGCTGCGCGAGGGGAAGCAGGTGGGGTCTGGCGTCACCACGGACCAGGTGCAG 
GCTGAGGCCAAAGAGTCTGGGCCCACGACCTACAAGGTGACCAGCACACTGACCATCAAAGAGAGCGACTGGCTCAGCCA 
GAGCATGTTCACCTGCCGCGTGGATCACAGGGGCCTGACCTTCCAGCAGAATGCGTCCTGCATGTGTGTCCCCGATCAAG 
ACACAGCCATCCGGGTCTTCGCCATCCCCCCATCCTTTGCCAGCATCTTCCTCACCAAGTCCACCAAGTTGACCTGCCTG 
GTCACAGACCTGACCACCTATGACAGCGTGACCATCTCCTGGACCCGCCAGAATGGCGAAGCTGTGAAAACCCACACCAA 
CATCTCCGAGAGCCACCCCAATGCCACTTTCAGCGCCGTGGGTGAGGCCAGCATCTGCGAGGATGACTGGAATTCCGGGG 
AGAGGTTCACGTGCACCGTGACCCACACAGAGCTGCCCTCGCCACTGAAGCAGACCATCTCCCGGCCCAAGGGGGTGGCC 
CTGCACAGGCCCGATGTCTACTTGCTGCCACCAGCCCGGGAGCAGCTGAACCTGCGGGAGTCGGCCACCATGACGTGCCT 
GGTGACGGGCTTCTCTCCCGCGGACGTCTTCGTGCAGTGGATGCAGAGGGGGCAGCCCTTGTCCCCGGAGAAGTATGTGA 
CCAGCGCCCCAATGCCTCiAGCCCCAGGCCCCAGGCCGGTACTTGGCCCACAGCATCCTGACCGTGTCCGAAGAGGAATGG 
CACGGGGGAGACCTACACCTGCGTGGTGGCCCATGAGGCCCTGCCCAACAGGGTCACCGAGAGGACCGTGGACAAGTC 
CCGAGGGGGAGGTGAGCGCCGACGAGGAGGGCTTTGAGAACCTGTGGGCCACCGCCTCCACCTTCATCGTCCTCTTCC 
dTGAGCCTCTTCTACAGTACCACCGTCACCTTGTTCAAGGTGAAATGATCCCAACAGAAGAACATCGGAGACCAGAGA 
GGAACTCAAAGGGGCGCAGCCTCCGGGTCTGGGGTCCTGGCCTGCGTGGCCTGTTGGCACGTGTTTCTCTTCCCCGCC 
CGGCCTCCAGTTGTGTGCTCTCACACAGGCTTCCTTCTCGACCGGCAGGGGCTGGCTGGCTTGCAGGCCACGAGGTGGGC 
TCTACCCCACACTGCTTTGCTGTGTATACGCTTGTTGCCCTGAAATAAATATGCACATTTTATCCATGAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

Sequenz ID: 79 {AB007950) 

CAGAAGCCGAAAGAACTGTTCACATGGAGCTGTTTATTTTCCGGCCTGAGGTTGCCGAGACAATTGGCGAGCTGTCTTGA 
ATATATCTCTATCAATTAAAACAGCAGCTGAGATAAATAATGCACCTTTGCCGGAACTGCCACAGGGACTGCAGGCTCAG 
GCTTCTCAAGCCAGCTCACCGTCCAGCTGAGGGAGATGTCAGCCCAAGGAAGGAACTTAGATGCCTTGGAAATTGATGCC 
TCACAGTTATTTTCTCCAGAGGAGGTGCAGGGTCTGGGCTAGGGAAACGGAAAGGACTCTGTTGCATTTAATAAAGCCTG 
TATCCTATGGCAGCAGCCACTAAGGAGCTCACCAGAATAAGCCAATGCCATTCCTCATTTGGCCTGAGCAGCTCAGAGTC 
AGGAAGTCAGAGCGCAGAAAATCCAGCAGCTGTCAGAGGGCTCCATGTTTGGCCACGGTCTGAAGCACCTGTTCCACAGC 
CGCGGTCGGTCTCGGGAAAGGGAGCACCAGACGTCTCAGGATTCCCAGCAGCATCAGCAGCAGCAGGGTATGTCCGACCA 
TGACTCCCCAGATGAGAAGGAGCGCTCTCCGGAGATGCATCGCGTCTCCTACGCCATGTCCCTGCACGACCTGCCCGCCC 
GGCCCACCGCCTTCAACCGCGTGCTGCAGCAGATCCGCTCCCGGCCCTGCATCAAGCGGGGCGCCAGCCTGCACAGCAGC 
AGTGGGGGCGGCAGCAGCGGGAGCAGCAGCCGGGGCACCAAGAGTAGCTCCCTGGAGCCCCAGCGTGGGAGCCCTCACCT 
GCTGCGCAAGGCCCCCCAGGACAGCAGCCTGGCCGGCATCCTGCACCAGCACCAGTGCCGTCCCCGCTCTTCCTCCACCA 
CCGACACTGCTCTGCTGCTGGCCGACGGCAGCAACGTGTACCTCCTGGCTGAGGAGGCCGAAGGCATCGGGGACAAGGTC 
GATAAGGGAGACCTGGTGGCCCTGAGCCTCCCCGCCGGCCATGGTGACACCGACGGCCCCATCAGCCTGGACGTGCCCGA 
TGGGGCACCGGACCCCCAGCGGACCAAGGCCGCCATTGACCACCTGCACCAGAAGATCCTGAAGATCACCGAGCAGATCA 
AGATTGAGCAGGAGGCTCGCGACGACAATGTGGCGGAGTATCTGAAACTGGCCAACAACGCGGACAAGCAGCAGGTGTCA 
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CGCATCAAGCAAGTGTTCGAGAAGAAGAACCAGAAGTCAGCCCAGACCATCGCCCAGCTGCACAAGAAGCTGGAGCACTA 
CCGCCGGCGCCTGAAGGAGATTGAGCAGAACGGGCCCTCGCGGCAGCCCAAGGACGTGCTGCGGGACATGCAGCAGGGGC 
TGAAGGACGTGGGCGCCAACGTGCGCGCAGGCATCAGCGGCTTTGGGGGTGGCGTGGTGGAGGGCGTCAAGGGCAGCCTC 
TCTGGCCTCTCACAGGCCACCCACACCGCCGTGGTGTCCAAGCCCCGGGAGTTTGCCAGCCTCATCCGCAACAAGTTTGG 
CAGTGCTGACAACATCGCCCACCTGAAGGACCCCCTGGAAGATGGGCCCCCTGAGGAGGCAGGCCGGGCACTGAGCGGCA 
GTGCCACACTCGTCTGCAGCCCCAAGTATGGCAGCGATGATGAGTGCTCCAGCGCCAGCGCCAGCTCAGCCGGGGCAGGC 
AGCAACTCTGGGGCTGGGCCTGGTGGGGCGCTGGGGAGCCCTAAGTCCAATGCACTGTATGGTGCTCCTGGAAACCTGGA 
TGCTCTGCTGGAAGAGCTACGGGAGATCAAGGAGGGACAGTGTCACCTGGAGGACTCCATGGAAGACCTGAAGACTCAGC 
TGCAGAGGGACTACACCTACATGACCCAGTGCCTGCAGGAGGAGCGCTACAGGTATGAGCGGCTGGAGGAGCAGCTCAAC 
^ GACCTGACTGAGCTTCATCAGAACGAGATGACGAACCTGAAGCAGGAGCTGGCCAGCATGGAGGAGAAGGTGGCCTACCA 
GTCCTATGAGAGGGCACGGGACATCCAGGAGGCCGTGGAGTCCTGCCTGACCCGGGTCACCAAGCTGGAGCTGCAGCAGC 
AACAGCAGCAGGTGGTACAGCTGGAGGGCGTGGAGAATGCCAACGCGCGGGCGCTGCTGGGCAAGTTCATCAACGTGATC 
CTGGCGCTCATGGCCGTGCTGCTGGTGTTCGTGTCCACCATCGCCAACTTCATCACGCCCCTCATGAAGACACGCCTGCG 
CATCACCAGCACCACCCTCCTGGTCCTCGTCCTGTTCCTCCTCTGGAAGCACTGGGACTCCCTCACCTACCTCCTGGAGC 
ACGTGTTGCTGCCCAGCTGAGTGGCCAGCCACACCAACCCTGTGCTCTCTGGCCCCCAGCTGGCCACACTTCTCCAGGAG 
GGACCCTTGGACTTCTTTGTGTGTCCAGTTTGGCCTCCTGCCCAAACTGTCCATTCCAGCAGCTCCTGCCCCCTTCfCTG 
TACTTGCTTCTGTGTGACACCTTCTCCCTGTTGGCCTGAAGGGAGCTTAGAATGCAGCCCTACCTGGAGATAGTGCGGGC 

acctgtggccaagtggagcagaggtggacatggggttggattgttttgattatttatagttacacaaggacttctcccag 
ctgaccctcaggatgccccaagtcaggaagaccattaagaataggaggagagggctctgcctcaactttcctaggaaaga 
i^^ccacctcggagatagctacggtttcctctggtggagatggtgaggatgaaggctggagagtgagggaggaggctctgc 
^^^gccgcagagaacacagggatgggagggtccctagccttcgggcacctccagggccagagagcaggctcagagcagcta 
^HIgtggagctcagcatccccaccccacccctcctccctgtagagctgatttgaggcctccttctggggctgggctctgca 
^^gccaggtgggtgtggcctgtgttttcccttctgttctttctgcctgtactggatctgttattttcagggaaacaggccc 
cagggcccccctgagcctcaccctaagcccttaggcctctgagagtgctgttgggttctatttatttatttatttgttcc 
tttgttccctacccgtgcccccagtgtcttccctgctgagtaccaggagaggtcctgccccatcctctctctgaagccag 
ggcccttccattccatttagcctttggatcatcctggctgggagaagtgggaccgagccacccagccccactatccccaa 
gcagccctacagccgggatgggaggcacgtggcctctcttttatccgtctatttattttgtaagtgtattcgtgtggagg 
aggttgttgctttatttttttaaggctctggagtgttgtgtatggtttcttttcacatcccagcctcccatgggcagttc 
taagaagagaggggatttcttggaaaaggagagaggaatcccctagagcagggaaagcagtgcctgccagctgttgtgca 
ccttcctgagaaataaatatcctctaaattttcaaacc 
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CGATAGGATGACTCAAAGGGACAATGCCAAATACAGTGACGGAAAGGGGGAACTAGAAGGGCCACACATTATGTTTGGGA 
ATATAAAGTGGTACCACAAGTTGGAGAACTGACAGTGAATATATAATCCCTTTTAATCCAGCCCTTCCACTCAGAAATGT 
GTACAGATGTGCACAGAAAGAAATGTGCAATAACACTTGGCCGGGCGCAGTGGCTCAAGCCTGTAATCCCAGCACTTTGG 
GAGGCTGAGGCAGGCAGATCACAAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAATATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAA 
ATACAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCGGACGCCTATAGTCCCAGCTACTAGGGAGGCTGAGGCAGAAGAATCGCTTGAA 
CCCGGGAGGTGAAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCATGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGGGTGAGACTACATCTCAA 
AAATAAATAAATAAATAZy\TAAKTAA?iLTAAATAAATAAATAAAATAACACTC 

gggaatattctaaatacaaatcaagagtaatttgaataaataaaatgaggtaggtgcatacaattaa?^tactatggatga 
^^aaaatataaa?igctgctactacatgcatgaatgtgggtgtatcttactagcataataatgcgcaaaagacgttagaa 
^^aaaagctcactatccatgattcctttttatatagttcaaaaaccgccatcactaaatcaatgttactgaaagtgaga 
PRaaatttgcattggagaagagtggggctaatgtttgggaggagacagaaggtgcttctaggagaccgggagtgttctg 
ctttggtacggttgttatacagtgtgttcaatctctgaaaaatttattaaaacctgcattataatttgtgagtgcatata 
cacatgttgagatttgtgaatatacatgtatgggtaagttttatcttatcaaaagtttattttaaaaaagttatgaagca 
taatgttatttgcaccaatcaaxgcatcctaacttctttccttatctaatcaaattatatttaattataatctgtattca 
ttttcacattccatctgtgaaaccagggcaccaaatgtaaggaaggccagggtttacaaggttaccacactcttagtgtc 
atcaggaacacatgagtcactataatctcttttatttttttgtcctggaaagcatcaaaattctaagctactcaaaatgt 
attgcattttaatgatggttcctatttaccctaaatgtacgaatccaattaagtcaatatttgtagaatcagaacaattt 
gcttcaatgtgtttttcacttttatttattcactgaagacactggtaattttacactataaaaagtgaaataaaaacata 

CACAAA^^TTATACTTGCTATATCCTTCAGTAAAGATGAGATGACTAAAACCCAGATAGATTTGTTGATAGGAATTATTCA 

agatcatccagctagttgaagagcatcacttagaattctggtgacccctttttaggacaaagctgttcctaaataattct 

aaagatgtgccagtaacttgctaagaacattgaagtacaagtttttgtgtagatatatgttttcctttttcttgggtcca 
cacttaagagcttcctggatcatgtggtaactctatgtttaaccacttgaattgcagactgttttccaaacctgctgcac 
catttttcatttccaccagcagtgcaaagattctattttattgccaacctatgcaatgagaagaaaaacctctgagtgag 
gaggtatttagaagaactagaatatatccagatgtaagaaaataaatccaaggtagcttagagatgcccattaaatagtt 
tttaaatttttcctagtcttcccaaacctggttacatgtttttactacctggtggatggcactcactcgcaatggtgttt 

AGAGTTGGGAATGGACTCAGGAAGTGGAAAAGTTCCTTCAGACAAGGAAGAACTGGTTC2^GACACAAACTAAGGAGTGC 

taatcggaatgaaagacggggatctgaggaaagtgaagtgaaaatttcctttaggaaggaggtaacatttaagcagaatg 

CCTTGTTCTTTAGGTAGTGTGTCTGTCCTTAGGATCTTGTGTTCTGGACTAGTGCCTGACATAAAAGGACTGAGCACTGA 

catctctttctctcactaattaactttttgtgtcagttgttgtaattccttatatagagtagaatgatctcgaaaggtta 

GATGTTTTATTTAAAAAAA?^TTAATAAATGACCACCGTGAGTGAATCCTAAACAAGATAGAATGGGAATAA?VCT 
ACAAAATATAAACGTATATGTCATATTTGCTTTTTGTTATGCCTATATAAATCTATAATTTTAAATTTTGAAGTCAAGGA 
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AAATACTGGTTATTAAATTTTATCATCTATTAAACCAGTATGATGGTAAAACTTGTTATTGCCCTTCAATTATGATTCCT 
AATTTTGCATGAGTAATATTGTCGTTGTTATAGTCAGATTATTACAATTAAATTGCGTTGCATTATATGCCTTATATTTG 
AGGAATTTTTCCTATGGAATGACTTTGCATTTATCAACACATTTTTAACTTAGGTAGATTAACTTATAGGTTTTGTTGAT 
TTTTATCCTGACCAACATTCTTTTACAATCACAAACCACAGCTTCCTCTTCTTGAGCAACCGACTTTACTTCATCTCTTT 
ATCAGCTGTAATAGATTTTTCAAGGGTTTCTAGTTTCATAAATCCTTATGCATATCATAATTTACTTGTTTCAAATTAAA 
AATTTTCTTCATATTTTATTTCCCTAGTTCAATAGAAAATGCATGCAGTATAATTTCTTTTATAAAAACTTTGCACATTT 
TCAAATATAATTACATTGATTACTGGGAGTTCATTTTGCAGGCCAGGACTCTGAAGCAAGCCTGACATTTATCTTTGAAA 
AAAATAACCCTTACATTCTTTGAATTTGTATTTTATTATGAAATATATGTGTTTTCTCATTTTATAAATGTTTGAATACA 
ATTGTGTGACTCCATTGAATTTACACTCATTAGTAGTTAACAGACATGGAAATTTTATTTCAGATTACATTTCTTCTTAC 
TGGTTCTTTTCTAAGGACTCATTTCTTCCTTAGGAAAATGTTTAATTCTCAGGTTTAACTTTCTACTCTGTTTTTCTGTG 
TGAGCTCTCTCTTTATTATCTAATGTCATGATTCTCTCCTTTGAAAAACAAAAGTGCTACTGTAGTTTGCCTTCCATATC 
ACTGTTTTGATCAATTGCAGTGCCAATTCTGCTATATTGTCTTGAATATTGGGTTTTGTTTTTAATGATGCAGTTTGTTT 
TATTTTTCTTATATTGCAGCAGAGTTTAAGGAACTATGCTTACATTTTCGATAATTACATATTTTGTGCTATTTTTCATC 
CTAGGTTATATATTTTTCTTTATTTTATTGATTATGCAAAACATAATGTAGAAATGTTCTGGAGTCCACAAGAGTGTTTT 
TTTTTTTACTTAACTTTTCTCTTTATTTTTTTTACAACATCTTCTTTTCCTCCTTTCAATTCCTCCTTCCTCCCTTTCAT 
TTTTCTTTTTCTATTATCTTTTTTAATGGGCCTCAACTTTATTAACTGATTGCAAGGAATAATAATCAATGATGGTTAAT 
AACACAATTATAATGTTGGTCCATAATGCACTTTTATTATTAGTCCATTATGGTTCTTATTTATTTATTCATATTTTTAG 
CAGTCACTAATTCATTCATTAATATTAGTAATATAATAAATTCATGTTACTATCCTGCAAAACAACCACTTAAGATATCA 
ACATATCCAGTTTGAGGTTCTCCACAAXCTCTTAAACATATTATTTCCCACCACCATCAAGTTAATCAAA?ITTTTCAATT 
TATTCTTTATCAATGTAGTTTATTTCTTCTACATGTATTCCTTTAAAAAGCTGTTTATTTCTTTTAAACATTATAAA 
GGATGTCATACTAGTGAAGTCTAATTTATTAATTTCTTTCTTTATGCTAGATATTTTGTTTATTTTCTCTAAGAATTT 
'TTTTATCTCTAGGGTCATGAAATATGCTTCTATACCCTTTTGTAGAGGATTTACTCTTGGGCCTTTCATATTTATATT 
TACAATTTATTGATGATTAATATTTGTATATGGAATAGAATTAAGATTCATTTTCATATAATACAGATACTGAATTGATC 
CAGTATGATTAATTTATTTTACTTCTACTACTTTGAAGTAGCACTTTTATTGTAAATCAAATGACTACGCATGGGTGGAG 
CAGTTTCTGGATTCTCAAACTGATTGAACTGGCTAATTTGTTTGACACTTCACTGATACCATATATTTTAATTCCTGTAA 
CTTACAGGCTTTGGTATTGTGTAGTATTAGTCCTCCAACATTTTTTATCTTAGCAAGACXGTCTTGGTTACTTTTTGCAT 
TTTGAATGTTCATATATATTTAAGTAATGTCTTTTCAATTGCAACAATAATTCTCTGAGATTTTTTATTGTGAATGTTTT 
CAACAAATTTAGGGAGAATATACACTATTAAGTCTCCCAATTCATGAGCATGGTGCAACCTTCCATTTATTGGAGTTTTC 
TTTATTTTTATCCAACTGCATTTTGTACATTTCTGTTTGGTTTTGTTGAACATATTTTATGTGACTTTTTATTTGGGCAT 
ATTGTTAAAGAAAAATTGCCAAAGTAATATAAGAACTCCAATGTATACGTTACCCAAATTCATTTAGTAACCATAGATGA 
CTTTCTACTTCCAAATTCTTTCTATATTTATGAGTTGGCATCTAGTTACTACTGATTCAGAACAAATCACCCAAAACTTA 
ATGACACATTACAATTGACATCATTATACTATTATCTTTGTAGTTGTTAGGTGTTTCCTGGGCTGACGAAGATTTCTGCT 
TGGGATTTCTTACATGGATGTAGTCAGATAGCAGCTGGGGATGGAGTCATATAAAAGGTGGCCAATTCAGGCTATAGGAT 
GAGTCCTCAGCTGAGGCTGTGAATCTCTACATGCTCCTGCTTGGCTTCTTGTACACTTCCTCGAAGAGTACCAGACAGAT 
GTTTTATAACCTCTTATGACTTACTATAGCCTCAGAAGACACATAGTGTTACTTCTATCACAATTATAGGTTCACTAAGA 
TTCCAAAGGGGGAAAAGTATGCTAATATGTCCAATAGGGAAATTATCAACATCACACTATTAGAGGAACTAATAAGATGG 
AAGATCTTGTGACTATCTTGGAGTATCCAGTTGGCAACTCTCTACGCTTGTTTAAATCAATCTACATTTTTACTGTATGC 
AACATATACTAATTTTCATCTGCAACATCTACAAGTATTTCCCATGATGGTGGTAAGTTAAAGTTCAAGATCTCCTCATC 
TAGATCAGACTCTGTGCAGTTGAGCCTCTTTGCCCATAGTTCCTAAATAGCACCTGTCCCCCTATCCCACTCAAGATTTG 
TGAACAATGATGAGACAGGACTAGGATGCACATACTTGACAGACAATGCTGTAGATACTCCCTTTCAGGAAGAAGGCACT 
CAGTCAAAATTCCACAGAGCATAAAGCCACAGCTTCCTTTCAGGGCTTCCTGCTTCAAATGTCTGTGTTTTTTAAAT 
TTTTCCCTCAAACTGTACTTTTCTTTTTTATTTTTTTGCCTTGGAAATAATGTAATTATTATTTAAAACTCAGTGAA 
CATGAGGATACAGTCAGGCAAACCCTAAATGTGGGAAATCCTATAGGATAAATTATTTCTTTCTTTTTTGTTTTTTAA 
GTGTGTAATTCTTTTTTTTATTATACTTTAAGATTTGGGGTACATGTGCACAACGTGCAGGTTTGTTACATATGTATACA 
TGTGGCATGTTGGTGTGGTGCACTCATTAACTTGCCGTTTAGCATTAGGTATATCTCCTAATGCTATCCCTCCCCCCTCC 
TCCCACCCCACAACAGGCCCCGGTGTGTGATGTTCCCCTTCTTGTGTCCATGTGTTCTCATTGTTCAATTCCCACCTATG 
AGTGAGAACATGCAGTGTTTGGTTTTTTGTCCTTGTGATAGTTTGCTGAGAATGATAGTTTCCAGCTTCATCCATGTCCC 
TACAAAGGACATGAACTCATCCTTTTTTATGGCTGCACAGTATTCCATGGTGTATATGTGCCACATTTTCTTAATCCAGT 
CTATCATTGTTGGACATTTGGGTTGGTTCCAAGTCTTTGCTATTGTGAATAGTGCCACAATAAACATACGTGTGTATGCG 
TCTTTATAGCAGCATGATTTATATTCCTTTGGGTATATACCCAGTAATGGGATGGCAGGGTCAAATGGTATTTCTAGTTC 
TAGATCCCTGAGGAATCACCACACTGATTTCCACAATTGTTGAATTAGTTTACAGTCCCACCAACAGTGTAAAAGTGTTT 
CTATTTCTCCACATCCTCTCCAGCACCTGTTGTCTCCTGACTTTTTAATGATTGTCATTCTAACTGGTGTGAGATGCTGT 
CTCATTGTGGTTTTGATTTGGATTTCTCTGATGGCCAGTGATGATGAGCATTTTTTCATGTGTCTGTTGGCTGCATAAA.T 
GTCTTCTTTTGAGGTGTGTCTGTTCATATCCTTTGCCCACTTTTTGATGGGGTTGTTTGTTTTTTTCTTTTAAATTTGTT 
TGAGTTCATTGTAGATTCTGGATATTAGCCCTTTGTCAGATGAGTAGGTTGCAAAAATTTTCTCCCATTCTATATGTTGC 
CTGTTCACTCTGATGGTAGTTTCTTTTGCTGTGCAGAAGCTCCTTAGTTTAATTAGATCCCATTTCTCAATTTTGGCTTT 
TGTTGCCATTGCTTTTGGTGTTTTAGACATGAAGTCCTTGCCCATGCCTATGTCCTGAATGATATTGCCTAGGTTTTCTT 
CTAGGGTTTTCATGGTTTTAGGTCTAACATTTAAGTCTTTAATCCATCTTGAATTAATTTTTGTATAAGGTGTAAGAAAG 
GGATCCAGTTTCAGCTTTCTACATATGGCTAGCCAGTTTTCCCAGCACCATTTATTAAATAGGGAATCCTTTCCCCATTT 
GTTTTTGTCAGGTTTGTCAAAGATCTGATGGTTGTAGATATGTGGCACTATTTCTGAGGTCTCTGTTCTGTTCCATTGGT 
TTGTATCTCTGTTTTGGTACCAGTACCATGCTGTTTTGGTTATTGTAGCCTTGTAGTATAGTTTGAAGTCAGGTAGTGTG 
ATGCCTCCAGCGTTGTTCTTTTGGCTTAGGATTGACTTGGCAATGCGGGCTCTTTTTTGGTTCCATATGAACTTTAAAGT 
AGTTTTTTCTAATTCTGTGAAGAAAGTCAATGGTAGCTTGATGGGGATGACATTGAATCTATAAATTACCTTGGGCAGTA 

29 



TGGCCATTTTCACAATATTGATTCTTCCTACCCATGAGCATGGAATGTTCTTCCATTTGTTTGTATCCTCTTTTATTTCA 
TTGAGCAGTGGTTTGTAGTTCTCCTTGAAGAGGTCCTTCACATCTCTTGTAAGCTGGATTCCTAGGTATTTTATTCTCTT 
TGTAGCAATTGTGAATGGGAGTTCACTCAAACTGTACTTTTTATCCCTTCAAGCAAGTTCATCAAATCAAACAACAAATA 
ATGAGTTTTTAGCAGTGTCTTCTATGTTGATCAAAACTCTCATTATCCTTTGAGGCAGTTTAATGTAAACTTTCTTCATT 
AATTCTTTGTGTTTTCACTTTATTATGAATTTTTTTTCTTGAATTTACACTGTAAGGCATGGATTTTTTATTTTCAGTTA 
TAGTCGGTATGGCTTTTGTATAAAATTCTCCACATTCTTCTTTTGCTTTGCTTCCCTCAACTCTAAATCCCCAAATTCTG 
TTAGTATGGTAACTGACCTCATAATCTTGATCCATTTTGTATGGAACATTCCCAGGTTAGGTTCATACCAAGAAAATGAC 
TCTGTATTCAAGCCACTTGAATTAATAGCTGTATCAGTGATTATTATTTATGATGACCATGGTCTTATAAGGTTCATATA 
ACATGCTTGTGGTCACTTGCATTAGTCATCATCAGAACAAGACCAGCTGCAGCTGAGGACTGAGGAAATGTTGTGGTGAT 
TTGGAGTATTATTAAGCGAGGGGTTCCACATAGTCCCTCTACAGACTGAAGACACTGGGGAAGGAGCATCCGTGTGTGTG 
TGACAGCTGTGAAATAATCTGTTCTGGAACAAGAAGCTCCAAAATATCACAGCCTGGGATGACTTTGTGTGCTTTCCATA 
GAGCATTTGGCTACATATCAAAGCCGTTATTAGTGGGCTGTTCCCTGGCTCAGGGCAGGTGTCTGCCTCAGCCATGTACA 
TAATGGACATAAGGAGCTCAACTGTTCTGTCTCCTGCTGCCTGATCCCAGATGAGGAAAAGGATTATGAGGAGGTGCCAC 
ATGATGGTGAAATTTGCTTTCTTCTCATTGTAAGTTGAATCTTTAGTACCTTTTTTGGTCTGTGACATTTGATTTCTCAT 
GGAGCACTCACAGTGTTGAGTAACATGATAAGGTCATAGAGTGGGATGTGTTTAACCTCACTGACATTTGTGCTTATGTG 
ATTTTTTCAAAAAAATTCAGATGTCAATGAGAATATTGTGCCGCCTCAGTTTTATTTATTTTTATTTTTTTAACTTTTGT 
TTTAGGTTCAGGGATATATGTGAAGTTTTGTTACATAACTGAACTTGTGCCATGGGGGTTCCTTGTACAGATTACTTTGT 
CACCCAGGTATTATTCCCAGTGCCCAATAGTTATCTTTTCTGCTCCTTTCCTTTCTTCCACCCTCCACCCTCAGGTAGAC 
GCCAGTGTGTATTGTTCCCTTATTTGTGTTCATGAGTTCTCAATTTTCAAGTTCTGGACAAAGGTTGAGGGAAGCAAGCC 
TATCCAGAACCCTAGTGTCTCTGCATGGTTGAGTGACCACGAGTCTGAGGTAGATTTTGCTCCCACAATCAGCAGCCT 
GCCTGAAGATGCAGGGTACTGTTACTGTCAACAACATCAAATCTTGCCTCTCTCATGTGACGAAACTGAGCAAAGGC 
GTGCAATGATCCAGCAGTGTTATCTTGTTCAAGTTACTCATACATAATTGATGAAATGAGGTAGAAAGCTCAGTGAAAG 
AGATTTTGAAATATTAGTTTCTGTGATAACAGAACACACAGATTGTAATCACATATCATTGGTTGGAATTTTGTCTCTTA 
CACTTAATATATGTGTAAATTTGGCAAATGACTTAAACACTTTTACCTTGTTTTTTTATCTCTAATAAAGGAAAATAAAG 

aagtaactataccaxaagactattataataattaagtaattgaatacttataaaatgtttataagtttcaaatgtattaa 
acactaaataattactaataatcattataattttgctacatctcttaattatgtagatccagtgtttccccaaatactgt 
tttctttgacgttatttacaaaattatgatttttcccctaaaactcccactatgttaaatagcagataaatttatttcat 
gccaagctgctaaaaacagamtaaaaagctggacaaaatataaaaagctgatactctaaggtaccatgtaccttcgaat 
aagtggtatgtaataagcatctgactccatttttgatgtttgatcagtgacagctttcaatcaccagctcccactttccc 
ttccaccacatatttgtgcaactgcctgcaggacagtcaaacctcatagatcctgagcaatgcaagatagcatatctcca 
gtccaactataaaaactcagccctctgtgtaactcgagccagcttatacgagcttgtgcatatcctgctttcccccagat 
tcccttgtgtgagttagaaaatttctcccaaattctcttgtacatggagtgtcaacagcttcaccataatatgtagtaat 
tagaaaagatccatctcacctccgtgggtgaccacaaaatatgccaagagagcaagtatttgatgaatcaagaaaataag 
gtaagcttttatgaactgaatatttgtgtcccctcaaaattcaccagttgaagccctaactccatgtgcgagtatatttg 
gaggtagctctaagaaactaacagtcaaatgaggccataaggttgagattctgatctgattcaattagtgtctttattaa 

AAAAAAAAAAAAAAAGGAGAGATTGGGCTCGGTGGCTCATTTCTGCAATCCCAGTAGTTTGGGAGGTGGAGGCAGGTGGA 
TCACGAGGTGAAGAGATTGAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTAGTAAAAATAGAAAAATTAGGTGGG 
TATGGTGGGAGACGCCTGTAGTTCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGACTTGAACGGAGGAGGCAGAGGTTG 
CAGTGAGCCAAGATTGG^V^GACTGCACTCCAGGGTGGTGACAGAGCGAAACTCCATGTCAAAAAAAGAAAAAAAAAAAA 
GACCAAATCTATTAGGCCATTCTTGCAGTGCTACAAAGAAATACTGAGACTGGTGATTTATAAAGAAAAGAGTTTTACT 
GCTCACATTTCTGCAGGCTTTGTAGGAAGCATGATGCTGGCATCTGCTCAGCTTCTGGGAAGGCCTCAGGAAGCTTAC 
TTATGATGGAAGGCTAAGGGGTAGTAGGCCCATCACAAGGCCAGAGAAAGAGCAGAAGAGAGAGAAGGAGTTGCCATA 
GCTTTTAAATAAGCAGATGTCATGAGAACTCGCTATCATGAGAACAGCACCAAGAAGATGGTGCTAAACTGTTCATGAG 
AAATCTATCTGCATGATGGAGTCACCTCCCATGAGGCCTGAGTTGCAATACTGGGGATTAGAATTCCACATGATATTTGA 
GCAGTAACAAATATGCAAAGAACATCCTTTTACCCCTGGGGTGTGTCAAATCTCATGTCCTTTTGACATTTCAAAATACA 
ATAATTCCTTTTCCATATCTGGGGAAAGTCTTACCTTATTGTAATTTTAACACAAAAGTCCCAAGTCCAAGTTTAAAGGC 
ACATGTGATACTCATATTCTTCCACTGATAAGTCTCTGAAATCAAAACAAGTTATCTACTTTCACAACAATCAAAAG 
AAATCCCATTGATTAGTCACAGCAGGAATTAAAAACTTAGAAAAATATCTATTTTGAGAAATAAGTACCATGTTGATATA 
GCCACATATTCTTCAACTTAGTCCCTAGGATTTCAGATTGTTGGAAATCATGTCTCAACTGTGTGCATCCTAGTATGGCA 
CCAATAGCATCTCAACCTCCCACTTTAGAAGTAGCTCAATCAATTCTAAACTTTTTCATTTAGTTTCTGAAATATTCTAA 
GTGATGCGTAGGACTATATATTTGTCCAAATTACTCAGGAACATCCATCCACTGGTGGGTACCAGTATGTTTTAATAGAC 
ACCAGTGCTCTCTTCCTTCCTTCACGTGATGAACATTCCAGTGTTGAATGGCCATGATGGAAATATTTGACATTTAAGAG 
TGAGCATAATTTATTTAATCAGTATTGTGTATTGGAGAGCAGGGTTTAAGTAGAACTGAATTCTGAAAAAAATAAATAAG 
TAAAAAGAGAATCAGATAGTGTCTGAGTTCTTTCATGCAACTATAACAAACTCACAGACTGGGAAATTTATAAACAATAA 
ATATTTATTTCTCACAGTTCTGGAGTTCAGAACTCTAGGATCAAGATGCTAACAGATTCAGTGTCGGTGAAGCTGTCTGG 
TGGAGCCAGAAAAGGCAAAGGAGACAAATTGAATCTTGCATCTGCACATGGCAACAGAGATGGAAGGGCCAGGCAGCTCT 
CTGAAATCTTCTATATAAGGCCATTAATCCCATTTATTAAGGGCAGAGCCCATGACTTAATCACTTCCCAAGGGGTTCTA 
CCTTTTAATATCAAGTTAGGCTTTAAATTCCAACATTAAGTTTGGAACATCAGAAACATCTAAACCATAGCAGATGGGAC 
TAGACAATTGGTAAGAAAGTCAGCACATAACCATATAGGAGGAGTGACAA?U3lGGAGGTGGCTTGGTTACCTTTGACCAAG 
ACTTTCTTAGAAAAAGGGTTGCTTAGCAATATTCATTTATCAAGACCAGTGATGACATGTTGATACTGTGTAACTCTTGA 

taggatgtagtgaagacacatccctgctgtaatattcttgccaaaaatgaaaaatctgactttaatcaatagaaaatagc 

AAACAATAGAACTTAAGGGACATTCTGAAAAATAACCAGCCAGCATAAATCAAAAGTTTCAAGGTATTTCAAAACAAAGA 

ctaaaaagctgtcagagattgaaggaaattaagaaagcatgaaaactgaatgcaatatgggatccagaaattttatccta 
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AAACATTAAAAGTAAAAATGGTAAA.TAGATGTATCAGTGGAAAGCTCAGTGAAATTCAAATGTAGATTGTAACTTCGTTA 
ATAATAGTGGATTAAGCATTAATGTTAAAGCTATTTGAAGTACTAGAAAAATCAGTTTAAAATGATTTTATATTCAGCAA 
AACTATCCTTAAAGAAAAGAAAAGAAGCCGTGACTAGCATATATGTCCTATAAGAAACTCAGGAAGAAATCCTTCAGAAT 
TCAGAATCACAGTAAATGACAATGAACAGTAATTTAAATGCATGAAATTAAATGAAAGCTTCATAAATATACTTACCTC^ 
ACTCATATGTTGTTGATGTTCACGAAAACTGAATCTTTGTGATAGATATCAGAGTTGCAGTTCCCTTGGTAGGTTAGAGG 
CAGAAGCTATTGACTAGAAAGGTGAATGAAGGCAGCATGTGGAGAATTTCAAATCATTCATATTTGTATCTGG6TAGTGA 
ATGTGAGTACTTTATTTGGTTGAGCAGTGAACATGTTTGCACTTTACTCAGGGCACAATTTATTTTGATTTATAAAATTA 
ACAGCAAACCAAGACCCTTTCAACACACATGAAGAAAAAAATAAGAAGCACCAAATATTTACAGAAACTCAGCCGTATTA 
AAGAGAAGTGTAACAAGCACTGGGAAAATAGTAGGAAGTAAAAAAA.TTGACAGTAAACACAGTAAAGATAGAi^ 
CTGTCCCAATCAGGGTGGATAGATTGTTATTTCTGCCAGTTTTTTCTCAAGCATACAAAATATGTTGTTCATAGGAAAGG 
CCCCCATACCCCTGCACATATCATGTTATTTCTATACCACTGCACCCACCAGGGGATTTGCATATTGTCCCCCAGGGAGG 
ACCTTCCCTTGCAAGTCTGAGATAAAAGCTCAGCACCAACCTTGACTTGACTAATTAGGACTCCTCAGGTCACCTTCTCA 
CAATGAGGCTCCTTGCTCAGCTTCTGGGGCTGCTAATGCTCTGGGTCCCTGGTGAGGACAGAAGAGAGATGAGGGAGGAG 
AATGGGGTGGGAGGGTGAACTCTGGGGGCCCCATTGCCTCCCATGTGTGTTCTGTCCTCATGTTAGATGTGTACGTCTTG 
TACTCCAGGATGGGGCTTGTAACTTTTATATCTGCGTGAGTAAGGCATGTGAGGTTTAGATCTGTAAGAATGAGGAAGAT 
TCCAGAAGGAACAAAGACCAGTGCTCCGGTGAAGACTCTAACAGAGAAAGAGGGAATGGTAGAGGAAAGTTCTAGCACTC 
AAAGCACTCTGCTGTGCTTTGAAAATATGTTTTTATTTTGAAATTATATATTACTAGGGTCTGAATCAAATTATAAAAAT 
TGATTTAGCCTGAAATAAATAACAGAAGAAAAATTATTTTAAAATTGTGCTTAAAGTTTCTACATAACCTTGCAC 
TCTCATTATTTCAGGATCCAGTGGGGATATTGTGATGACCCAGACTCCACTCTCCTCGCCTGTCACCCTTGGACAGCCGG 
TCCATCTCCTTCAGGTCTAGTCAAAGCCTCGTACACAGTGATGGAAACACCTACTTGAGTTGGCTTCAGCAGAGGCCA 
CCAGCCTCCAAGACTCCTAATTTATAAGGTTTCTAACCGGTTCTCTGGGGTCCCAGACAGATTCAGTGGCAGTGGGGC 
GGACAGATTTCACACTGAAAATCAGCAGGGTGGAAGCTGAGGATGTCGGGGTTTATTACTGCACGCAAGCTACACAAT 
TTCCTCACACAGTGGTACAGCCCTGAACAAAAACCTCCCGCTGGAGTGGCCCAGCTGCTCAAGTGTGTTGTTTCTCTGGG 
GAGCAGTTGAACAGAATCTCTATCTGTATGAGATAAACATGTTGGAGAACTCAGGGCAACAGGTTGCATCTGAGGGTTCT 
GTCCCATGGGTGCCTCAGTTGTACGTCAGGCAAAACCTGTTCACAGCCCTGTCAGCTGCAACAGCCTTGGCATGGCATAA 
GCCATAGGAAACCAGAGGTGATCCCAGTGCCTGCACAGGTAATAGACTGCCCTGAGGGAGAGCTTAAGAAAATCCTATTC 
CAATCTTCCCTGCCTTGCCTGCATTGGGAAATAAGACTTAAAGAGGTAAATAACCAGACAAGTAACCCAGATTTGTTGCA 
ACACTTGAA.TATATCTTGAGGTTTAGCAGTTTAAAGTCTATATTTAGGAGGATAATATGTGGTAATATCCCAAAATTGAA 
CTTTTCAACTTTCCTAACTTCTTATTTTTCTCTTTCACCACCTATCTTCCCACCACATATTGATGGTGGAAAGAGCCTTC 
CGCACAAGCTGTCATCATGAGGAGCTGGATGAGGGCAATTAGTGAAAATCTTGGATTTCAGCCTCAGAATGGACTTTTGT 
AAATTGGTGAGAGATAGAAAATATGAATGCTAAftATTATTTTATTCGCTTCAATTGTGTCTTGCTGACAGAAAAGGATAG 
TTTTTGAAATTTCAGAAGTTGAGTTTCATAAACAGAAACTTAAACTAGAAGACATAGGTTATAGAATTTACCTGATAGAA 
CACTGAAATAACACAGAATGATGTGCGATTTCTTTCCCCAAAATGTAAGAGTTTGAAGACAGTGGGCCGACTTCAAGAAT 
GGGAGAATTAATGGAAGATAGTGGAGGTCAACTATGGCCCAATAACCTGCTCTTTGACTTACATTAGGTACAGTTGTGGA 
TGACAGTGACTGTTGGGGGTTGGTGATATAAACTCAGAAAGGAGCCCAAATGTCTTTCTTATGAAGAATCACAGAGGAGA 
AAGTATCACTCCCTGGCTCCATGGGTTGAGCCTGCACCACTGCAAGTTTCAA.GGAAAAGTAGTTCATCAAGAATGATCTT 
TTAGTTCTGCAATCATCAAATGTTTATTGAAGTTCCTGTGCAAATAGACCTGAGGTTCTGTGACTTAGTCACAGTCAAAC 
TAAAACAACCCAGCAGATGCCATGTGGTTGGGTTTGAGAACACAA?\TCATGCAGTGGCATGCTAACGTGAAGTCCCAATA 
GAGCCTACATCAATTGGqGAGCAGTGGCAATGATGACCAATATATCGATGATTCAGACATGTATTATGAATGGTCTGCGC 
GAATTTATCAACAACAAAAACTCCATGAATCCTCTGTATGGGGAGTTTCTGTCTTTCTAGACCAGCACCCAAAGACTGC 
TGTCATCAAACCACAGCCAATGTTCCATGGAGAACACTATCTGTGAGTTGAGGCTGCATTGTGCAACCAAAGAGGCA 
CCAGATTCTCCTTTCACAGATGAGTTTCTCTGCCTGTGCCAAAGCAGAACTTGGGTCCAAATGCCAACCTGGCAAAT 
GGCAGGAGAACAAAAAGTCAGGTAAGCATCAGCTCAATTAGAGAGGATTTCCTCACCCTGGAATTTTAGATTACCTAG 
GCCTTATTCTGTCCACTGTTCTCTGATGTTATAATTTCATAAATTTTGTATTTTTTGTACCTTTTGCAGCAGTTGCTTTA 
GGGCTTTTAACCACAATGTTATTGTACCTGGGAGTGGAGATAACTTTTTCAACTAAATAATGTTTTAGAAATGACAATTT 
TGGTATTCAATTGTCATGAAAAGAATAAATGGTTTTCAATATATAAGTACAXGCATCGTTTTCACACAATGTAGTCATTA 
CATGAAAATGAACCTCATTCCTACCTTCTAGTAGTAATTGTATAGAAAATATATAGCTTGCATAGATGACACTTAAAATA 
ATGCCCTAAAAGTATTTCTAAACTAATCATGACATGATATGATCAAAGTAAAGGGGCATTTGAATCAGCAGGACAACATA 
CTCTTTTCCTTGTTAAGGAAGTAAACCATATTAGAAATGACTGTATATTCCAAGATAATGCATTCTGTGGTGAGGGAAGT 
TAAAATCCAATTTTTGAGGAGAGAAATCCAGAAAAAAATGGATTATGGCAAGACGTTTGTAACATAGGCAAAGAATGACA 
ATCCTTCAAAGTATTTTTCTGCACATATTCAAAAGTGGAGACACACATGGAGTCAAAATTTTA?VTGATTACATACTCACA 
ATCACTTCTGTGGGGCCTGGAGATACTGCACATACGACTGTTAGCAAGACACTCACTGGGACGCTGCGTTGTGTGATGGC 
CCCACATACAAACCTCAAGGAGGCTCAGCCTCTCAATGCAGCAGGAGCAGCTGGGGTACCCAGGCCACACGTCCATACCA 
GGTGGGCTCAGTTAGAGATGGCTGGAGAGCCTTCCAGGAAGAGGCCATGAGGTTTCAGTCACAAACACTGGCTCCTCTTG 
TGTGTAAACAGGGGCTAGAGCCCTCCAGGACAATTCCTAGAGCCTCTCCCTTTCTCTCCAATTAGTGCGCTGACACCCTA 
CAGACTCTCCAGGAAGTGGTTGTCATGTCCTCCCTGCAACAGCCACTAAAGTTCCCTACTGCTGTCATGAATGCAGGGAC 
ACTTAGTCACATCACTGGGAGGCGACCCTAGTGTATCCTGACCTCACCTGCTGCCACTGATGACTTTCAGGGCACCTCTT 
TCTCCCTTTGGTGAGTGACTCTCACTCTCACCAACCATCAGGAGAATGGAAAGCTGCCTGCAATGCATGATGTTGGCTGT 
TGAGCAAATCAAAGCTCACAGGAGTCTCAAACATGTACACCACATAATAATATTTTCTGATAATACTATTTGGACTTTTC 
TTCCTTTCAATTCTGGAAGTAATTGAGAATATTTTTTGAACTCTTAGAAACACTTAGTATATATGTGTAGTAGGTAGTAA 
CTAGTTTTGTCTACTGGTTTATTTTGTTTGCTTGTTTCAGGCCATGATGCGGCATGTTAAAATACTGAAGACAAAGATAC 
ATTTTAGAATTAAGCATACTGTACATTGGCTCTTTCCACACCACTGCAACCACCAGGGGATGTGCATATTGTCCCTTAGG 
AATGAACTTCCCTTGTGAGTCTGGGAGAAAAGCTCAGCTGTAACCTTGCCTTAACTGATCAGGACTCCTCAGTTCACCTT 
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CTCAGAGTGAGGTTCCCTGGTCAGCTCCTGGGGCTGCTAATGCTTTGGGTTCCTGGTAAGGACAGAGGAGATGAGGGAGG 
AGAATGGGGTGGGAGGGTGAGCTCTGGGGGCCCCACTGTCACCCATGTGTGTTCCGTCCACATGTTAGATGCACGTGTCT 
TGTGCTCCAGGATAAAATGTATGGTGGCACTTTTATATGTGAAAGAGTGAGGAAGATTCCAGAAAAAGCAAAGACCTGTG 
CTCTGGTGCAGATTCTGACATAGAAAGAGGAGGGTAGCATAAGTGACTTCCATAGGGCAACTTGGGCCTTCAAAATGTCT 
GTTTTTTTTTTTAATTGAATTTTTTTGGTGCATGAATCAAAATTACACACACACTCACACACACACACACACACACACAC 
GCCGCAATACAATTATTTAGCATTAAATAATTGTAGAGAAATTATGATAATGTGTCATGATTTACATAACATTGTACTTC 
TTTTTTATATTACTTTAGGATCCTGTGGGAATATTGTGATGACCCAGACTCCACTCTCTCTGCCCGTCACCAATGGAGAG 
CCGGCCTCCATCTCCTGCAGGTCTAGTCAGAACCTTTTACATGGTAATGGATACACCTATTTGTATTAGTTCCTGCAGAA 
GCCAGGCCACTCTCCACAGCTCCTGATCTGTAGGACTTCCAATCAGTTTTCTGGCTTCCCACACAGGTTCTCCCCAATGG 
GAGGAGAGAGTAGACCAGTCATCCCCAGATATATCACAGGACTAGTTTCAACCTTTGGAAGCTGGTCTATATGCTATGGT 
TAAATAGGGATTTGTGATACGACCTGAAATACATTTGGACAAGAACTTCACTAACAATTGAGTCACTGAAGACTTACGGC 
CCTGTGTGACGCACCACATAACCGTGAGTTTGCAGTGGTTGCAGGTCAGGGACAGATTTTATGCTTAAGATCAGTAGGGT 
GGAGGCTGAGGATCTTGGCTATTACAACTGCCACCACACTCTACAATATCCTCCCACAATGGTTCAGCACCAAACAAAAG 
CCTCCTGCTTGGATTGTCCCAGCTGCCCAAATTAGTTCCTTCACTGAGGAGTAGACAGGGTATATTCTCTAAATCTATGT 
AACAGGAAGATGTTGGTGAACTCAGGGGATTAGTATGAAGCTACACCTCAGGCATCACACATAAGATCACTTCAGCAGTC 
GCAGCCTTAGCATGGGCAGAACCTACAGAAGATGCAAGTGCCCTCTGAGCCAGGAGACAGGAGGAAGGAGGAAGGGAAAG 
GTGACTTAGCTCATCTCAATCCTCTGTCCTTTGCATACATTTGTCAACCAGATGTATTCAGCGTACCAGTCACACAACTG 
AGGCTGATACATGACAACATAGCACTGGTATATTCTTGGTATTGTTTGGCTTAGCAGTTACTAGTATATATTTAATGGGA 
GAATATTTGGTGGTGTTAACACATTGCTTATCTCGCTTACCCCAGTTGTACTTTACACTTGTTCTGGGCACACATTCTCC 
CAGGACTGGAGCATTGACAGGGTTTTATGTTACTGTTCTTATGGGAGTAAAAAGAAAAACGATTCACATTCTTGCTAC 
GCTAGGCTGGGATGTCCTGGGCCAAGCTGAAAATGTGAAAAATAAGAGTATGAATATTTATTAAGTTTTATCTGGAT 
AAGATACTTATCCATGAACCAGTCCTGCAGCTGTGCCCAGCCTGCTCCATTGCCTGCTGATTTGCATGTTCCCAGAGC 
ACAACCCCCTGTTCTGAAGACTTCTTAATAGGCTGGTGACACCCTGTGCAGGAGTCAGTCTGAGTCAGGACACAGCATGG 
ACATGAGGGTCCGCACTCAGCTCCAGGGGCTCCTGCTGCTCCGGCTCCCAGGTAAGGATGGAGAACACTAGGAATTTACT 
CAGCCAATGTGCTCAGTACAGCGTGGCCTTTCAGGGAAATCATCTTAGAAATAGTTGTGTGGATTATTTGTTTTTATGTC 
CCAGGAGTCAGATGTGATTTCCAGATGACTCAGTCTCCATCCTCGCTGACTGCATCTGTAGGAGAGAGAGTCACCATCAC 
TTGCTGGGCGAGTCAGGGCATTTGCAATTATTTAAGCTAGTATCAGTAGAAACTAGAGAATCGTCCTAAGCTCCTGATCT 
ATGCTGCATCCAGTTTGCAATCTGGGGTCCCGTCACGGTTCAGTGGCAGTAGGTCTGGGACACATTTCACACATTCTCAC 
CATCAGGAGCCTGCAAGCTGAAGATGTTATAACTTATTACTGTCTATAGACTTACAGCAGCCATCCTAGAGTGTTACAGG 
TCATAAAATAAACGCCCAGGGAAGCAGAAGTATGACTGATGGCTGCCCCAGGTGCTTCCACTGGTGCCTCCATCTGCTGA 
GAGTGTTTCTCAGGTGGAGCCAAGATTTAAAGGTTTTTGTAGGAATGGTCAGAAGTGTCATGTGCATTCTAATTCTTTTT 
CTTGCTGCTTAGCCCCAGCAGCACAGACATGACACTATGTCTCCTGATTTAATAAAGGATAGGATTTACAATACCTGAAG 
AATGTGTGTTATTGCATCCATCTGGGTCATAGATTAAAAGAGAAACCACTCTACAGATTGCCAGAAGGCATTGTTTTAAT 
ACAGGGAATTAGAGTTGAATATACAAAACTGGGAGTGTGGTAGTTAGGGAAGCTGACACTAGAAACACGGGAGTCTCTGG 
AGGTCTGCCAGAAGCGAGAGTTCATCAGGGGCTAAAGGCATGGGGTATCTAACCATATAGTCTTCTTTGTCTAGGAAGTC 
CGTATGCGAAGATGCTGATGCTATCAGTTGTTGCAGCACCTCACGAGGTGATTGTCCAGTCCTTATCTCAGTGAACATGT 
TTGCCTACCGGTGTCAAAGAATATTGAATGGGCTTCTTCTTACGTTCAAATATGATGAGAGGTCTTCTGTTTGAGTAAGT 
GTAGAAGAAAGCATAGAGGGTTTAATGGGTTTCAGGAAAGGTGCTTTTAGAAATCATGGTGAATATGAGGAATTAGAGCG 
AAGTGGGATAAGTATTTQCCAAAATGTGAGAATTTTCCAGGTATGGGGTGGGTTCAGAATAGATTTGGATGTTCTTACAT 
TATTATTAGAAAGTTTGGTATTATTGCAAGAAAATTTTATTAAGTCGTAAAGTAAAAGAAAAAAATGACAAGATTGG^ 
TACATAGCAATCCTTTGACAAATGAAAAAAAAATTGACAAAACAAACAAGAAGACCTATAGGTGGATGTAGCATAC 
TTCCTTAATATAAGAGCACTTTGCTACTTAAAATTTGTCCAGATTCCAGTGGCATTCTCAGCGTCACTATGAACACA 
ACAAATGCAAAGTAGCAGATGTGCTTTAGACCTTGTTGCATGATAACCTGCACTTCAACTAGTTAAGAGGTAACGTAC 
GGGTGTTTCAAGAAGCCAAGTTTTAGAAGACATTTACTTTAGCTAAAGATTTTTTTTTCGCCCACAGTGAGACCATTTAT 
GTTAAAACCACTTAAAAATATATGCTGCTTTATTTCTAATTAATGCAAAATTAGATTCAAAAATATTTTTAATATTCTAA 
AAGTTGAAAAACAATTATTTTTTATGAATGGATGAAATACTTTGATAGTTAAATGCAGTAAAGGTTTTTAGAAAGTTTAG 
GACTTAAGAAAGTAAAAGAATAAATTAAATTGTGTTCAGTGTTTTAGAGAAGATTAGGATACGATTTGGGTGGTCAGTTT 
TGTTTGAAAATTGTGTTCCTTTTTGCTGCCTTCGATACAAATGTTGTGTCTTGGCTAGGCCGTTCCTTGATCGCAAATGA 
AACACAATCTAAAGGCAGAAGAACCACTCCACTAAGCTCTTCCTTGATCAGCCACATCATTGTTATCATAAACATCTATT 
AACAAGAAAATATCTGCTTAGTTTTATTATCCGCTGAGTTTTGAGCAGTGGATAAGTGCATGTTTCCGTAAGTGCACTTT 
TTCCATAAGTGAGGTGAATTTCACTTAATTCATATCATTTAGCTTTAATTTCCTCTAAGTGTCTTTATAAATGGATGACT 
AAATATTTATATTTATGGTATCAGATTTGATAACATGCATCTATCTATATGACTGGATGTGTGAATATTATATTGGTCAG 
CTTTCACGGAGGTGGTCATGTCAGAAAAGGCTGTTAGTTTAGCCTGAGTGTAGAATTTCTATGTTAGATCACATATATGA 
TGTGTCTTCCTGTCTTATATCCCTGTGTCTTGGTGTCTCAGGAATTATCTAGATTCAGTGAATGGTGTGTGGTAGAAGAC 
TTGTAGGAACTAAATTAAGTTGTGTGGTCGCATTTGTTTTGTTTCTAGGGTAAATATGCGTAGTTGTTTTCCCTGGTGGA 
TGACAGAATATGGTTGGAATGAAGAGTTATTGGAACTTTATCTCCCAAGTACACCTTTCAGTTGCTGCTTAGGGATCTTT 
TCTGAGGGCCCTGAAGCTTCCTCAAAGAGCAACACTCAAGTACCCACAGTGCTGCAGGTGCAGGGGTGACCACAACTGCA 
CAGATGAGAAGCACCCAGGTTCTGACCCTTCAGGTTACCAATGCCATTTCCCTGAAGACAGACAATCATGCTGTCCATGC 
AGGTAACAGACAATGATGCTGTGGATATAGGCAGGGGAGAACTCCTTGGGTGATGCTGTAATGTACACACCGCTTGATTC 
TGTGGAATGCTTATATCAATCCAGAGTCAGGTTCTCTTGTCCTTAATAGTTGCCAGAAGCTCTGCTTAGAGCCCCTGAAT 
CTGATTTGATATACTGGTGCTCGTTTCCTTTAATCAGTTAAAATCGTTTGCTTTTTCTTCGTTTCTCTTAGGTATGAAGG 
AAGCAGTTTTACTAATGCTGCTCTAAGTTTCAATTGGATCTTCATTCATTCTGGAAATAGAGTCAACAATATTTATCTAA 
CTGTCAAGACGTTATCTTGGCAAGCCCTGAAATCAAATCCATTGTGTTGGAGACAGAGCTTTAATCGTTATAGATTATGT 
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GCCATTAGTAAATTTGCTTATGTGAAACTTTGGCAATAATAGAATCTACCTAAAAGGTCTCTTTACAATTTATACAAGGT 
AA?VGCATTTACAATAGTATCTAATCATTATATGTGCTGGTATTAATTTTGTTGTTACTATTATGATAACATTTAGCACTG 
TAATAATCATTATTATCATCACTAGACTAATTTAGA?^GAGAGTTAGGAGAAACAATCTTAATTCTAATCCAAGGATGTTT 
CATCTATAGCCACATTAGTTTCTGAGATGGGATTTTCACTGACTGACTCACAATTCTTAAAATGCTAATGATTTGTTCTT 
GATCTATACTAACTTGCTCAGACTTTCAATCATGCCCACCCAGATGGGTCCATTGCATTTCTTCTCATCATTCATTATGA 
TAACTTTATCCTATGAAAGGTTAGAATGTCATATTGCTGTCCTTTCTTACATAATCTTTATTCTGTCTTTTTAACCTTTT 
CTCATTTTTTCTACTACATCTGCCATAACTCAAAAACCAAATCTCAGGTTTTTCCCAGGATTGGCATGCTTCTGTGCTAA 
AGATGTTGTTCATTCTCTTACTTTCTGGATTTCTACGGGACAAATTATTTCAAACTCAGGCCTTTCTAATACCTCAGAGG 
TATAGGGCATAAAAGAGAAAGAAAAAGCATATGTATGAGTGTGATTTGACAAATTGAAAAGTCACTTCACCTTTTTGTGA 
AGTCATCTATTCTTTCTTGCAAGGGTTTTCAAGTTGTGCCTATATTTTTAAACACGTATGACTTCTTCAAACACTTTTCT 
TCTCTAAATCTTTTCCTCCAAAAGCCCCAGTCAGATTAACTGTATCCAGTAAAGTATGGTTGACCCTTCTCTGATATCCT 
CTCTATATATACCCAAAAGTTTCCATTCTCTTCTAACATTTTTGTTTCATTACCATCCAAAGACAAAATTCTATTAAATT 
TTCAGATAATAACTTAAAAATTTGGAGAAGTACATATTTCTAGAAATAACTGTCATGCATATGTAGCCACATGTTCTTTA 
ACTGAGGGACCAGAACCTCTTATTTCCACAAAGAGTGTCTGAACTGTGTGCATACTAAAATGGTACAAATGGTATCTCAG 
TCTCCTCAGCAGAAGTAGCTCAGGGCAAGCTGTTCCTATCCATTTGATTCTTGCAGTATTCCAAGTGCTAGAAAATTATG 
TTTTTCCAAACAGTTGATTCAGTAACTGCTGTTCATTTGTTGGTACCACTACATTTTAATAAATCTCATTCCTCTGGGTT 
TTTTTTCAGGCTATTAACATTTAAATGGTAAATGGCCATCATAGTAACATTTGCCATTTAAAA.GCCAACTeATTTATTTG 
TTCAATATTCTCTATTGTACAGTAAGTGTGAAGAGGGTTAAAGCCTAAGAAACATAAAAAAAAATAGTTTCAGACAGGAA 
TAGGTTATTTCTCAGAAAGTCAGCAAATAACCAAATACAAAGAGTGATAGAAGCAGCTGGCTTAATTAGCTTTGTCCAAG 
CTCCTTTCAGAAACCAGAATCTTTGGGACACAGCAAAAGCAGTGTTTAAAGGGAAATTTATAGCACTAAATGCTCACG 
GAAAGCAGGAAACATCTAAAATCGACACCCTTACATCACAATTAAAATAACTGGAGAAGCAAGAGCAAACAAATTCA 
GCTAGCAGAAGACAAGAAATAACTAAGATCAGAGCAGAACTGAAGGAGATAGAGACACGAAAAACTCTTCAAAAAAA 
ATCAATGAATCCAGGAGCTGTTTTTTTTGAAAAGAGCAACAAAA.TAGATAAACCACTAGCCAGACTAATAAAGAAGAAAA 

gagagaagaatgaaataaacacataaaaaatgataaaggaggtatcaccactgatcccacagaaatacaaactaccatca 

gagaatactataaacacctctaaagaaataaactagaaaatctagaataaatggataaattcctcgacacatacacc^ 

ccaagtctaaaccaggaaaaatttgaatccctgagtagaccaacaacaaagtctgaaattgaggcagtaattaatagcct 

accaaccaaaaaaaagtccagggccagatggattcacagccgaattctaccggtagaaaaagaagctggtaccattcctt 

ctgaaaatattccacacaatagaaaaagaaagaatactccctaacttgttttatgaggccagcatcaccctgataacaaa 

acctggcaaagacacacaca?u^25agaaaatttcaggccaatattcatgataaacattgatgcaaa^ 

tactggcaaaccgaatccagcagcacatcaaaaagcttatccacccatgatcaagttggcttcatccctgggatgcaagg 

ctggcttaacatatgcaaatcaataaatgtaatccatcacacaaacagaaccaatgacaaaaaccacatgattatctcaa 

tagatgcagaaagggtctttgataaaattcaatacctcttcatgctaaaaactctcaataatctaggtattgatggaatg 

tatctcaaaataataagagctattcatgacaaacccacggccaagatcatattgaatgggcaaaactggacatattcttg 

tcaaataccggcagaagacaaggatgccctctctcaccactcctattcaatatagtattggaagttctgggaagggcaat' 

caggcaagagaaggaa?vtaaagcatattcaaataggaagagaggaagtcaaattgtctctttttgcagattacatgattg 

tatacttagaaaaccccatggtctcagccccaaa.tctccttaagctgataagcaacttcagcaaagtctcaggatacaag 

atcaatgtgcaaaaatcacaagcattcctatatatcaataatagacaaacagagagccaaatcatgcatgaactcccatt 

CACAATTGCTACAAAGAGAATAA?^AAACTTAGGAATACAGCTTACAAGGGATGTGAAGGATCTCTTCAAGGAGAACTACA 
AACCACTGCTCAAGGAAiVrA^\Gi^GAGGACAGAAACAAATGGAAAAACATTCCATGCTCATGGATA^ 
XGAAAATGGCCATACTGCACAAGGTAATTTATAGATTCAATGCCACCCCCATCAAGCTACCATTGACTTTCTTCACAGA 
AGAAAAAACTACTTTAAATTTCATATGGAACTAAAAAAGAGCCCACATAGCCAAGACAATCTAGACAGAAAGAACAA 
TGGAGGCATCACGCTACCTGACTTCAAACTATATTACAAGGCTACAGTAACCAAAACAGCATGGTACTGGTACCAAA 
AGATATATAGACAAATGGAACAGAACAGAGGCCTCAGACAGATGCTGGAGAGGATGTGGAGAAATAGGAATGCTTTTA 
CACTGTTGGTGGGAGTGTAAATTAGTCCAACCATTGTGGAAGACAGTGTGGCGATTCCTCAAGGATCTAGAACCGGAAAT 
ACCATTTGACCCAGCAATCCCATTACTAGGTATATAGCGAAAGGATTATAAATCATTCTACTATAAAGATGCATGCACAC 
ATATGTTTATTGCGGCACTGTTTACAATAGCAATGACTTGGAACCAACCCAAATGCCCATCAATGAGAGACTGGATAAAG 
AAAATGTGGCACATATACACCATGGAATACTATGCAGCCATAAAAAGGATGAGTTTATGTCTTTTGTAGGGACATGGATG 
AAGCTGGAAGCCATCATTCTCAGCAAACTAACACAAGAACGCAGAACCAAACACCGCGTGTTCTCATTCATAAGTGGGAG 
TTGATCAGTGAGAACAAATGGACACAGGGAGGAGAATGTTATACCCCAGGGCCTGTTGGGGGGTGGGGGGCTAGGGGAAC 
AGTAGCATTGGGAGAAATACCTAATGTAGATGACAAGTTGATGTGTGTAGCAAACCACCATGGCATGTGTACACCTATGT 
AACAAACCTGCACGTTCTGCCCATGTATCCCAGAACTTAAAGTATAATAAAACATTTTTTTTAAAAAAAGGGTTTTATTG 
TTCATATTAATTGATCACCATTAATAGGATATGTTGACATTTTGTAATTCTTGCTGTGCACTGAGGTTGCACCCCATTTT 
TTTTGTTTTTGTTTTTTTGCTAAA?U2lTAAAAGGTATGAATCTAATCAGTAGAAGACTTCAAA.CAAATGCAACTTAA. 
TTCTCCAAAATAACTTGCCAGTACACTTCAAAGGTTTCAAAATCATGAAAGACAAAACTAAAAAACTGTCACAATTTGGG 

aaatattaaggacacaataattaaatgcagtgtgggattttggattttttttctggaacataaagaaggagattactgaa 

AAAATCAGTGAAATACGAGGGGATTTCAAATTACTTAATTAATAGCATTGCATTTATGTTAATGTTTTGGTATTGATACT 

taccctatagttacgcttgatgttgacattacagaagaagctagtggaagagtacatgagaacaatcttattatattatg 

CAAATTTTAAGTCTAAAAACATTTCAATGTTATTAAAATATATAAATAA?iAATAATTAAAACATAACAAAGGA 

TCTTATGAAACAATTTCACAAGATTCATCATGTTTTCATATTTGTGTTTCAATCATCTGTTAAAGACAATCCTGGCTCCC 

ATTATGTAGAGAATATTCACTTACTTGGTCAATTCTAGAATATGCATAAGGCATATTTTACAGATTTGTAGTGCATTCCC 

TGAAAATGTGAAATCTAGTGATTAGAGTTACATATATATTTTTATTTTATTTTATTTTATTTTATTTTATTTTATTTTAT 

TTTATTATTTTATTTTATTTATTTTATTTTACTTTACTTTGACAGAGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGG 

TGCGATCTCGGCTCACTGCAGCCTCCGCCTCCCAGGTTCAGGCGATTTTCCTATCTCAGCCCCCTGAGTAGCTGGGACTA 
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CAGGTGTGCGTCACCAAGCCTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCT 
CAAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCCACCTCAACCTCCCAAAGTGCTGGCATTACAGTCATGAGCCACCGTCCCCAGC 
CAAGAGTTAATATTTGTTAAGTGCAGGATTTCTCTTCAAACCGTGGGTATTGAGTTCAAATTCTTTACTTCAGAATTACT 
TATGTTTTAAGATATATCTATGTCCTTTCAGTGTTGCTGTCATATTCATTAAAATTCATTTTAGAAGGGATCTCTCTTTA 
TTGTGTTACAGAGAGATTGTTAAATCCTCTCAGCAAAAATATATGAGAAAGACAAATTAAGCATAAAGCTAAAAAATATC 
AAATCGGTTTCAGCGCTCTGAAAATTGGCAAAGTATAAAACATTTAATACTGTATACTATTCATAACATGAAAGAATATG 
TTTTGAGTAAGGAAGGAAATTATGTCTGTAGCCTTTTGCCTGGGATTTCTCCCTTCCATCTCCGCTCTGTCAGCATGAAT 
TGCAGATCTGGGGTTTTAATGAGGATGTCAGCTTGCAGCTTGCAGTCGAAGGGAGTGGACTTGAGTTGAGGTGGAGAGTC 
AAGCAAGATCCTTCAGTGTTTCCAGCTAAATGTGATGAATTCTGCAGGAAATGAACAGAGCAAGCTAGTTCAAACTGAGG 
GCTCTAGCTGGGGCAAGTGGTACACCAGCTGAAAGTTACTAGTGGACTCCTGGAAGTGATGGAATGATAGAATTGCTAAA 
ATAATGTCTGCACAGATTTCTGGTGACTTAAAAGCTGCCGTTATGAATAACAGGGATCAAAGGGGGTGCAGTGAAAAGTA 
AAACAGAGGGAGATAAGAACTGGCTACATTTTGTATACACTTTTCAGAACACACACAGATGAATAGGTTTATGAGTTTCA 
CACATTTGGGAAAAACCCATTGCTATGATCTTCTTTTCCAGGACCTTAGCCAGCCAGCTATTCAGAAATCTATATGTATA 
CTTGACTCCAGACACTTCTCTATCTACACTAATTTGATGAACATGTGCTCTGCTCAGATGTAAGATAACTCAAGGTAGTA 
TTTGACAGCCATGCATGACCGTTGCCATAGTGTGGACACAGTCCACACTTACTTACACAAACATATGATGCCAAGCC^ 
CAAGAGGAAGCCCAGCTTGTTCTCATTTTTGCTTTGATTTTCTTTGTTTTTGCTTATTTTCTTTTTTTTCTTTTTCTTTT 
TTTGTATTATCTCTCTGGCATTAGCTGATCAGGAAAACCCATGATATCATAGAGAGAGCTGATGCAGAGGTGTTAAGTTG 
AGAGAGAAAAGTGATATAAGGAACTGGAACATCTGTGATGGAAATGAAGCATGCCTTCTGAATCTGCTTGAACCCAGTCA 
CTAAACTACCATCTGCATCCCAATATTGAATGGTGCTGAGCTTCACCTGATCTTAAAATTGGTGAGAGTGAGATTCTCAG 
TTATGAGGGGCAGCTTAGTCACTTAATTATTTAGTCAAACAGTCAACTACTCATGGACATGCCTACATGGACCCTGTGA 
TTTTGAGAGCTGCATTTTGAGTAGTGAGTTGTTTGTGTGTTGTTTGTTTGTTTATTTTGGGGGCATTTCAGGATCTTG 
CAAGAACTGTAOAGATTTTTTTCTGTGACTCTTTTTTGGTGCTTGCATGGAGGTTTACAGAGTTTCCTCATCTAATAT 
AGATTATCTAGCACCAGGCAATGTGCTGGATCTCATGGCTGAAGTGACAGAGGCATTTGCATTAAAACTCAAACTTACTA 
CAGAATATTTTCTTTCTCAGAGTTTATTCATAAAAGACAGCCTTCCAAGTTAGCTGATAAATGGGATGGTATAGTAAACC 
CAAGTGCAAAATGCATTGTCAACACTCTAGGATGGCTTAACCAGTAATGTGCTTCATTGCTAGTGGTTGGAAGTACAAGG 
TGCAATTATTTTTGCTTACTTTGGAGGGGATAAGCCAGCATGACTCATACCCCTTTTATAAACACTTGACATCTTCTCTA 
ATGTGACAAGCCCTTGATGTTTTGGGGCGTGCATCCCACCCTCTAGAGCACATGTGTTTTCACAAGAAATTGAGAGTTCT 
TACAATGTCCAGCTCATCACGTCTAATTACCATGATGTCATCAATATAGTGTTGATGCTTTGTGGAACGTTCACAAAGCT 
TTTTCAGCCTACATTGTGACAGAGAGCAGGAGAGTTAACATAGTCCTGGGACGAGACTGAGGATGTGAGCTGTTATTCAC 
CCCAGATAACTGCAGACTCTCCCAGAGATGGCGATGGACTCTGCCTTCACTCTGCAGCTGTGCCCTGGGGTCTGGTCAAG 
CCCTGCCAGAGCCTCAGCGGAGCTCGTCTGCAGGTGCCAGCAGAGGGCGCTTCACACCCCTCATGGAAGGGGCCGGGAGG 
GCGCTCTCCTGGCAACAGTGATTTCTGTTTATTTAAACCAGCAGGACATCCCCATAATTTGCATGTATCGTTCCTCCTAT 
ATGTGAAGAGGCCCTGCCTCTCGGTATCTTAAAAGAGGTTCTTTCTCTGGGATGTGGCATGAGCAAAACTGACAAGTCAA 
GGCAGGAAGATGTCGCCATCACAACTCATTGGGTTTCTGCTGGTCTGGGTTCCAGGTGAGAATATTTCCACAAACCTAGG 
CGGAGATATTCTTTCAATCTGTAATTTCTTTCATTGGGGACTCTGCAATAGGTGATTTTTGGGTTGATTTTAAAATCCTA 
ATTTTAAAAATGTAATGCATATTCTTTCTTCATGTCTAGCAAGATTAAAGGTGATTTTCATACACAGATATTTATGTTGT 
ACTGATGTTTGCTGTATATTTTCAGCCTCCAGGGGTGAAATTGTGCTGACTCAGTCTCCAGACTTTCAGTCTGTGACTCC 
AAAGGAGAAAGTCACCATCACCTGCCGGGCCAGTCAGAGCATTGGTAGTAGCTTACACTGGTACCAGCAGAAACCAGATC 
AGTCTCCAAAGCTCCTCi^TCAAGTATGCTTCCCAGTCCATCTCAGGGGTCCCCTCGAGGTTCAGTGGCAGTGGATCTGGG 
ACAGATTTCACCCTCACCATCAATAGCCTGGAAGCTGAAGATGCTGCAGCGTATTACTGTCATCAGAGTAGTAGTTTACC 
CACTGTGTTACAACCCAGAACAAAAACTAGTTCAGCCTGGCTGAACGGAGAAACTGGGTGATACCCTAGAATACTTC 
TTGTTGCAGGTGCTTTGGGGGCAATGAGTTAACCAATACAATGAAGTCTGGCTCACCCAGCAGAGAGGAAACTAGAG 
CTGCTGCATACTTTCATCTTTTTAAAAATGATTTATTTCAATAGTTTTTGGGGGTATAGGTGGTTTTTATTTACATG 
GATAAGTTCTTTAGTGGTGATGTCTGAGATTTTGGTGGACCTGTTACTTGAGCAGTGCATACTGTGCCCAATATGTTGTC 
TTCTAGCCTTCACCTCCCCTTCTATCCTTCCTCCCCAGTCCCCAAAGTCCATTATATCATTCTTACGCCTTTGCATCCTC 
ATAGCTTAGCTCCCACTTACAGATGAAAACATATAGGTTTTCCATTCCTGAGTTACTTCATTTAGAATAATAGCCTCCAG 
CTTCATCCATGTTGCTGCAAAGGTCATTATTTTGTTCTGTTCTGTTTTATGGCTGAGAAGTATTTCGTGGTGTATATACA 
CCACATTTTCTTTATCCACCCGTTGCTTGATTGGCACTTATGGTGGTTCCATATTTTTGAAATGGAGAAATGTGGTGGAC 
TAAACATGCATGTGCATGTTTCTTTTTCCTATACTAACTTTTTTTTTCTTTGGGTAGATAAGAAAAATAAGTAGXGGAAT 
TGCTGAACTGAATGGTATTTCTACTTTTAGTTCTTTAAGGAATCTCCATACTGTTTTTCATAGTGGTTGTATTAGTTTAC 
ATTCCCACCAGCTGTGTAAAAGTGTTCCCTCTTCACCACATCCATGCCAATATCTATTATTTTTTGACATTTTAATTATG 
GCCATTCTTGCATGAGTAAGGTGGTATTTCAAGGCTATGGTTACCAAAACAGCATGGTTCTAGTATAAAAATAGGCACAT 
AGATCAATGGAACACAATAGAGAACACAGAAATAAACCCAAATGCTTATAACCAACTGATCTTCAACAAAGGATACAATA 
ACAAACAGTGGGGAAAGGACACCCTATTCAATAATTGGTACTGGAAAAACTGGCAAGCCACAGGTAGAAGAATAAAACTG 
GATCTTCATATGTCACCTTATACGAAAATCAGCTCAAGATGAATCAAAGGCTTAAATCTAAGAACTGAAACCATATAAAT 
TCTAGAAGATAACATTGGAAAAACTCCTCTAGACCTTGGCTTAGTGAAAGAATTCATGACTAAGACCCCAAAAGGAAATG 
CCACAAAAACAAAAAATAAATAAATGGAACCTAACTAAGCTAAAAAGCTTCTACATAGCAAACAGACAACCCACAAAG 
GGAGAAAATATTGACAAACTGTGCATCTGTTGAAGGAATAACCAGAATCTATGAGGAACTCAAACAAATCAGTAAGAAAA 
AAACAAATAATCCCACCAAAAA.GTGGGCAAAGAATATGAACAGAGAATTCTCAAAAGAAGATATACAAACCGCCAACA^ 
TACATAGAAAAATGCTCCACATCACTAATTATCAGGAAAATGCAAATTAAGACCATAATGACATACTTTCGTCTTTACCC 
ATATTTACTTTCAAACTACATGGACAGTTGTTGAAGGTCACCTCTCCCTTTTCTTTCCATAAACTATCTTTTACAAGTTG 
GTAAAAACTTTAGATTTCTCTTCAGAGGTACAGTTTCTCATTTATAGCAAAAGAGTTTAAAAGGGTAAA.GATTAGGAAAC 
AAGCAGGTGATGGCCTAGAGCTATAGTGACAGAAGATCCCATGGATTGAGGTTTCAGTTATTGTGGGTTCACGGGTGTGA 
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CAAATTAATTCTATTTCCAAAGCAGCCCCCTGAAGCATGATGTTTGTTAAGTCAGATTAACGTTAAGGTTCACTTTCACC 
AGTGCGGCATTCAACTGAGAATTCAGGAAATGCTGAATATTTGGGTTGCGATTTCTGAAAACTGGTCCACGGAAAATGTA 
ACTATAGACATTTCTCTTGGGATTTTGAAAAGGAGACTTTTCCAAAAAGAACATTTACCTGGAATAAAAAACCAGAAGGA 
TCCAGAGCCGTTTGTTGCCAGTCTAGGGAGCAGGACAAGATTCCAGGCCCAAGGAAGTTGAAATTAAGAATCCTCGATTC 
CCTAATAAGAATAACTTCACCAAAAGTTGAGTGTACCAAGGCACTAACATGTCAGAGAAAATAGTCTGGGAGCTCAGATG 
AGGTGGAAAACTCAATGGGCATTTTATGTTATATCTTGCCCTGACATATGAAATACAGGGGGGCAACCCTCCACCCTGAG 
AGTAAATATTCTTTTCTGTGTATGAGAGGTATTGTTTATGTCCTCTTTCATCCAGCTCCAAAATCCAAACTGCAGTTTGA 
ATTTTCTTTTTTTAAAAAAAAAATTTCACCATTCTTGATTATAGGACCAGTATCCTGCTCCTAGAATTTTTTAATACCAA 
GAGCAACTCAGCTTATTTGTTTTACTTTGTTTCCTGTGCACATTAAGTCACTCATTCAAAAATAATTTTTGGCATACAAT 
GTAGTCATTGAGAAAACAGACATATCAGATTTGGTGATATTTTTGTGAGTGACTTTCACCGTATTTGGTCACAAAAAGTT 
ATATCGGTTTTCAATACATTTTTTATCACATATATTTTACACCAAAGTGCAATGATCTACTACAAGAAATTGTATTTCTA 
CATTATGGTATCAGGCAGACAGTCACCAGTTCTTTCACAGGGTAGTTTCAAGTTGCAGACCCTCATGTAGAGAAACTCAA 
ATTGTGTGCCATGATTGGTTAAACCCAAATGGCAAGAAAAGGTGAGGAAGAGGTAACATTXTGTGAGATACTTTTGTTTG 
AATGTCTGTGAGCTGTTTGTATGTGTTTAGAAACATGCTGTTTCCAACCCGTATTCCACTCATGCTATGACTATTCCCAA 
AGCTTCCCCATCAGGACTTTCCTCTTGCATCAAAACCCATGGAAAAAGGAATTACTCATAGTCATGTCTGGTCCTGATAT 
TGGATGCTTGCCTGAGGTCACTCATCACACCCTCCCCCACCTTCCAGGGACAGACACCCTGACCCTCTCCATCAAGCCCC 
TCCCACTGTGAGGGCCTTTCTTCTGCCTACTGGACATCTTACATGAAAATCGAGTTTATCTAATTTCAAGATGATGCTTG 
TTACTCCTATATATGTGTTTCTTTCATGTCCAGTGGATCTTTTTCAACTATAAAAGTAGTTAATTGTCTTTAGCTGAGGG 
GAAGCCATGATATCTTCTTCAATAAAAAATAAACATATTTTTGCATTTAATGGATTTTAACATAATATCGGAGTTTTCAG 
AACAATTCAAAGCCATCATGTGAGGGTTAGGAGCATTTGAGTAAATAAGACAATTTTTGATCCCAAGTACTGATATTCA 
AGGGAAATGAGCCATTCAGAGAACAATACCTACACAGTGAAAGTGAAAAGAATCATTTCAATAGGTGATA^ 

TTCAGGCAGTGGCATGTGGTATCTGGAGGCCGAGACCATTTATTTATGCGGACCAGGGAAGGTCTCGGGGTCATAC 
TGGAGATGCTTCTGAACGGTGAGGAGGCAGCCAAGTGACCATAGGAACAGCAAAGACCATAGGATCATCACGAGAAGGGC 
AGGGACTGGGAGATTTCAGGTAAACCATTGTGCATTGAAAAAGCCAACCAGTACCATAATAATAAGATGTCTTCTGTGAT 
TTTATTCCTTTAAGGAGAAAATTTATACTAATATCTTTCATCAAACACCTTGACCTGGGTCACACCCATAACATGAAATG 
TTCCCTGGCTCAGAAGCTGGAAGTTCAGTTTTGCATCCCTGTTGTAAGTCTGCAGGCTCCACAAAGCCCCTCCCTGCCAC 
TCAAGCCCTTATCAGTGGGTTGGTTGCTGCCTTTAGGGTGGGATCACCTGAGGCAGAGGAAGCACTGGACCTGGGGCTCT 
GGCCCTTGGGTCCTGGCATCAGCTATGGGAGCTCCATGTGACAGGGTTCTTATGTCCCGTGCTGAGATACAGACCATCGC 
TCAGCAAGCCCAGCATTCATCTCCCGCTTGATCAGCCAACACGAGTCTCTGGGAGGCCTGTAGAGTGAGACATCATTAAC 
ACTGGGGAAGAGTTGTGTTTTGTTTCCACCTCAGATTCCAGTGGCAACATTGTGGGCCCCAGATTCCAGCTTCTCCCTCA 
GTATCTCCAAGACAGAGAGAGAGTTTCCATCACCAGCCTAGAAGCAGATGAATCCAGGGAAGGTTTCAAAGATCCACCCA 
TGTGCTTTGTCTACATTGGCCATGGTCCACCCCTGCTTGGCACGGTGGTCCTGGGGCAGACACTTCCTTAACTTTCAGCA 
GCTCGAGTACCCTGATGACATTGCTGATTATTATTGTCTGAAACTGTATCCTCTCACCTGGTAAACACTTGCAGTGCCCA 
GCCACAAATAATGTGAATTAGAATTAAAAATTAAAAACATGTTTTCTCAGTTACACTAGCTACATTTCAAGTGTTCAGTA 
GCCACATATGACTAATGGCTACCCTATTGTACAGCATAAATGTAGACATTTTTATTGTCTTAGAAAATTATTTTGCTTAA 
AACCGCTCTAAATGTTGACAAGTGTTCCCTCATTGTGTTATAGCTCAGAGCATAAATCTCACCAGCCGTTAGTCTGGAAA 
ACTGGGAGTGCTCAGAAGCTCTCCAGCTGGTGCAACCACTGTGGTCCTCAGATCTGCTCTGGAAGAGTTTCCAGAATAAC 
GGGAATGAGCCTGGGCTGACAGATCCATAAAAGAGGACCTTGGATTTCCTCTCCAGCCCCTGCCATTATGCCCGGCAGGG 
TCTCTCACACCCCTTTTT;CTCTCrrTCCAAAACTACATTTTCAGCATTTCACATGGATTTCAGAACCTAATTCCTAATCGT 
TTTGTGAGCAACATCTTTTCTGGATATCCCTTGTCCTCAACTTTGGGACTGGTTTATCAAGGAGAGGTGTCATTCTGTGT 
GTTATAGGATCTGGCCTACTGATGGATGTAATAGGATCTGCTTCATCATTACCCATGAAAAGACTCACCGTCAAGATT 
TGGGACTCAGCATCTAAAATCCTATAAGATGCTATGTCACCAACCAGCCATTAGATGGCAGACAAACCCCACAGTAA 
ACCAGAAATAAGCCTGATCTTAGAAATACTAGGAAAATCAACAGGGATATTTTAGGGCTAAAATGAGGTCTCATTTAT 
GACCTAGATTACATGGGAGGAGCTGCCAGTGCACTGAGTTGTGGGAAACTCCCTCTGTGCTCTGTGCTCTGAGACTGGAA 
GCCCAGCCTTTTCCTCCCCACCGCGTTGGCTGTATCCCCAAACCCTACCTGATGTGGGCTGAATCCAGGCAGAGGGGAGG 
CTGCCAATGGTCCCTGGAATGGTTTCTCCCTGTTACCACACAGCCACTGGGCCATGTGTGCTACTCTGTCTCACAAAGGC 
CACCAGGGGAGGACCTGCCCACCCTGAGCTCTGGGGACAAAAGTCCCTCCAGTTGGGGTCTAGAACCACTGCCCATCTCC 
CCAGCACCTGCTGCTCTGTGATTCCCCAGACCCCCGTCAGGACAGTCAGTGTCCTTAGCAATGGGCAGGGAGGTACCGCT 
CAGCCCAGAATGGATGTAGGTTTGGTCCTGAGCTTCCTGACCCTCAGGCTGTGTAGTGATGAAGGGGCCATGGGGTGGTG 
CAACCATTGCTGGTTTTAAATGTTTGTGCTCAATTTATCAAAGTTTAAAAATCATATCTTACACTGACAATTAAAGTTAT 
ATCTATTAACATATAAGTGTGCATATTATACTTATTCCTAATATAGATGCACAGTATATCCAAA.TGTATAAATATAATTT 
ATATCTAAAATATTATATGTATATTTAATATGTAAGGGTTACATTACAAATATATACCTATGCATGTAATTTTATGTTTG 
TTAATTACTTATATCTAAAATATTATATGTATATTTAATTTGTAAGGGTTACATTGCAAATATATACCTATGCACGTAAT 
TTTAAGTTTGTTTATTTAGCATGTGTTCTTTTTCTTTCTAACCAGAA.CAGAGCCTGGCTGAGTAAAGACTCTGGGGACAT 
TTGCTGTTCCTGCTTCTTTGACTCCAGCAGGGCCCCAGCCATGCAGAATCAGTGAGGACAGAGCTGAGAGCAGCCAGCTC 
CAGGAGCTCAGGCCCAGCCCTAAGGGTCGTGTATCTGAGACTTTCACACTGGCAGTGGACTCTATGCTTGGTGCAGCGCC 
CATAGAAGTATGAGCAGTTTCCTTCCCTGAAACCCTGCCAGGCAGCTCTGTGGGCAGGACCTTTGGTTCCTCCCAAGTCC 
TCAGCCCCATGGCTCAAGAGAGCAGCTACTTCCTCCACAGCCCAGGGCCAGAGCCCAGCAGTCTCAAGTTGTGCAAGCTT 
CACCTTAGTCCTGGGTTGAGGACCCTATTCCAAATGTCTCCTCATTTATTCCCATAACTGAAAGCCTGTCCTGGTCTTAA 
ATGCACAGGCCACATTTACGCAATTCTTAAAGCTAAAGATGTCGTATGAGAAATCAGAAATTTGATTTCATTTTCATCCT 
CAGAGCCTGGCTTCTTCCAGCTGTATCAGATCGAAGTGTTCATACGTTCTCCTCCGTATACAACTTAACTTAGAAGCACA 
GGGAAATTTAAAATGTGACAAAGCTCTTGGCAGCTATGCAGCAGTCATCCCCTTCTTCCTTTGGTGTATAGGGCACCAAC 
TATGTGTTGCCGTACATGGTGAGGGTGGTGAGTTTCTCCCAGCTCAGGATGGGAGCAGGGATTAAGGGCACATGTGATCA 
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GCTCCAAAATGATAATGTCAGAGGAGTGGGCAGGGATCATGGGAAAATGGTTATACCTCAGAAAAGGACAGAAAGTGAAG 
AGCTTTGCTTTGCATTTCTTCCTGTAACAGTTAAGAGAGGATATGATGCTTAGAGCTGCCGCAATCCTCTTGAGACCATG 
GGGGATTTACA?^CAAGAATGAAAAGCCAGTGATAATGCAGGTGCAAAGGAAAAATGTAGTAACAATCTGGGGCCTTTCAG 
CTGTCACCAAGCTGTTGTACCAACCTTAAGTGCTTCAACCTTCAGACTTCTTGTCATTACTTAAACCATTACTATTATTT 
GTTTGACTTGTTTCTAAAATTATTCCAACTTATCTATAAAAGACACTTAAGAGAAAGATCCTGGCTGGGCCACAGAGTGT 
GCTTCAGAAGAAGAAACATATTATCAGAAGTGTGTGTGTTTGTAAGAGTCTGAGGCATGAAGGGCAGGAAACATGATAAG 
TGATATTCTCGCTGGCACCTTCGTCCTGCTATGCCCATGGCAAGAGAAACCCAAACAATGCCAAAGAGTTCCTCAATTCT 
GCTCTTTCATTATCTCCATTTCTCCTTTTATATCCTAAGCATGAAACATCCCTTTGTTCTCGTTAATTCCTCCCTTTTCC 
AAGGTCATGAATTGTTGTCAAGAAAGAGACAGGAACCGTTTGAAAAGATAAAACCTGGTGATACTGTGCATTTGCTCAAC 
ACCAACATGGTTCTGCAAGTTTCCTCCCTTCTCAGTGGTTTTCTTATGGGAAGTTGCTGGCTGCCTCAGCCAGGTGTCTG 
TCAGAGGTTGCATTTGGAGCGTTTACTAAGCAAAGCTTCCAGGTAGTTAGTGCTGGATTCCCAGGAGAGTAGCAGGATGG 
TGGGTCTGTATTCCCAGCATGCAGGAGGCCAGAATGAGACGTGGGGGAAGGCTGTGGGTGTGGGAAGAATGGATTTAGAA 
CTCAGACCTGTAGCCACGGCCTTTGGAACCCAATAGTGTACACTAAACAGATGGAGCTCAGGGGAAATCTGGTTTAAAGG 
TGTTATAGTCATTTGTCATCTTGTTTATGTTTCTAGTGCTACACAGGAATGGATTTATGGAAGTTTTTATTGTGGAAATA 
ATGTACATGAAACCCCATTGCCTATAGTGAGTCACATGTTAGTTGTAGAATAACTATTAAAGAATTTGATTTGAAAATGA 
CATATGGTTAATAATATCTTCCATAGCCTCTTTTTCTAAGATAGTCAAGGGTGCATTTAAAGAAAACTGGGTATATAAAA 
TGTGCATATAATGTGTGTGTGTGTATGTTTATGGGCACACATATACACTCTTCAGGGTGCATCATTTGGTTAAACTCTCA 
CAATACCCCATGACTTCCAAAGTGCTCCATTTCACATATGAGAGAACCAGCTATGAGAGCTCATGACTGGTTTGCCAAAA 
GTCACATGGTCAGCAAATGCCCAAAGTCACATGGTCAGACTTGGGATTGAAGCCCAGGTCTGTCTGGCTTTAGTATGTTC 
XTCTACGTGGCCACTTTCATCGCATGGTTGAGCCCAAAGCCTATAAATAGGAAGAAGGGACCATAAAAACAGTGTGGAA 
CACAGCTCCCTGCTGCCTCTGTCTCATGCCAGGCTGGCCCTAATCTTAAACTAGCCCCTTCTGTGGTTTTCTCTTCAA 
TATAACCCTCTCG 

Sequens ID: 81 (X17263) 

CTGCAGCTGCGCCCAGCCTGCCCCATCCCCTGCTCATTTGCATGTTCCCAGAGCACAGTCTCCTGACCTGAAGACTTATT 
AACAGGCTGATCACACCCTGTGCAGGAGTCAGACCCAGTCAGGACACAGCATGGACATGAGGGTCCCCGCTCAGCTCCTG 
GGGCTCCTGCTGCTCTGGTTCCCAGGTAAGAAAGGAGAACACTAGGATTATACTCGGTCAGTGTGCTGAGTACTGCTTTA 
CTATTCAGGGAACTTCTCTTACAGCATGATTAATTGTGTGGACATTTGTTTTTATGTTTCCAATCTCAGGTTCCAGATGG 
GACATCCAGATGACCCAGTCTCCATCTTCTGTGTCTGCATCTGTAGGAGACAGAGTCACCATCACTTGTCGGGCGAGTCA 
GGGTATTAGCAGCTGGTTAGCCTGGTATCAGCAGAAACCAGGGAAAGCCCCTAAGCTCCTGATCTATGCTGCATCCAGTT 
TGCAAAGTGGGGTCCCATCAAGGTTCAGCGGCAGTGGATCTGGGACAGATTTCACTCTCACTATCAGCAGCCTGCAGCCT 
GAAGATTTTGCAACTTACTATTGTCAACAGGCTAACAGTTTCCCTCCCACAGTGTTACCAACCCGAACATAAACCCCCAG 
GGAAGCAGATGTGTGAAGCTGGGCTGCCCCAGCTGGTCCTCCTGATGCGTCCATTGGCTGAGAGTGTTGCTCAGATGCAG 
CCACACTCTGATGGTGTTGGTAGAGGGGTACGTGAAATCGCCTCTGCACCCTAATTGTTTTCTCTTTCTCAGCCCCAACT 
GCACAGACATAGCAATGCATCTCCTGATTTGATAAATACAGAGATCATGACACTTGAGGAGTCTAGTTTATGGCTTCAGC 
TTGAA 

Sequenz ID: 82 {AK054816) 

GCATTTGTGCCTGAAGCIiSCCGGGTCTGCTACGGCACCGCGGGGCTGCAGAAACCCGGGGGCCAAGGGCGGGCTGCTTGC 
CGCTATGGCTGGCAGTCAGGACATATTCGATGCCATCGTGATGGCGGATGAGAGGTTTCATGGGGAAGGGTATCGGGAAG 
TATGAAGAAGGCAGTAGTTTGGGTGTGATGGAGGGAAGGGAGCATGGCACGCTGCATGGAGCCAAAATCGGGTCTGAG 
CGGGTGCTACCAAGGTTTTGCTTTTGCATGGAAATGTCTACTGCACAGTTGCACCACTGAGAAGGACAGCAGAAAGAT 
GGTCTTAGAATCATTGATTGGAATGATCCAGAAATTCCGTTATGATGACCCTACTTACGATAAACTCCATGAAGACT 
TAGACAAGATCAGAGGAAAATTTAAACAGTTTTGTTCGTTACTCAATGTTCAGCCAGACTTTAAAATTAGTGCAGAAGGT 
TCCGGACTTTCATTTTGAGGAGGATGGATGAACAGAGACCGAACGTCGAGGAACAGATGTGTGTGTGACGTGTTTAGAAA 
TGCGGTGAAGGGCCAGACGGTGGTGGGAAGGCAGTTGTTCATTGGGAGGGTGAGGGTTCCGGTTCGGCCGTGGGAGGGCT 
TCCTTCCCTGGGGTTTTCTGCCTGTGTCACCTTGGTGCCCGTCTTGGGGCCTCTCCACAGATGGCCTTTGTTGGGGTGAA 
GCCGTCCCTGGCAGAGCCGTCGTGCATTGACTTGACAGCCTCTCCGGCAGCACAGGCCTAGCTGGTTCTGGGTTGGAGTT 
GGCTCTGGATAGGGTTAGTCACCAGGCCTGGACTGAAGGCAGTTATTTTTATTATTATTATTATTTGCAATGAGAGAGAT 
GGTTGGCCCCGAATGAGGCTCATGGGAGGTTTGGACGGGTGCTGTGCCGCATGTCGAGGCCGATTGTGTGCCAGGCGGTG 
CGGGACGTGCCTCCCGTGTGTTATTTAATCCCTTCAGGAGCCCACAAGATGGGTGTTATTCTCATTTTACAGAGGAGGGA 
GGGGAGACGCGAAGGGATTGCCTGGTCTAAGGGCACCCAGCAGCAGAGCTAGGACTTCCGCCCTAAGGCTGTGCCTCACT 
GCCACCAGGCACAGCCGCCTCCGGAATGCACAGGCGAGTCCCTGCCCTCCCTCCCAGGCCGCACAGGTCCTGCCAAGCCT 
CACGGAGCACGGGGGAGTCTGTGGTGGCCAGTTTACCTGGGCATCTGGAGACGTTCTTCGCCGAGAGTCGTCGGGGTTTC 
CTGCTTCAACAGTGCTTGGACGGAACCCGGCGCTCGTTCCCCACCCCGGCCGGCCGCCCATAGCCAGCCCTCCGTCACCT 
CTTCACGGCACCCTCGGACTGCCCCAAGGCCCCCGCCGCCGCTCCAGCGCCGCGCAGCCACCGCGGCCGCCGCCGCCTCT 
CCTTAGTCGCCGCCATGACGACCGCGTCCACCTCGCAGGTGCGCCAGAACTACCACCAGGACTCAGAGGCCGCCATCAAC 
CGCCAGATCAACCTGGAGCTCTACGGCTCGTACGTTTACCTGTCCATGTCTTACTACTTTGACCGCGATGATGTGGCTTT 
GAAGAACTTTGCCAAATACTTTCTTCACCAATCTCATGAGGAGAGGGAACATGCTGAGAAACTGATGAAGCTGCAGAACC 
AACGAGGTGGCCGAATCTTCCTTCAGGATATCAAGAAACCAGACTGTGATGACTGGGAGAGCGGGCTGAATGCAATGGAG 
TGTGCATTACATTTGGAAAAAAATGTGAATCAGTCACTACTGGAACTGCACAAACTGGCCACTGACAAAAATGACCCCCA 
TTTGTGTGACTTCATTGAGACACATTACCTGAATGAGCAGGTGAAAGCCATCAAAGAATTGGGTGACCACGTGACCAACT 
TGCGCAAGATGGGAGCGCCCGAATCTGGCTTGGCGGAATATCTCTTTGACAAGCACACCCTGGGAGACAGTGATAATGAA 
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AGCTAAGCCTCGGGCTAATTTCCCCATAGCCGTGGGGTGACTTCCCTGGTCACCAAGGCAGTGCATGCATGTTGGGGTTT 

CCTTTACCTTTTCTATAAGTTGTACCAAAPLCATCCACTTAAGTTCTTTGATTTGTACCATTGCTTCAAATAAZiLGAAATTT 
GGTACCC 

Sequens ID: 83 (BC012758) 

GGCACGAGGCGTCCTGTTGCTGGTCTCCGTCCGGTCGCCGGCCGTCTAGGTCTCCGGCCCTCCCCAGCCGCTCCTGCGCC 
CTTGCCGGCCCCGCCGCCCGCAGCCCTGGCGCTCCCTGCGGGCCCCGCCGAGGCCGCCTGCGGCCTGTGCCAGCGCGCGC 

CCCGGGAACCGGTGCGCGCGGACTGCGGGCAGCGCTTCTGTCGGGCGTGCGTGGTGCGCTTCTGGGCCGAGGAGGACGGG 
CCCTTCCCGTGCCCCGAGTGCGCCGACGACTGGTGGCAGCGCGCCGTGGAGCCCGGCAGGCCCCCGCTCAGCCGCCGCCT 
TCTGGCGCTCGAGGAGGCGGCCGCGGCGCCCGCGCGCGACGGCCCGGCCAGCGAGGCCGCGCTGCAGCTGCTGTGCCGCG 
CCGACGCCGGCCCGCTCTGCGCCGCCTGCCGTATGGCTGCGGGCCCCGAGCCGCCCGAGTGGGAACCGCGCTGGAGGAAG 
GCGCTGGGCGGC2U^GGAGAACAAGGGGTCTGTGGAAATCATGAGAAAGGACTTGAATGACGCCCGGGACCTGCATGGCCA 
GGCAGAGTCAGCAGCTGCAGTGTGGAAGGGACACGTGATGGACCGTAGGAAGAAGGCACTGACCGACTACAAGAAGCTGC 
GGGCCTTCTTTGTGGAGGAGGAGGAGCATTTCCTGCAGGAGGCTGAGAAGGAGGAGGGGCTCCCTGAGGACGAGCTGGCT 
GACCCCACTGAGCGGTTCAGGTCACTGCTGCAGGCGGTGTGGGAGCTGGAGAAGAAGCATCGCAACCTGGGCCTCAGCAT 
GCTGCTGCAGTGATGGCGCCAACCCGTGGCAGTCCCAGAGCTGGAGGCAGGAGGATGGATCCTCATCTCCATGGGAAGTG 
TCAGCGTGTGGCTGCCAGGGAAGCGTGGCAGGCGCCTGGCCTTGGGTCCATCTACATAGTTGCGTGTTTCAACAATGTCC 
ATTTATCCTTCACCCTGAGGCGTGTTTTGGGGGCTGCAAACACCTCCCGGTAGAGGCTGGACCTGAGGACCCTTCCCACC 
TGTGCCCGTCCCTTCCTGAAGTCCTAGCCACAGCCCATCCTCCATGAGTCCCGGCAGCTCTGGGTCATGCCCTTCCCTGG 
^TACCCATCTGCCCCTCACCTCGTCATCCAGGGACCCAGACCCTGCACCTTCCATGTGGGCCCACAGATCCTTGGCAGGT 
CTGAGGTGCACCATTGAGTGTCGGATTTGGGGTTAGCATCCAGAAAGAAGAATGCGCATGACGCTCTGTGAAGGCTGG 
CTCAGGTCTTCAGGGAGAGAAA.GGAAGACTGGATTGCACCTTGATGCCTCCTGAGGAGGCGGCCCCCCTCTTGAGGTG 
GGCGTGGGCCCGGCCCAGCCTTATCCAAGTCGCTCTGTCCACCTCCCCCTTCCTGGCCCCCACCCCACTCCTGTGCCTCC 
CAGGAGCCCTCCCTGTGCTCCACCTGCCTCCGCAGAAGGAAGCCTCTTTCTCTGTTTCCCTGGGTGAGGGGGCTGGCAGG 
TGGCTAACGCCATTTAGCATCTCCAGGCCCTGCCATGGTGTCTCATCTTGCTGTTATCTCTAGCTCTTTCCCTCCTCCCA 
TTTCCTTTAGTAGTTGAATTTTGCAAAGCTTGTAGCAGTAGCTCAGTTGCCTGCAGCATCCTTGTGTGTAGATAAATTAG 
TCGACAGAAACTCAGCACTGGGGACAGGATTGCAAAGTCGGGGACATAGATGCAGACAGTTGTTGAGATTTGGGGATAGC 
CGGGCTTGTGAGCGGTGCCCATTTCCAGATGAAGCCTTTCAGCCCTTCTGAGTCCCCGGCCCTTGGTGCGATGTCTGTGA 
GTTTGACCTGCCCAGCGTGTGGGCTGGCTCAATGCTGAA.TAAAGTGGGTTTGTGTCAAAAAAAA?yU!A^ 

Sequenz ID: 84 (M97164) 

CGGCCGGCCGCCCATAGCCAGCCCTCCGTCACCTCTTCACCGCACCCTCGGACTGCCCCAAGGCCCCCGCCGCCGCTCCA 
GCGCCGCGCAGGCACCGCCGCCGCCGCCGCCCTCTCCTTAGTCGCCGCCATGACGACCGCGTCCACCTCGCAGGTGCGCC 
AGAACTACCACCAGGACTCAGAGGCCGCCATCAACCGCCAGATCAACCTGGAGCTCTACGCCTCCTACGTTTACCTGTCC 
ATGTCTTACTACTTTGACCGCGATGATGTGGCTTTGAAGAACTTTGCCAAATACTTTCTTCACCAATCTCATGAGGAGAG 
GGAACATGCTGAGAAACTGATGAAGCTGCAGAACCAACGAGGTGGCCGAATCTTCCTTCAGGATATCAAGAAACCAGACT 
GTGATGACTGGGAGAGCGGGCTGAATGCAATGGAGTGTGCATTACATTTGGAAAAAAATGTGAATCAGTCACTACTGGAA 
CTGCACAAACTGGCCACTGACAAAAATGACCCCCATTTGTGTGACTTCATTGAGACACATTACCTGAATGAGCAGGTGAA 
AGCCATCAAAGAATTGGq;rGACCACGTGACCAACTTGCGCAAGATGGGAGCGCCCGAATCTGGCTTGGCGGAATATCTCT 
TTGACAAGCACACCCTGGGAGACAGTGATAATGAA^GCTAAGCCTCGGGCTAATTTCCCCATAGCCGTGGGGTGACTTCC 
PGTCACCAAGGCAGTGCATGCATGTTGGGGTTTCCTTTACCTTTTCTATAAGTTGTACCAAAACATCCACTTAAGTTC 
GATTTGTACCATTCTTCAAATAAAGAAATTTGGTACCCAGGTGTTGTCTTTGAGGTCTTGGATGAATCAGAAATCTA 
CAGGCTATCTTCCAGATTCCTTAAGTGCCGTTGTTCAGTTGTAATCACACTAATCAAAAAGAAACGAGTATTTGTATT 
TATTAAACTCATTAGTTTGGGCAGTATACTAAGGTGTGGCTGTCTTGGATTCAGATAGAACTAAGGGTTCCCGACTCTGA 
ATCCAGAGTCTGAGTTAAATGTTTCCAATGGTTCAGTCTAGCTTTCACAGTTTTTATGAATAAAAGGCATTAAAGGCTG 

Sequenz ID: 85 (BC035379) 

CAGGCTCGAGGCGTCTGCCGCACCTCAGCCCACGACCTGCCCCGCTGGGAGGTGCGGGCCGCTGGCCAGGCCCTGACCGC 
AACCTGGCCCAGAGGCCCCAGCCCTCAGGCAAGGTTCTCCGGTGAAGCCACAGCCTGGCCACCTGTCTTGATCTCCCCAC 

CGAGAAGGCGCCGGCCCTCGCGCTGCAGCCCCACAGCATGCAGCCCCAGGAGAGCCACGTCGACTATAGTAGGTGGGAGG 
ACGGGAGCAGGGACGGAGTGAGCCTAGGGGCTGTGTCCAGCACAGAAGAGGCCTCACGCTGGCGCAGGATCTGCGAGAGG 
CTGTGGAGGGGCAAGCTGGGGATCGCCATGAAGGTGCTGGGGGGCGTGGGGCTCTTCTGGATCATCTTCATGGTGGGCTA 
CCTCACAGGCTACTATGTGCACAAGTGCAAATAAATGCTGCCCCGCATGCACGCGGGGGGCTGGCCGCAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA2\AAAAAAA 

Sequenz ID: 86 (BC034419) 

GGCGGCGGTATGCTGTCCTGCTTCAGGCTGCTCTCCAGGGACATCAGCCCTTCGCTGGGGTGTCTGCGCCCGGTGCGCTG 
CTGCTTGGCGCTCCCGCTGGGTTGGGCCGCGGGGCGCCCCTTGGACCCCAGGCAGATGGCGCCCCGCCGCCCCCTGGCCG 
CAGCCGCCTCGTCCCGGGACCCTACCGGGCCCGCCGCCGGCCCCTCTCGGGTGCGCCAGAACTTCCACCCCGACTCCGAG 
GCTGCCATCAACCGCCAGATCAACCTCGAGCTCTATGCGTCCTACGTGTACTTGTCCATGGCCTATTACTTCTCCCGGGA 
TGACGTGGCCTTGAACAACTTCTCCAGGTATTTCCTTCACCAGTCCCGGGAGGAGACCGAGCACGCGGAGAAGCTGATGA 
GGCTGCAGAACCAGCGAGGAGGCCGGATCCGCCTGCAGGACATCAAGAAGCCGGAACAGGACGACTGGGAAAGCGGGCTG 
CATGCCATGGAGTGTGCTCTACTCTTGGAAAAGAACGTGAACCAGTCGTTGCTGGAATTGCACGCTCTAGCCTCAGATAA 
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AGGTGACCCCCATTTGTGCGATTTCCTGGAAACCTACTACCTGAATGAGCAGGTGAAGTCTATCAAAGAACTAGGTGACC 
ACGTGCACAACTTAGTGAAGATGGGGGCCCCGGATGCTGGCCTGGCGGAGTACCTTTTTGACACACATACCCTTGGAAAT 
GAAAACAAGCAGAACTAAGCCACGAGCTGCCTTCCTCCCAGGGTAGTGGATCCAAAGACCAAAGTCAGCTGTCTCCTGCT 
TTCTTGCCCTTAAAATCACCTCCATCTTTATATTCTTCTGTTATACTATTCCTCCAATAAAGTGATTTGTAGAAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAA 

Sequenz ID: 87 (U65404) 

GGAAGAGGAGGCTTGAGGCCCAGGGTGGGCACCAGCCAGCCATGGCCACAGCCGAGACCGCCTTGCCCTCCATCAGCACA 
CTGACCGCCCTGGGCCCCTTCCCGGACACACAGGATGACTTCCTGAAGTGGTGGCGCTCCGAAGAGGCGCAGGACATGGG 
CCCGGGTCCTCCTGACCCCACGGAGCCGCCCCTCCACGTGAAGTCTGAGGACCAGCCCGGGGAGGAAGAGGACGATGAGA 
GGGGCGCGGACGCCACCTGGGACCTGGATCTCCTCCTCACCAACTTCTCGGGCCCGGAGCCCGGTGGCGCGCGCCAGACC 
TGCGCTCTGGCGCCCAGGGAGGCCTCCGGGGCGCAATATCCGCCGCCGCCCGAGACTCTGGGCGCATATGCTGGCGGCCC 
GGGGCTGGTGGCTGGGGTTTTGGGTTCGGAGGATCACTCGGGTTGGGTGCGCCCTGCCCTGCGAGCCCGGGCTCCCGACG 
CCTTCGTGGGCCCAGCCCTGGCTCCAGCCCCGGCCCCCGAGCCCAAGGGGCTGGCGCTGCAACCGGTGTACCCGGGGGCC 
GGCGCCGGCTCCTCGGGTGGCTACTTCCCGGGGACCGGGCTTTCAGTGCCTGCGGAGTCGGGCGCCCCCTACGGGCTACT 
GTCCGGGTACCCCGCGATGTACCCGGCGCCTCAGTAGCAAGGGCACTTCCAGCTCTTCCGCGGGCTCCAGGGACCCGCGG 
CCGGTCCCGCCACGTCCCCCTCCTTCCTGAGTTGTTTGGGACCCGGGACGGTGGGCACTGGACTCGGGGGGACTGCAGAG 
GATCCAGGTGTGATAGCCGAGACCGCGCCATCCAAGCGAGGCCGACGTTCGTGGGCGCGCAAGAGGCAGGCAGCGCACAC 
GTGCGCGCACCCGGGTTGCGGCAAGAGCTACACCAAGAGCTCCCACCTGAAGGCGCATCTGCGCACGCACACAGGGGAGA 
GCCATACGCCTGCACGTGGGAAGGCTGCGGCTGGAGATTCGCGCGCTCGGACGAGCTGACCCGCCACTACCGGAAACAC 
GGGGCAGCGCCCCTTCCGCTGCCAGCTCTGCCCACGTGCTTTTTCGCGCTCTGACCACCTGGCCTTGCACATGAAGCG 
ACCTTTGAGCCCTGCCCTGGCACTTGGACTCTCCTAGTGACTGGGGATGGGACAAGAAGCCTGTTTGGTGGTCTCTTC 
ACACGGACGCGCGTGACACAATGCTGGGTGGTTTTCCCACGAATGGACCCTCTCCTGGACTCGCGTTCCCAAAGATCCAC 
CCAAATATCAAAGACGGACCCATAGACAGCCCTGGGGGAGCCTCTTACGGAAAATCCGACAAGCCTTGAGCCACAGGGGA 
GCCACACAGAGATGTCCAAACTGTCGTGCAAACCCAGTGAGACAGACCGCCAAATAAACGGACTCAGTGGACACTCAGAC 
CAGCTCCCAGATGGCCCTGGACAGCAGGAGAGGGTGTGGGATGAGGCTTCCCAGAGACCCTGGGTCTAGAAAGCGGCTCC 
TGAAGGTCCCTTATTGTGGCTGATATTAACTGTCAATGGTTATGGGTCCTATAAAAATGCCCCTCCCAGATAAAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAA 
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AGGGAATTCTCTGGGGCTTTGGGGAATTTAGTGCGTGGGTGAGCCAAGAAAATACTAATTAATAATAGTAAGTTGTTAGT 
GTTGGTTAAGTTGTTGCTTGGAAGTGAGAAGTTGCTTAGAAACTTTCCAAAGTGCTTAGAACTTTAAGTGCAAACAGACA 
AACTAACAAACAAAAATTGTTTTGCTTTGCTACAAGGTGGGGAAGACTGAAGAAGTGTTAACTGAAAACAGGTGACACAG 
AGTCACCAGTTTTCCGAGAACCAAAGGGAGGGGTGTGTGATGCCATCTCACAGGCAGGGGAAATGTCTTTACCAGCTTCC 
TCCTGGTGGCCAAGACAGCCTGTTTCAGAGGGTTGTTTTGTTTGGGGTGTGGGTGTTATCAAGTGAATTAGTCACTTGAA 
AGATGGGCGTCAGACTTGCATACGCAGCAGATCAGCATCCTTCGGTGCCCCTTAGCAACTTAGGTGGTTGATTTGAAACT 
GTGAAGGTGTGATTTTTTCAGGAGCTGGAAGTCTTAGAAAAGCCTTGTAAATGCCTATATTGTGGGCTTTTAACGTATTT 
AAGGGAGCACTTAAGACGAGATTAGATGGGCTCTTCTGGATTTGTTCCTCATTTGTCACAGGTGTCTTGTGATTGAAAAT 
CATGAGCGAAGTGAAATOJGCATTGAATTTCAAGGGAATTTAGTATGTAAATCGTGCCTTAGAAACACATCTGTTGTCTTT 
TCTGTGTTTGGTCGATATTAATAATGGCAAAATTTTTGCCTATCTAGTATGTTCAAATTGTAGTCTTTGTAACAACCAAA 
CGTTTTGTGGTCACTGTAAAATTAATATTTGGTAGACAGAATCCATGTACCTTTGCTAAGGTTAGAATGAATAATTT 
GTATTTTTAATTTGAATGTTTGTGCTTTTTAAATGAGCCAAGACTAGAGGGGAAACTATCACCTAAAATCAGTTTGG 
CAAGAGCTAAAAAGGGAAGGGGATGGGGATTGTGGGGAGAGAGTGGGCGAGGTGCCTTTACTACATGTGTGATCTG 
AAAACCCTGCTTGGTTCTGAGCTGCGTCTATTGAATTGGTAAAGTAATACCAATGGCTTTTTATCATTTCCTTCTTCCCT 
TTAAGTTTCACTTGAAATTTTAAAAATCATGGTTATTTTTATCGTTGGGATCTTTCTGTCTTCTGGGTTCCATTTTTTAA 
ATGTTTAAAAATATGTTGACATGGTAGTTCAGTTCTTAACCAATGACTTGGGGATGATGCAAACAATTACTGTCGTTGGG 
ATTTAGAGTGTATTAGTCACGCATGTATGGGGAAGTAGTCTCGGGTATGCTGTTGTGAAATTGAAACTGTAAAAGTAGAT 
GGTTGAAAGTACTGGTATGTTGCTCTGTATGGTAAGAACTAATTCTGTTACGTCATGTACATAATTACTAATCACTTTTC 
TTCCCCTTTACAGCACAAATAAAGTTTGAGTTCTAAACTCATTAGAATTGTTGTATTGCTATGTTACATTTCTCGACCCC 
TATCACATTGCCTTCATAACGACTTTGGATGTATCTTCATATTGTAGATTTAGGTCTAGATTTGCTAGCTCCAAGTAATT 
AAGGCCATGTAGGAGAGCATGGTAACGACAGATAGAACTGGTATTATCCCAAGTGGTCTGCAGACTGCTGAGTGGGGATG 
GGATCTGCTCTCTGTTGAGAGTTGGTAATCATTGGTTTGAAATGTGATGAAACCACTCAAGCCAATGAAGGTGGGTGTGT 
AGGTGGGGAGTACTTTGCCATAATATTTTAAAACATTACCTGGTTAGAGTTCTAAGTGGTACTTATTTTTGTTTGGTTAG 
GGGAAAGCCTGAATAAAAACAGAAATGGACACATAATATGCATATTCCATAGTCTTTGGGAGGCTGGAATGTGCCTGGGA 
TTTGGGTCTAAGTGTATGCGTAATTCTTACCTCACTAAAGAATTTGCCTTGTTTTTTTCCTTTTGGTGAGTGACTAAAAC 
GTCTGGGCTTCCCTGTGTGCGTGCTACAGTAAGCAAGCAGAGGCTGTGCAAAGGTGTGAGCAGGATCACGTGGAATCTGG 
AGGATACATCTTGGCTTGCAAACTGCCTCTGTCTCCTGGGTGGGACTGTTCTGTCCTTGCACTGCTGTTCTGTGTTACCT 
CTTGGGGTGTAAGGTTTTGCTTACAGGAGACAAACTTTGGGCGTAGAATGGAAGCCACTGCCAGCCTCTGTGCTGAGAAG 
GAAGGTGCTTGTTTCAAAGGGAGCAGCAAGGGAGGCTTGTTCTACTCACCTGGGCCTGTTTGCCTGAGAAGGGGAGATAA 
GGGCTGAACTGGGACTAGCCAGGGGGACCAACACAAATGGTGGGGGATCATGACCTGAAGGATTCTTTCCTTCCCATGAG 
CTGCAGGGCTGGTTGCCGTCCTTGCAACTGTGTCTTATTTGCCTGTGCCGTTATATCTTGGTGACCCCTCCACGTGTACA 
CTACTGACAAACGGGTGGAGTGCTGGGGAGAAGTCACTGTGCCGCCCACCTAGTAAACCTTCTGTCTGTGCTCATGGCAT 
CTCCAAGATGGGGCACTGCTGTGTGCAGAATCCAGGGTCCTCTTTCTGCTTGCAACTCCTTTCCCTGGATGCCCCAGAAA 
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CAATCCAGGCGTCCTTTCCTATCTTACCCCTTTGCTTTGCTTTTTACCCCAGCACCTCTATAACCGCCTTCTCTTCTTTT 
CAGAACTCCTTGTTTCTCATCCTGTTTTTTATGATTACAAAACTCTTGCTTCCACCCTGGAAGATAACTGCTATAGATGC 
CTGTATGTAAATGGTGGTGTCTGCAGCAACTGGCATGCTGAAGAAGAATTGATTCACGGGGTATAAATGTTGGGGATTGG 
AAGTGGGGATGAAATGGCACTTGTTGATACAGGAGCAGAGAGGTGAGGCCGACTGCTGAAGACAGCTCGCCACCGTCCTT 
GCGTCCACTCCAATCCAGGGGCTGGGGCCACATTCTTTGCCTTCATTTATCCTCAGATCAGGTGAGATCGACAGGAGGTG 
TTGATGGCAGTGCGAGCAATTATTGCTAATCCGTTTGCATCCTTATGCATAGATCTGAATTCAGACTTTGTGAATTTCCA 
GAGGTGTGGGTAATATAATAGAATTCAGTGAGTGGGCATGGCTGATCTTGTGCAAATTAAAAGTTATGGGGGATAAGAAT 
AGCAP^GTTGAACTTCTTTTAAAAAGGAAAGTACCCTGAGAGCCAGTATTGGTTGAGGCTCTTCAGTATGCCCAGGTTG 
GCAGCACTGAGA?\CCGCAGGAACGGCCTGTTGTTACAAAAAGGAGATTGACTCAGCTGCCCTTGGTGCATCTGACTGACT 
ATGACTGCTGAGAGATTCCAAGGACCCTTAA.TGCCAGGGCTAACCTCTCCATGTGCAGTGAGACCTCTGGAGGAAGTGTC 
ATCCTCTGGCTTTGTGTGGTACTCATTATGGTGCAGTGCGGGCATGAAATGAAGACACCCAA?i.TAGGCTTACAGATACGA 
TATGTTTTAAATGTTCGTATTTAACAAAAACATACTGACACTGTTTGGAAATGGCAACAGGAAGATAGCAAAATGAATAC 
TAACATTACGAAAAGATGAACAGGTACATGTTCCAAGGCAGGTGGCTGTGAACTTCCTCTGAGTGAAGGCATCCCCTCCA 
GCACCTTTCAGCetGCTAGTTAGGACGACCCGCCGCCACCCTCCAGGACCTCCAGCCCTGCACTGCCTTTCCTCTCTTTT 
AAATAATTCTTCATTGAGTTCTAATATGTAAAAAAAAAAAGTTTACTGTA2U!^GTTTGCAA^TA^ 

AGTCCTCAGTAATCTTACCAGTAACAATTGTTATGGGCACATTTGCTTTTGGAAGATTTCTTTTGTATGCATGGGATAAG 
TACATTTTTAAACAAAAATGGGATTATGCCATAAA.TTCTATTTTGTGACTTTAATATATAGTGAACACCTTTTTTAATGA 
TGACAGGATGTTCCCTTGCATGGCTGTATCAATTTAAACAATCTTGTTTCAATGGGGATACAGGGTATTTTCTAGTTTTT 
TTTTCGTCTTAGAAAATAATACTTGCGATGACTTTCCTTGTAGCTCAGACTTTTTCACGTCTGTTGTTATCTCTTTGGGA 
TGCTGAATACATACATTTCGAGAAGGAAATGACTGTTAAACTCTTAAGACTTCAGGTTCATATTGCTAAACTGCCCAGC 
GGAGGGATTTTTTCAATTAGTGTTCTCACTGGTGAGGCAAACCTGATGCCTTCCCCTCTTCCTCAGAACCGGCTTTAT 
^CATTGAAAACCTTTGCTCCTCCGACGGATGGAGTCTGCTTTCCCTGTGGATGTGAGCATTGCTTTGTCTGCTGGTGAC 
TGAACATCTCTACCATGTGTCAATTGGCCATTTGTGGTGTGTGTGTGTGTGGGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATGA 
TTTTCTAATTCCTAGTCATTTTTCTATTGATTGTTTTGCA^iAAGCCATTTACATCTTAAGGATATTGATAATCTTTTGTT 
ATATTTGATGCAAATATTTTTTTCCAGTTTATAGGTTGCCTTTTAATTTTGTGTTTCAGGTAGATAAAAGTTAAACGATT 
TTCTTAGGTTAGTTTATCACTGTGGTTTCTGAACTTGTTATGTGTAGATCTTTTGCACCCCAAGAGTACATAAATATTAA 
TCCATACTTTCTTATGGAACTTGTATGGTTTCGTTTTTTACATTTAAACCTTCTTCCCCGTGGTGTGTGTTGTGGAATCT 
GTGTTTGTGTGAGGAGGGGCATGGTGCTCTCAGAACCCACCTCCTGTGGCCAGAGAGCCCTGTCCTGTGAGGGTGGTTAT 
CACAGTGGCAGGGTTCAATTCAGAAGACCTTGAGGGCAGGCTGATGTTTCCTGAATGGGCCCCTGGTTGTTGCTTGTCCC 
TGACTCTCCATTTCCCCATCTGAGTGGATTTGGACCTAATAGGGCACTGGAGCTGGTTCGAATCCTGACTGGACTAGTTG 
GCAACTTTATGTCTGGGAGCAA.GTTACTTAACCTCCCCAAGCCTGTGTGTGTGAAATGCGGGTAAATGAA.TGTAGATGTT 
TGGCAGCAGCTACTCCTTGTTGAGCTCTCACAGTGAACTCTCCTGCCTCTGCCCTCCTTCCCCGCCTCCCCTGGTGCCTA 
GCGTCAGGTCTAGCCACTTCCTCCTGGGCCCCTCTCCCTTTTCTGTGGCTGGCTGCCTGCCCGCCTGGCGCTGGACCTTT 
CATGTAACGGGAATCAGCATGTATATTCTGGTCTGGTCTGTTTCTACACTTAATTTTGTTTCCAGTAGTATTTCCCTGTA 
CCGGCAGAGTTCACAAACACATTTGAAGAGGCTTTTTCTCAGGATTCTTAACCTTCCCAAAGGAAGTCCCATGGATGGGT 
TTCTAGAAGTCTATAAATGCTCTGAAATTGTATTTTTCTGTGGAAAGCATAACTTTCATCTGCTTGTTCGTGCTCAAAAA 
AGATGATGAATGAATGATTGCATGATTTTATGCCATTGTGCTTATACTAAAGGATATGTAGCCGATCTCTTGAGCTGTTA 
AACTGTTTTGACTACTTTAAATCGTGCAGCTGTGAGCATCTCTGTAAA.TTTAGTGTACACATGTATCCCCTGGAGTGGCA 
TTGCCTCGGCAGTGAGCJ^CTTATGGTTTTATAACTCTCTTCACAGACTCAAATGACTCCAGAAAGCTACACTTCCTGTTG 
TGAGTATATGATATCCATTTCCCTACATAGCCACTAACATCAGGTTTTTACAATTTTATTTATTTCTTGCTACTTTAAGA 
TTTTTGTGGTGAAATACATATAATAGAAGTTGACTATCTGAATCATTTTTAAGTATACATTCAGTAGTGTTAAGTATG 
CCATTGTTGTACAAGCAATCTCCAGAACTTTTTCATCTTGCAAAA.CAAACTCTGTACCCATTAAATAACATTAAACA 
CCATTCCCTCCAGCCTCAGCAACCCCATTCTACTTTCTGTTTCTGTGAGTTTGACTATTCCAAGCACTTCATATCAGT 
TAAATCATGAAGTATTTGTCTGTCTGTGACTGGCTTATTTCTCTGAGCACAGTGTCCTCGAGATGCGTCTATGTTGTAGC 
ATATGTCAGAATTTCCTTCCTTTTTAAAAGATCCAAATAATATTCTTATTTTATATCTTTTTTTTATCCATTCATCCATT 
AGTGGACACTTGGGTTGCTTTTGGCTATTGTAAATAATGGTGCTATGTACAAATATCTATATTATTGTATTTACAAGTAT 
AATGCTGTAATGTACACACATCTTTTTGAGATCCTACCTTCAGTTCTTTTGAGTATATAGCCAGAAGTGGTATTACTAAA 
TCTTACGATATTTCTATTTTTAATTTATTGAGGAACCACTGTAGTTTTTCATAGCAACTGCACGATTTTACGTTCTCACC 
AAGAGTGCACAAGGGTTCCGAGGTTGCCACATCCTCCCCAACACTTGTTATTTTCTGCTTTTTTTAGATTGCAGCCATCA 
TAGTGGGTGTGAGGTGACATTTCATTGTGGTTTTGATTTGCATTTCCCTAATGAGGAGTGATGCTGAGCATCTTTTCATA 
TGCTTACTGGTCATTTGTATGTTGTCTTTGGAAAAATGTCTATTCAAGTCCTTTGACTATTTTAAAAA.TTGGGTTATTAG 
AGTTATGGTTGTTGTTGACTTGTAGGAGTTTCTTTCTATATTGTGGATATTAATCCCCTATCAGATATATGATTTGCAAA 
TATCTTCTCTTATTCCATAAGGTTACTTTTTCACTTTGTTGATTGTGTTCTTTGATGTATAGAAGTTTTTAGTTTTGAAA 
TAGTCTAATTTATCTGTTTTTACTTTTGTGGTCTGTGCTTTTGGTGTCATATCCAAGAAATCCTTGCCAAATCCAACGTT 
ATAAGGTACTTTTAAGGTATTTTAGTTGTCTTAGTCTATATTTCTGTACTCACCTTTCTTTATCCACTCATCAGTTGATG 
GGCATGTAGGTTGGTTCCATATCTTTGCAATTCTGAA.TTGTGCTGTGATCAGGTGTCTTTTTAGTATAATGATTTACTCT 
CCTTTGCGTAGATACCCAGTAGTGGGATTGCTGGATCGAP^TGGTTTTTATAATTTTCTATTTTACCACAGTTTCTCTCTG 
CATTTTTCCTCTTTGACCACTAACCATGTGAAATTCTCATATTGACCTTTATAATGATCATGAACTCTTAGTATCATTGG 
GAAGGCCACATTTGCCACTTATGATTGTAAACCTTATCCTCCATTTTTCCTGTTATTGTTGGTGCAAAAAGCACCTATTA 
TACCAGGACTTTAAAAA.TCAGTCTGATAAGTCTTTGATAAGTCTAATAATAATAACTGATAAGTCCATTGAATTTGCTTC 
TGATTACTTTTTCTTTAGTAGCTAAACATGTATGTACTCCTATGATTACAATGAACACTCCTCTCCATTTAAATTAATTA 
TTTACATTGATGAAATAGCAAAATGTTAATGACTAAATACTGTCTTGGTTTTTTCGTTCCAGGTCAGTCAATATTAACTT 
CTTATAATTTTCTTTTTTTTCTTTATGTGTGTGTGTGTGTGTATTTTTTTTTTTTTAATTTCAATGGCTTTTGGGGTACA 
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AATGGCTTTTGGTCATATAGATGAATTCTACAGTAGTGAAGTCTGAGATTTTACTGCACCGGTCACCTGAGTAGTGTACA 
TTGTACCCAATATGTGGTTTTTTATACCTTGCCCCCCTCTTACCCTCCCCACTTTGAGTCTCTAGTGTCCATTATGTCAC 
TCTGTATACCTTTTTGTACCCATAAGTTAGCTCTCACTTATAAGTGAGAACAGACAGTATTTGGTTTTCCATTCCTGAGT 
TGCTTCACTTAGAATAATATCCTCCAGCTCCATCCAAAATTGCTGCAAAAAAAAAAAAAACCACAAACATTATTTTGTT 
TTTTTTATTGCTAAGTCATATTCCATGGTGTAGAGATACCAGATTTTATTTATCCACTCACTGGTTGATGGGTTGGTTCC 
ACATGTTTGCAATTGTGACTTGTACTGCCATCAAGTGTCTTTCTGGTATAATGACTTCTTTTCGTTTGGGTAGATACCCA 
GGAGTGGGATTGCTAGAl'CAAATGGTTCTTAACATTTTCTCTCTGGATCTATTTCTGGAAATTTTAGGCTCCAGTTTTTG 
TTGTTGTTGTTAATAAAATGCAATGGAATGTAATGATCATCACTTTTCATTATGCTTTAAAATCTGGTAAATGGAGGCTA 
GAACACTCCTGTAAGGCAAGAATATTCTCTCTGTTGGAACTCAAATACACAGAACTGGGTAAATCTCAATCTTAATCTTT 
GATTCAGGACACAACATGGGTCTCTTTTACTTGCTTTCTTTAATTGTTTTTTAATAATGTGGTAAGCATTTCTGAATCTC 
CTATCCAATACAA?U\ACTAGGACAATACAGACAGTAACTCCTATGGTTACAATGAACACTCCTCTCCACTTAAATTAATT 
ATTTACACTGATGAAATTGAAATAGCAAAATTTTAATGACTAAATACTGTCTTTGATTTTTTGTTCCAGGTCTGTCAATA 
TTAACTTCTTATAATTTTCTTTTTTTTTCTTTATGTGTGTGTGTGTGTGTATATATATATATATTTAATTTCAATGGCTT 
TTGGGGTACAAATGGCTTTTGGTCATATATATGAGTTCTACAGTAGTGAAGTCTGAGATTTTACTACACCTTCCACTTAT 
GTGGTCCCACACCACCCGCCTCCCCTGCCGCCTCCTGCCACCCCCTAGGCCAAGGTAATAATCATCCTGAATCCTGGGTT 
TATCTCTCACTTGCTTTCTTTTCATATAATTTTGCAAAAGAATCTGATCTAAATGTGTTTTTCAGAGTATATATTTATAT 
TTTAGCTGTTCTTAGAGAAAATTTATTATTTTGCATGTAATCTTATGGAACATTCTCATTTAATACCATGGTAAGATTCA 
GCCCTTGCCCAGGGGATAGTTCATTTAGTTTGTTTACTGGATAGAGCTCATCATGTGACTATACCTCAGTTAGTTTATCA 
GTTCTCCCATCCATGGTGACTAGGTTGCCTCTCAGCCTCTCAACAACACTGTTTCTCAGTGTCGTTGTAGAAGTGATATG 
GGTGTTTTCTCCTTACACAGAGTTGAAAGGTGACGACAACAACGTTGGCACTACCAATCCCCCACCCTCCAGAGGGGT 
CAGTGTTACCAGTTTGCTGTGTTTCCTGCTACACCTCGCCTTATTCACTTCCATTTGTATCTGAAAAACGTGTTGCA 
GTTTCTTTTCTATAGAAGTGGTAAAATGCTATTGTGTCCTGTACATTATTGATTACTTTTTTTCATTTAACAGTAGGG 
AGATGCCTGGGAGTACACAGAGAACTGCCCTCATTGTTTTCAACTTCTGCACTGTATGTCTGTGAGTTTAGCCATTCTGC 
TGTTAATGGAAATTTACAGTATTCTAATCTTTTGATATTACAAACAGTTCTGTGCGATCATCGTCATACACAACCCCTTG 
TGCACAATGCATGAGTGTTTCTCAGGGTAGGTACCAAGAAGTGAAATTCCTGGGTCATAGGGCGTGAGTCCGACATTTTT 
CTCCATTCXGCCCTGTTGCCCTCCAGAGTGGGTGTCCAGCTTTGCATACCTAAGTATGAGAGTATCTGTTGTTCATATCC 
TCTACGACGGTCCATATATGAAACTTAAGTTTCTGCTAGTTGCCATCTTTGATCTATCATGTATGCAGTGACCTACTAAG 
ACTGTAATTGGTACAGTAGATTCTTGTCATCTGTGTGTGAATTTAGCATTCATGGGCTTAATGCTGACAAGGCCCCCAGG 
GTCCAAGACATATAATCATGTATAATTTTGTCAAGGTATAATTTTTTAAATTGCTTTTGTCATGTGTCTGCTGGTGATGC 
CCAACCCAGTGCTCTGCACCCAGGTCACACTGTGGCTTTGTCCTCTGCTTATGCCTGCATTGCAGCAACTGTCCTGAAGA 
GACCAAAATTATGCAGATTTAGGTAAGTCCATGGCTAATGTTATTATATTATGTGCTATTGTAATGGATGGGGCTGTGGA 
GTGTATGAATTTATAAATCACTGGTCTTGTAATTAAAATTCAAACACTATAGAAAAAGGCCATGTAGAAGATAAAAGTTG 
CTCTATAATCCCGGACCCCTAAGATAACTACTAATGACAACTTCATTTATATTCCTTCAGACATTTTCTGGCTGTGGATG 
TACTAAAATGTATCCTATTATTCTCTGCCGTAAAATGGAATCATACAAGGTGTACTGTTATTTTTATGGCTCTATAACAT 
GTCATATTGTACGTGTTGGTATGGTCATTTTAACCATTTTTCTAGTGATGGCTTTGAGGTTATTTGCAGTTTCCTAGCCA 
TCTCAAAGTGTGCTGCGGGGATCTCTTTTGCATCCCTCTGGGTGCAGAGCTGAGGCACCCAGAGGCAGTGTCCAGAGGAG 
GCAGCATCTGTAGGTGTCTTCACCTGCTGTGGCTCTTGGCACATCTGGTTGGTGACACTGTTTTGTGAGATGGGTTGAAA 
GCACGTGCTGCCAAAATAGAATAATGTTGGTCCTCTCCTCATGTGCCGTGGAACTGGGGTAAAACTGCGTAGTGGCTGCA 
GCTGCCTGTCCATACCGGAATGGAGTATAACACGGTGCCTGGCTTAGCACAAAACAGTAGTGGGTCCTGCAGGCCCCAGA 
TCTAATTCCTGGTATTCTTTCCCCTACACAGATTAAATAAACCAAAAACAAACTATTCTAGGAAAGCGTCTGTGACATT 
AAAAAGTGGTATTTAATGATCTTTTATTCACTTGTCTGTTTAGTTTGTTGAAATCTTAAGTGGCATCCTGGTCTQGG 
GAGTGCTGTCTGCGCCTGCCCTCCGCTGGGCACAGCGTGGCTGCTTCAGGGGCTAAGCACACACTTTCTGTCTTCTA 
GGGCCGCCACATGCCAGGAGCTCAGGTGTGAGCCCGGCTCTGGCTCTTACCTCATAGGGTCACTCATAGGGGCACAGG 
GAGCAGAACATTGTACACAGCGAGGCACCACCCGGCTTGGCATCTGCCTCGGTGGACTTACTACCTCTAGAAGGAAATAC 
CTGAGTTCCTCTGGCCTCAGCTCCTAGAGTGACTGGTGTGCTGTCCCTGTTACTCTTCTGTCAAGGTGACAACTGTGTGA 
CCCATCATCTGTGTGTCAAAGCAAGGCCCTGGCTGGGCCTCTGCTCCTGTGCTGACCCCAAAGGCAAATGCTTTGCTAGT 
TTCCTTCCAGTTAATTTCACCTATGAATAGATGTGTGAAAACTGTTCAAAGCCATACCTGCACATGTTTGAACTTCAAAC 
CCTGTGGGTGATTCAGTGGCATCTTTCTCTAACCCCCAGCCTCCCTTCCCACAGAGGCCACCGTCATGGCCAGTTGCTGC 
AGTTTCTTTCCAGAGAACCTGTGTATGTGTAAAGCTGTACAGGCGTGGGTACACCACACAGCCTGTCTTGCACTGTGGAC 
TGTTGAGTTACTAGTACATCTAGGTAAGCACCGCATATCTGTATTCATGTCTGCCTTGGTCTTTTCAACATCTGTGTGGT 
AGCCGTGTTTGAATTACCCATTCCCTTTTTGGGGAACCATTAAGTTGTTTCAGCAATTTTTACTGTAGATAAGGCTATAC 
CGCATATCTGTGTACATGGGTTTTTATGTACATGGGCAAGTATATCTGTGAGAGAAAAGTTTCCTCAGGAGGAATTCTGG 
GCACAGCATGTGTAAATTTCTAAATATGATGGACACCCCCAGCTTCCACCTCAAGGAGGTTGGTCCCATTGACATTTCCC 
CACACCTTCACCCAGGCTGTGCCCTTAAACTTGGTTATTTGTCAATGTGAGAAGTGGAAAATAGTATTTAATTGTAGTTT 
GGATTTGTATTTCTATTGGGTTGTATACTTACTGATTAATAATAAGAGCTCTTTACATATTAAGGAAATTAACCCTTTTC 
AAATACATTCCTATTTCTCACTAATCTTTAAGTTTTATTGTAATATTTTGCTCTTTAGTTTATATATATATGTATATATA 
TATATATGTATATATATATATATACATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA 
TATATATATATACATATATATATACATATATATATACTAATTTTCTTTTATGGTTCCTGGATTTTGTGAGTAGTTTGAAA 
AGGCTAATCCAGCTGAAGATTTTGTTGTTGTTGTTAAACCCCATGTTTTCTCCTAACTCTTTTTATTTTTATTTTGGAGG 
ACTCTATCTAGACTTAATTTTAGGATAACAAGTGACAGGGTTAGTTAGCCTGTTGTCCTTACACCATTTTCTGGCTAATA 
CAGCTATTAACTATTGATCTGTCTATTCACGTGCCAGTTCCTAATGGTTTTACATAGTGTAATCTGCACTTCAA?lATAGC 
GAAGGGAAGCCCTACCTCATTATTCTACTTTTCCAGAATTCTCCTGGCTATTCCAGGCTGCATGTTTACCTTAACCTTCC 

ctgtgatgtcttcatgccgttgtcttcttatgcaagaataaggtacgtctttccatccactcacgtctatttaatttgac 
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TTTGCATTACACAGAAAGCTGGTCTTGGTCTGTCTACCTCGGCATCTAGTTGTCCTCACTGCCCCCTAGCCGACCCCACC 
CCATCTGACTGACTACCCCATCACAGAGTACTTTTATTTACGTTTTGCTCTGCCTAATGGTTACTTGATACTGTCACGCC 
GACAGTGTCCAGTTCAGTGGTCTTTGCAGTTGAAATGCTCCCGTACACACTGTCTTGTTAAAAATGCCAGTAAGTTCATA 
CAAACCCAGCTTGCACCCAAGGTCACATTCAGAGAGCGTAGGGGTGGGATGGGTTGTTTTCCAAGCTTCTGCCACTGTGT 
GGCTAGCTCTTCCCACTGGGAAGTTCTGTGTACCCGGAATGTCGGAGTGGAGTCCTGTTCTAGTGTCCAGCACCTGACCC 
TGTGCCCAACCCCTCAACAGCCTATTCCTGCTGTCCACAGCCTGCTGGAACTTTTTACAAAATATGTTGCCATGCTGGAC 
CCTGGGCACTGGACATAAGCCCCCTGGCAGCCTTTTTCATGTCACCCAAAGGGGTAATTGTCCTACTGGTGGTCTGTAAG 
ATGAGTTAGGGTGACTTGCTAATAGACATTGTAAATCTTAATATTTATGTATGTATTTTATTATTACCGGTTTTCCATTT 
ATGATGGTAATATTGTTTCTTCTAAGAATATTTATTTTTCCTTCTAAATATTGAGATAAAATTCATGCTTTTGAAATGTT 
CTATTCAGTGGCTTTTAGTATATTTGCTATGTTGTGCAACCATCGACACTATCCATTTCTAGAACTTTTTCGTCATCCCA 
AACAGACGCTCTGTATTCATAAAAAAATAACTTCCTACCTGTCTCTCCCCCTAGTCTTTGGTAACGTTTGTTATACTGGT 
AAACTTTGTTGTGCTCTCTGTCTGTGTGAATTTGCCTATTCTAGGGGCCTCATATAAGTGTAATCATACAGTATTTGTCT 
TTTTGGGTCTGTCTGATTTCACTTAGCGGGTTTTCAGGGTTGATTCATGTTGCAGCATATAACAGTACTGCGTTCCTTTT 
TCTGGCTGAATAATATTCCACTGTATGGATAGACCCCATTTTGTTTATTCACACATCATTTGGACATTTGGATTATTTCT 
GGTTTTTGGCTATTATGAACAATGGTGCTATGAACAGTTGCGTACAAGTTTTTGTGTGAACATATGTTTTCAATTCTCTC 
ATTATATACCTAGGAGTAGAATTACTGGGTCATATGGTAACTGTATATTTTTGAGGAACTGCCAAACTATTTTCCCACGT 
CCATGCACCATTTCACATTCCCACCAGTAAGTAAGAGGGTTCCAATTTCTGCGCATTCTTGCCAACACTAGTTATTATCT 
GACTTTCTGGTTATAATCATTCTAATGAGTGTGAAGTAGCCTCTGGTGTCATTTGGATTTGCATTTCTCTGATGAGTGAT 
GCTATCAAGCACCTTTGCTGGTGCTGTTGGCCATATGTGTATGTTCCCTGGAGAAGTGTCTGTGCTGAGCCTTGGCCCAC 
TTAATTAGGCGTTTGTCTTTTTATTACTGAGTTGTAAGAGTTCTTTATATATTCTGGATTCTAGACCCTTATCAGAT 
TGGTTTGCAAATATTTTCTCCCATTCTGTGGGTTGTGTTTTCACTTTATCGATAATGTCCTTAGACATATAATAAAT 
GTATTTTAAAAGTGAGTTGATTTGGCTGTGCAAGGTGGCTCACGCTTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGACTGAGGTGG 
GTGGATCATATGAGGAGGCTAGGAGTTCGAGGTCAGCCTGGCCAGCATAGCGAAAACTTGTCTCTACTAAAAATACAAAA 
ATTAGTCAGGCATGGTGGTGCACGTCTGTAATACCAGCTTCTCAGGAGGCTGAGGCACGAGGATCACTTGAACCCAGGAG 
GAGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATCATGCCAGGGCAACAGAATGAGACTTTGTTTAAAAAAAAAAAAAA 
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AATGAGGGCAGCTGGACTACGCCGAGACAAGTGGGAGAGGCGCGGGACTCGCCCGTTCCGCGGAACGCCGGGAAGGGGTC 
ACCTCCTGATGAAGTTTCCGGTTCCGGTGTCAGCGGCGGTTGAATTGCCATGGCAATGCGGTGGGCGCGCGCTTGTCGTG 
TTGGTCTCTTGGGAGGTAGTGGGGCTAGGCCGGGCGGGTATCCGCCTCTCCCAGCTTAGGTGAGCGTCCCCGGGCGCCTC 
CGGAGCGCCGCGGCCGCATGCAGTTCGTCGTGGCGGGGAGCCGGAGCCTGACCGGGGTTCCAGCGCTCGGGGCGTAGCCT 
TGGCTCCTGGACTTTCCCTGGCTCCGCCGCCACGTGGGAGCTGAGGCTCTGGGGCTTCCGCCTCCGGCGCGCGATTATTT 
CTCTAGAACAGTTTTCATTTTTAAAATTTGTAAAGCGCTTTTGCCTGTGTGATTTCGTCTGGGTTTTTTTTTTTTTTTCT 

tcctttttgtagagacggaattggcggcgggggcggggggtcgatgtctcacttttttgcccaggctggtctcgaactcc 
tggcttcaagggatcctcctgcctcggcctcttaaagtgctgggattacaggcgtgagccaccgcccccggccgcctctg 
agtttccagcctcgttggccctccagccttttaacctgttgggcctaggatcaggaaaggtttgttgaatggggaactaa 
gaagtgaattcgttcgttcgacaaacgtttcctgagcagccgctgggtgctaggcgcagtgccagcgcggaatgtccagg 
gagacctggtgcccaaagcttggacccatcgtgagaaatgagaagcagatacaaagcagtgtgggagtgcagaggagaca 
aagcaagcctcatcaggqpcattgcttgctctgctctcccttgtacttaccagtgcttgacaatatacagttatttacta 
^^^tggttattgacttcctatccagcactcagttttattcactgctgtatcctcagtgcctaggacgatgcttggaacgt 
^^^■aagtgctcctattggcgggaagaataaatccggaagagcaggaccagtggacttgctacataatctgtagtcttgga 
^^^Pgcacagggttggtggtaccctcgagcacaccagacttgcagaaaaagcatactccagaggaagctgaggcatgcctg 
^^ffcgagagccagctgttccatgtgcaattttcctctgatagtttctggtcactgttgccacggtgataatgactgggcta 
tgtcattatctatccgccaacagtaagagaagctttgcagtcgagatattgtttagcagatggagtgttttctgttgaac 
actaagtactgccacaagttactttttttttttttaaactttgagtatttttttacaatgttgctggaggtgatctgttt 
atgctttgagagtgttcgaatttaaaatcagaaaatcatgtcagtgagtgagtctttgaaataatccttcggcatgaaac 
ctgagcctagtaaactatgaaagtaaactcggcacattacccgaaagtctcaatgtcatattttcacccccatcaatatt 
attgatgattgctcattttctaatgtgggacctgaaatttaccaggtgcttaaagaatctttttgtttttcagattcatt 
gattccaggtaaatcagaggaacaagcaacatgaacagaaatatgtagaaaaagctattatgcagaagcataattgttgt 
ttcagaagtccagcatctggtgcacttaacaatagagaatatattaaactctttccaaaat 

Sequenz ID: 90 (K03195) 

taotcgcgggtccccgagtgagcacgccagggagcaggagagcaaacgacgggggtcggagtcagagtcgcagtgggagt 
ccccggaccggagcacgagcctgagcgggagagcgccgctcgcacgcccgtcgccacccgcgtacccggcgcagccagag 
ccaccagcgcagcgctgccatggagcccagcagcaagaagctgacgggtcgcctcatgctggctgtgggaggagcagtgc 
ttggctccctgcagtttggctacaacactggagtcatcaatgccccccagaaggtgatcgaggagttctacaaccagaca 
tgggtccaccgctatggggagagcatcctgcccaccacgctcaccacgctctggtccctctcagtggccatcttttctgt 
tgggggcatgattggctccttctctgtgggccttttcgttaaccgctttggccggcggaattcaatgctgatgatgaacc 
tgctggccttcgtgtccgccgtgctcatgggcttctcgaaactgggcaagtcctttgagatgctgatcctgggccgcttc 
atcatcggtgtgtactgcggcctgaccacaggcttcgtgcccatgtatgtgggtgaagtgtcacccacagcctttcgtgg 
ggccctgggcaccctgcaccagctgggcatcgtcgtcggcatcgtcatcgcccaggtgttcggcctggactccatcatgg 
gcaacaaggacctgtggcccctgctgctgagcatcatcttcatcccggccctgctgcagtgcatcgtgctgcccttctgc 
cccgagagtccccgcttcctgctcatcaaccgcaacgaggagaaccgggccaagagtgtgctaaagaagctgcgcgggac 
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AGCTGACGTGAGCCATGACCTGCAGGAGATGAAGGAAGAGAGTCGGCAGATGATGCGGGAGAAGAAGGTCACCATCCTGG 
AGCTGTTCCGCTCCCCCGCCTACCGCCAGCCCATCCTCATCGCTGTGGTGCTGCAGCTGTCCCAGCAGCTGTCTGGCATC 
AACGCTGTCTTCTATTACTCCACGAGCATCTTCGAGAAGGCGGGGGTGCAGCAGCCTGTGTATGCCACCATTGGCTCCGG 
TATCGTCAACACGGCCTTCACTGTCGTGTCGCTGTTTGTGGTGGAGCGAGCAGGCCGGCGGAGCCTGCACCTCATAGGCG 
TCGCTGGCATGGCGGGTTGTGCCATACTCATGACCATCGCGCTAGCACTGCTGGAGCAGCTACCCTGGATGTCCTATCTG 
AGCATCGTGGCCATCTTTGGCTTTGTGGCCTTCTTTGAAGTGGGTCCTGGCCCCATCCCATGGTTCATCGTGGGTGAACT 
CTTCAGCCAGGGTCCACGTCCAGCTGCCATTGCCGTTGCAGGCTTCTCCAACTGGACCTCAAATTTCATTGTGGGGATGT 
GCTTCCAGTATGTGGAGCAACTGTGTGGTCCCTACGTCTTCATCATCTTCACTGTGCTCCTGGTTCTGTTCTTCATCTTC 
ACCTACTTCAAAGTTCCTGAGACTAAAGGCCGGACCTTCGATGAGATCGCTTCCGGCTTCCGGCAGGGGGGAGCCAGCCA 
AAGTGATAAGACACCCGAGGAGCTGTTCCATCCCCTGGGGGCTGATTCCCAAGTGTGAGTCGCCGCAGATCACCAGCCCG 
GCCTGCTCCCAGCAGCCCTAAGGATGTCTCAGGAGCACAGGCAGCTGGATGAGACTTCGAAACCTGAGAGATGTCAGCCG 
AGCCGGGCCTGGGGCTCCTTTCTCCAGCCAGCAATGATGTCCAGAAGAATATTCAGGACTTAACGGCTCCAGGATTTTAA 
CAAAAGCAAGACTGTTGCTCAAATCTATTCAGACAAGGAACAGGTTTTATAATTTTTTTATTACTGATTTTGTTATTTTT 
ATATCAGCCTGAGTCTCCTGTGCCCACATCCCAGGCTTCACCCTGAATGGTTCCATGCGTGAGGGTGGAGACTAAGCCCT 
GTCGAGACAGTTGCCTTCTTCACCCAGCTAATCTGTAGGGCTGGACCTATGTCCTAAGGACACACTAATCGAACTATGAA 
CTACAAAGCTTCTATCCCAGGAGGTGGCTATGGCCACCCGTTCTGCTGGCCTGGATCTCCCCAGTCTAGGGGTCAGGCTC 
CATTAGGATTTGCGCCTTCCCATCTCTTCCTACCCAACCACTCAAATTAATGTTTCTTTACCTGAGACCAGTTGGGAGCA 
CTGGAGTGCAGGGAGGAGAGGGGAAGGGCCAGTCTGGGCTGCCGGGTTCTAGTCTCCTTTGCACTGAGGGCCACACTATT 
ACCATGAGAAGAGGGCCTGTGGGAGCCTGCAAACTCACTGCTCAAGAAGACATGGAGACTCCTGCCCTGTTGTGTATAGA 
TGCAAGATATTTATATATATTTTTGGTTGTCAATATTAAATACAGACACTAAGTTATAGTATATCTGGACAAGCCAACTT 
TAAATACACCACCTCACTCCTGTTACTTACCTAAACAGATATAAATGGCTGGTTTTTAGAAACATGGTTTTGAAATGCT 
GTGGATTGAGGGTAGGAGGTTTGGATGGGAGTGAGACAGAAGTAAGTGGGGTTGCAACCACTGCAACGGCTTAGACTT 
■ACTCAGGATCCAGTCCCTTACACGTACCTCTCATCAGTGTCCTCTTGCTCAAAAATCTGTTTGATCCCTGTTACCCAGA 
GAATATATACATTCTTTATCTTGACATTCAAGGCATTTCTATCACATATTTGATAGTTGGTGTTCAAAAAAACACTAGTT 
TTGTGCCAGCCGTGATGCTCAGGCTTGAAATCGCATTATTTTGAATGTGAAGGGAA 

Sequenz ID: 91 (X05875) 

GCACGGAGGGGCAGAGACCCCGGAGCCCCAGCCCCACCATGACCCTCGGCCGCCGACTCGCGTGTCTTTTCCTCGCCTGT 
GTCCTGCCGGCCTTGCTGCTGGGGGGCACCGCGCTGGCCTCGGAGATTGTGGGGGGCCGGCGAGCGCGGCCCCACGCGTG 
GCCCTTCATGGTGTCCCTGCAGCTGCGCGGAGGCCACTTCTGCGGCGCCACCCTGATTGCGCCCAACTTCGTCATGTCGG 
CCGCGCACTGCGTGGCGAATGTAAACGTCCGCGCGGTGCGGGTGGTCGTGGGAGCCCATAACCTCTCGCGGCGGGAGCCC 
ACCCGGCAGGTGTTCGCCGTGCAGCGCATCTTGGAAAACGGCTACGACCCCGTAAACTTGCTCAACGACATCGTGATTCT 
CCAGCTCAACGGGTCGGCCACCATCAACGCCAACGTGCAGGTGGCCCAGCTGCCGGCTCAGGGACGGCGCCTGGGCAACG 
GGGTGCAGTGCCTGGCCATGGGCTGGGGCCTTCTGGGCAGGAACCGTGGGATCGCCAGCGTCCTGGAGGAGGTCAACGTG 
ACGGTGGTGACGTCCCTCTGCGGTCGCAGCAACGTCTGCACTCTCGTGAGGGGCCGGCAGGCCGGCGTCTGTTTCGGGGA 
CTCCGGCAGCCCCTTGGTCTGCAACGGGCTAATCCACGGAATTGCCTCCTTCGTCCGGGGAGGCTGCGCCTCAGGGCTCT 
ACCCCGATGCCTTTGCCCCGGTGGCACAGTTTGTAAACTGGATCGACTCTATCATCCAACGCTCCGAGGACAACCCCTGT 
CCCCACCCCCGGGACCGGGACCCGGCCAGCAGGACCCACTGAGAAGGGCTGCCCGGGTCACCTCAGCTGCCCACACCCAC 
ACTCTCCAGCATCTGGCi^CAATAAACATTCTGTGTTTTGT 
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SL0506A1 Anspruche vom 1. Marz 2004 
Sepsis - Biochip lit 
SIRS-Lab, Jena 

Anspruche 

5 1, Verfahren zur in vitro Unterscheidung von generalisierten, 
inflammatorischen, nichtinfektiosen Zustanden und generalisierten, 
inflamnnatorischen, infektiosen Zustanden, 

dadurch gekennzeichnet, daB 

10 

es folgende Schritte umfasst: 

a) Isolieren von Proben-RNA aus einer biologischen Probe; 

15 b) Markieren der Proben-RNA und/oder wenigstens einer DNA, die ein zur 
Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis spezifische Genaktivitat 
und/oder ein spezifisches Gen oder Genfragment ist, mit einem 
detektierbaren Marker; 

20 c) In-Kontakt-Bringen der Proben-RNA mit der DNA unter 
Hybridisierungsbedingungen; 

d) !n-Kontakt-Bringen von Kontroll-RNA, nnit wenigstens einer DNA, unter 
Hybridisierungsbedingungen, wobei die DNA ein zur Unterscheidung von 

25 zwischen SIRS und Sepsis spezifisches Gen oder Genfragment ist; 

e) quantitatives Erfassen der Markierungssignale der hybridisierten Proben- 
RNA und der Kontroll-RNA; 

30 f) Vergleichen der quantitativen Daten der Markierungssignale, urn eine 
Aussage zu treffen, ob zur Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis 
spezifische Gene oder Genfragmente in der Probe starker oder 
schwacher exprimiert sind als in der Kontrolle. 

35 2. Verfahren nach Anspruch 1, dadurch gekennzeichnet, dass man die 
Kontroll-RNA vor dem Messen der Proben-RNA mit der DNA hybridisiert 
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und die Markierungssignale des Kontroll-RNA/DNA-Komplexes erfasst 
und gegebenenfalls in Form einer Kalibrierkurve oder -tabelle ablegt. 

3. Verfahren nach Anspruch 2, dadurch gekennzeichnet, da£ nicht 
veranderte Gene aus der Proben- und/oder Kontroll-RNA als 
Bezugsgene fur die Quantifizierung genutzt werden. 

4. Verfahren nach Anspruch 1 bis 3, dadurch gekennzeichnet, da& als 
Proben-RNA mRNA verwendet wird. 

5. Verfahren nach Anspruch 1 bis 4, dadurch gekennzeichnet, daS die DNA 
an vorbestinnmten Bereichen auf einem Trager in Form eines Microarrays 
angeordnet, insbesondere immobilisiert, wird. 

6. Verfahren nach Anspruch 1 bis 5, dadurch gekennzeichnet, daS das 
Verfahren zur differentialdiagnostischen Fruherkennung, zur Kontrolle des 
klinischen Verlaufs, zur individuellen Risikoabschatzung fur Patienten, zur 
Abschatzung des wahrscheinlichen Ansprechens auf eine spezifische 
Behandlung sowie zur post mortem Diagnose zur Unterscheidung von 
SIRS und Sepsis eingesetzt wird. 

7. Verfahren nach Anspruch 1 bis 6, dadurch gekennzeichnet, daB die 
Probe ausgewahit wird aus: Korperflussigkeiten, insbesondere Blut, 
Liquor, Urin, Ascitesflussigkeit, Seminalflussigkeit, Speichel, Punktat; 
Zellinhait oder eine Mischung davon. 

8. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 7, dadurch gekennzeichnet, 
daS Zeliproben gegebenenfalls einer lytischen Behandlung unterzogen 
werden, um deren Zeilinhalte freizusetzen. 

9. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 8, dadurch gekennzeichnet, 
daS es sich bei der biologischen Probe um die eines Menschen handelt. 

10. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 9 dadurch gekennzeichnet, 
daG das zur Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis spezifische Gen 
und/oder Genfragment ausgewahit wird aus der Gruppe bestehend aus 
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SEQ-ID No. 1 bis SEQ-ID No. 91, sowie Genfragmenten davon mit 
wenigstens 5-2000, bevorzugt 20-200, mehr bevorzugt 20-80 
Nukleotiden. 

5 H.Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 10 dadurch gekennzeichnet, 
daS wenigstens 2 bis 100 unterschiedliche cDNAs verwendet werden, 

12. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 11 dadurch gekennzeichnet, 
daS wenigstens 200 unterschiedliche cDNAs verwendet werden. 

10 

13. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 12 dadurch gekennzeichnet, 
daR wenigstens 200 bis 500 unterschiedliche cDNAs verwendet werden, 

14. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 13 dadurch gekennzeichnet, 
15 daS wenigstens 500 bis 1000 unterschiedliche cDNAs verwendet werden. 

15. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 14 dadurch gekennzeichnet, 
daB wenigstens 1000 bis 2000 unterschiedliche cDNAs verwendet 
werden. 

20 

IS.Verfahren nach einem der AnsprOche 1 bis 15 dadurch gekennzeichnet, 
dali die in Anspruch 10 aufgelisteten Gene oder Genfragmente und/oder 
von deren RNA abgeleiteten Sequenzen ersetzt werden durch 
synthetische Analoga, Aptamere sowie Peptidonukleinsauren. 

25 

17.Verfahren nach Anspruch 16, dadurch gekennzeichnet daS die 
synthetische Analoga der Gene 5-100, insbesondere ca. 70 Basenpaare 
umfassen. 

30 IS.Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 17, dadurch gekennzeichnet, 
daft als detektierbarer Marker ein radioaktiver Marker, insbesondere ^^P, 
i4q^ 125,^ ^55£p,33p Oder venA/endet wird. 

35 lO.Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 17, dadurch gekennzeichnet, 
daS als detektierbarer Marker ein nicht radioaktiver Marker, insbesondere 
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ein Farb- oder Fluoreszenzmarker, ein Enzymmarker oder Immunmarker, 
und/oder quantum dots oder ein elektrisch messbares Signal, 
insbesondere Potential- und/oder Leitfatiigkeits- und/oder 
Kapazitatsanderung bei Hybridisierungen, verwendet wird. 

5 

20.Verfahren nach einem der AnsprQche 1 bis 19, dadurch gekennzeichnet, 
daS die Proben-RNA und Kontroll-RNA und/oder enzymatische oder 
chemische Derivate dieselbe Markierung tragen. 

10 21.Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 19, dadurch gekennzeichnet, 
daB die Proben-RNA und Kontroll-RNA und/oder enzymatische oder 
chemische Derivate unterschiedliche Markierungen tragen. 

^ 

22. Verfahren nach einem der Anspruche 1-19, dadurch gekennzeichnet, 
15 dass die immobilisierten oder nichtimmobilisierten Sonden eine 

Markierung tragen. 

23. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 22 dadurch gekennzeichnet, 
daS die DNA-Sonden auf Glas oder Kunststoff, immobilisiert werden. 

20 

24. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 23, dadurch gekennzeichnet, 
daB die einzelnen DNA Molekule uber eine kovalente Bindung an das 
Tragermaterial immobilisiert werden. 

25 25. Verfahren nach einem der Anspruche 1 bis 24, dadurch gekennzeichnet, 
daB die einzelnen DNA Molekule mittels elektrostatischer- und/oder Dipol- 
Dipol- und/oder hydrophobe Wechselwirkungen und/oder 
Wasserstoffbriicken an das Tragermaterial immobilisiert werden. 

30 

26.Verwendung von rekombinant oder synthetisch hergestellten, fur die 
Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis spezifischen 
Nukieinsauresequenzen, Partialsequenzen einzein oder in Teilmengen 
als Kalibrator in Sepsis-Assays und/oder zur Bewertung der Wirkung und 
35 Toxizitat beim Wirkstoffscreening und/oder zur Hersteilung von 
Therapeutika und von Stoffen und Stoffgemischen, die als Therapeutikum 
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vorgesehen sind. zur Vorbeugung und Behandlung von zwischen SIRS 
und Sepsis. 

27.Verwendung der RNA der Gene und/oder Genfragmente nach Anspruch 
5 10 zur Gewinnung von quantitativen Informationen uber die Genal<tivitat 
durch Hybridisierungs-unabhangige Verfaliren, insbesondere 
enzymatische und/oder chemische Hydrolyse und/oder 
Amplifii^ationsverfahren. vorzugsweise PGR, anschlieRende 
Quantifizierung der Nukleinsauren und/oder von Derivaten und/oder 
10 Fragmenten derselben. 

28 Verwendung von Genaktiviaten der Gene und/oder Genfragmente gemaS 
Anspruch 10, die spezifisch fiir SIRS oder Sepsis sind zum 
Wirkstoffscreening in Modellorganismen. 

29Venwendung von Genaktivitaten nacii Anspruch 1-25 welche auf 
zellularer Ebene durch Genaktivitaten der Gene und/oder Genfragmente 
nach Anspruch 10 moduliert werden. 

30 Verwendung der Gene und/oder Genfragmente nach Anspruch 10 zum 
Erhalt von Informationen uber einen Sepsis- oder SIRS-Zustand. fur die 
elektronische Weiterverarbeitung. 

31.Venwendung von Genaktivitatsdaten fur die Herstellung von Software fur 
Diagnosezwecke und/oder Patientendatenmangementsytstemen 

32 Venwendung von Genaktivitatsdaten fur die Herstellung von 
Expertensystemen zur Modellierung von zellulareren 
Signalubertragungswegen. 
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Zusammenfassunq 



Die vorliegende Erfindung betrifft ein Verfahren zur in vitro Unterscheidung 
von generalisierten, inflammatorischen, nichtinfektiosen Zustanden und 
generalisierten. inflammatorischen. infel<tiosen Zustanden. mit den Schritten: 

a) isolieren von Proben-RNA aus einer blologisclrien Probe 

b) Marl<ieren der Proben-RNA und/oder wenigstens einer DNA, die ein zur 
Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis spezifische Genalctivitat 
und/oder ein spezifisches Gen oder Genfragment ist. mit einem 

detelctierbaren Marl<er 

c) In-Kontakt-Bringen der Proben-RNA mit der DNA unter 
Hybridisierungsbedingungen; 

d) In-Kontakt-Bringen von Kontroll-RNA, mit wenigstens einer DNA, unter 
Hybridisierungsbedingungen, wobei die DNA ein zur Unterscheidung von 
zwischen SIRS und Sepsis spezifisches Gen oder Genfragment ist; 

e) quantitatives Erfassen der Markierungssignale der hybrid isierten Proben- 
RNA und der Kontroll-RNA; und 

f) Vergleichen der quantitativen Daten der IVIarkierungssignale, urn eine 
Aussage zu treffen, ob zur Unterscheidung zwischen SIRS und Sepsis 
spezifische Gene oder Genfragmente in der Probe starker oder 
schwacher exprimiert sind als in der Kontrolle. 



